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OZET

PAMUK (Gossypium hirsutum L.) MELEZ KOMBINASYONLARINDA UYUM
YETENEGI VE MELEZ GUCUNUN BELIRLENMESI

Islah programlarinda kombinasyonlarin uyum yeteneginin belirlenmesi 6nemli bir
konudur. Bu ¢alismada, Gossypium hirsutum L. tiirii iginde yer alan farkli 6zelliklere
sahip 4 pamuk genotipi (Carisma, BA-525, PG-300 ve Dorina) ve bu genotiplerin 2014
yilinda yarim diallel melez yontemi uyarinca melezlenmesi ile olusturulan F1 melez
kombinasyonlari kullanilmistir. Deneme Amik ovasi kosullarinda, 4 pamuk genotipi ve
genotiplerin melezlenmesi ile olusan 6 F1 melez kombinasyonlar1 Tesadif Bloklari
Deneme Deseni uyarinca 3 tekerriirlii olarak kurulmustur. Verilerin analizinde Griffing
(1956) tipi yarim diallel melez yontemi (yontem 2, model 1) uyarinca SAS istatistik paket
programi kullanilmistir. Incelenen genotipler (anaglar ve F1 melez kombinasyonlari)
arasindaki farkliliklarin; bitki boyu, bogum sayisi, odun dali sayisi, meyve dali sayisi,
koza sayisi, lif kopma dayanikliligi ve kisa lif orant 6zellikleri yoniinden istatistiksel
olarak Onemsiz; koza kiitlii agirligi, kiitli verimi, ¢ir¢ir randimani, erkencilik orani, lif
egrilebilme yetenegi, lif uzunlugu, lif inceligi, lif esnekligi, lif parlaklig1 ve lif sarilig1
ozellikleri yoniinden istatistiksel olarak %]1; lif egrilebilme yetenegi, 100 tohum agirlig:
ve lif yeknesakligi ozellikleri yoniinden istatistiksel olarak %5 diizeyinde onemli
oldugunu gostermektedir. Anaglara iliskin olarak hesaplanan genel uyum yetenegi
varyansinin, incelenen koza kiitli agirligi, 100 tohum agirhigi, kiitlii verimi, ¢ir¢ir
randimant, erkencilik orani, lif egrilebilme yetenegi, lif uzunlugu, lif kopma dayanikliligi,
Iif inceligi, lif esnekligi, 1if parlakligi ve lif sarilig1 6zellikleri yoniinden istatistiksel
olarak %]1; lif yeknesaklig1 yoniinden istatistiksel olarak %5 diizeyinde énemli oldugu
saptanmistir. F1 melez kombinasyonlarina iliskin olarak hesaplanan 6zel uyum yetenegi
varyansinin, incelenen bitki boyu, bogum sayisi, odun dali sayisi, meyve dali sayisi, koza
say1st, 100 tohum agirhigy, kiitlii verimi, lif egrilebilme yetenegi, lif kopma dayanikliligi,
lif inceligi, lif yeknesakligi, kisa lif orany, lif esnekligi ve lif sarilig1 yoniinden istatistiksel
olarak Onemsiz oldugu saptanmistir. Genel uyum yetenegi varyansinin 6zel uyum
yetenegi varyansina orani sadece koza sayisi degerlerinde daha yiiksek oldugu
saptanmistir. Elde edilen bu sonuglar koza sayisi 6zelliginin eklemeli olmayan; incelenen
diger tiim Ozeliklerin ise eklemeli gen etkileri tarafindan kontrol edildigini
gostermektedir. Anag olarak kullanilan genotiplerden, PG-300, sekiz, BA-525 ve Dorina
bes ve Carisma, bir dzellik i¢in en iyi genel uyum yetenegine sahip genotip iken melez
kombinasyonlardan BA-525 x Dorina, alti, Carisma x BA-525 ve PG-300 x Dorina, dort,
Carisma x PG-300, ii¢ ve BA-525 x PG-300, iki 6zellik i¢in en iyi 6zel uyum yetenegine
sahip kombinasyon oldugu saptanmistir. Bu sonuglar 1s1ginda, anilan anag¢ ve melez
kombinasyonlarin iistiinliik gosterdikleri bu 6zelliklerin gelistirilmesi amaciyla ileride
yapilacak caligmalarda kullanilabilecegi sdylenebilir.
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ABSTRACT

DETERMINATION OF COMBINING ABILITIES AND HYBRID VIGOR IN
CROSS COMBINATION OF COTTON (Gossypium hirsutum L.)

In the breeding programs, determination of combining abilities are the important subject.
In this study four cotton genotypes (Carisma, BA-525, PG-300 and Dorina) were used as
parents, and these parents were crossed in 2014 by the half-diallel mating design to obtain
crosses in all possible combinations. Four parents and their 6 F1 cross combinations were
planted in a randomized complete block design with three replications under the Amik
Plain conditions in 2015. Data obtained from this experiment were analyzed by using
SAS statistical computer software based on the Griffing’s (1956) method II, model L.
There were significant differences among F1 cross combinations and their parents for
seedcotton weight per boll, boll yield, gin turn-out, earliness, fiber length, fiber fineness,
fiber elongation, fiber reflectance and fiber yellowness (P < 0.01); 100 seed weight,
spinning consistency index and fiber uniformity characteristics (P < 0.05), however,
insignificant for plant height, number of node, number of monopodial branches, number
of sympodial branch, number of boll, fiber strength and short fiber ratio. General
combining ability (GCA) variances were statistically significant at P < 0.01 for seedcotton
weight per boll, 100 seed weight, seedcotton yield, gin turn-out, earliness, spinning
consistency index, fiber length, fiber strength, fiber fineness, fiber elongation, fiber
reflectance and fiber yellowness; significant at P < 0.05 for fiber uniformity but
insignificant for other investigated characteristics. However, specific combining ability
(SCA) variances were insignificant for the plant height, number of node, number of
monopodial branch, number of sympodial branch, number of boll, 100 seed weight,
seedcotton yield, spinning consistency index, fiber strength, fiber fineness, fiber
uniformity, short fiber ratio, fiber elongation and fiber yellowness characteristics too.
Components of variance indicated that the GCA variance was higher than the SCA
variance for all the characteristics except number of boll. These results showed that
number of boll was controlled by non-additive gene effects, while all the other
characteristics was controlled by additive gene effects. From the parental genotypes, PG-
300, for eight, BA-525 and Dorina, for five and Carisma, for one characteristic appeared
to be best general combiners, while from the cross combinations, BA-525 x Dorina, for
six, Carisma x BA-525 and PG-300 x Dorina, for four, Carisma x PG-300, for three and
BA-525 x PG-300, for two characteristics were found the best specific combiner. In the
light of these results, it is said that these parent and cross combinations can be used in
future studies to improve the mentioned characteristics.

2017, 120 pages
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1. GIRIS

Esas itibariyle lif bitkisi olarak yetistirilen pamuk, ayni1 zamanda ¢igidinden elde
edilen yag ile bitkisel yag ihtiyactmizin 6nemli bir kismimin karsilanmasina ve
kiispesiyle de hayvan beslenmesine katkida bulunmaktadir. Ayrica, tariminda ve
sanayiinde c¢alisan genis bir kitleye istihdam olanag1 yaratmis olmas1 Ulkemiz i¢in 6nem
tagimaktadir.

Hizla artan Diinya niifusu ve insanlarin yasam standartlarindaki artigsa paralel
olarak son yillarda tekstil tiriinlerinin tiiketimi de 6nemli diizeyde artmaktadir. Bu artisa
paralel olarak tekstil sektoriiniin ham madde gereksinimi de artis géstermektedir. Dogal
liflerin yapay liflere oranla 6zellikle insan saglig1 yoniinden olumlu &zelliklere sahip
olmasi, tekstil sektoriiniin en 6nemli dogal ham maddesi olan pamugun liflerinin
kompleks morfolojik yapisi nedeniyle yapay olarak iiretilebilmesinin heniiz miimkiin
olmamasi ve artan hammadde gereksinimi pamuk lifinin diinya lif pazarinda uzun yillar
daha 6nemini koruyacaginin bir gostergesidir (Gencer, 1978).

2012-2013 iiretim sezonunda Diinyada pamuk ekim alan1 34.396 milyon ha
liretim 26.667 milyon ton, tiiketim 33.699 milyon ton ve verim 775 kg ha? olarak
gerceklesmistir. Ayni iiretim sezonunda Ulkemizde ise ekim alan1 488 bin ha iiretim
858 bin ton, tiiketim 1.832 milyon ton ve verim 1760 kg ha olarak gerceklesmistir
(Oziidogru, 2015). Amilan bu verilerden bahsi gegen sezonda Ulkemizde iiretimin
tilketimi kargilama oranin yaklasik % 46.83 olarak gerceklestigi hesaplanabilmektedir.
Buradan Ulkemizin basta gelen sektorlerinden biri olan tekstil sektdriiniin, en énemli
ham maddesi olan pamuk yoniinden, biiyiik oranda (yaklasik % 53.17) ag¢ig1 oldugu
goriilmektedir. Ham madde ihtiyacimizin kendi iiretimimiz ile karsilayabilmek amaciyla
pamuk iretim bolgelerimize uygun yiiksek verim potansiyeline sahip cesitlerin
gelistirilerek tiretime sokulmasinin énemini ortaya koymaktadir. Bu nedenle her gecen
giin de@isen ve gelisen diinyanizda Ulkemiz ihtiyaclar1 dogrultusunda 1slah
programlarinin baslatilmasi iiretimimizin arttirilarak disa bagimliligimizin azaltilmasi
yoniinden biiyiik 6nem tasimaktadir.

Anilan bu 1slah programinda basari, amacin iyi belirlenebilmesi, yontemin ve

calismada kullanilacak materyalin dogru bir sekilde secimi ile anaglara iligkin melez



kombinasyonlada gelistirilmesi  planlanan 6zelliklerin  genetik  yapisinin  iyi
irdelenmesiyle miimkiindiir (Duymaz, 2007).

Diallel analiz yontemi, 1slahgilara melezleme 1slahinda anaglarin se¢imine ve
1islahin erken donemlerinde anaglarin kombinasyon yeteneklerinin belirlenmesinde
sistematik bir yaklasim imkani1 verir, istenilen 6zellikler yoniinden iistiin olan anaglarin
arasinda melezleme yapma olanagi saglar. Ayni1 zamanda, farkli genetik parametrelerin
tahminlerine olanak sagladigi i¢in 1slahgilarin en etkili 1slah yontemini se¢mesine
yardimci olmaktadir (Verhalen ve Murray, 1967; Jinks ve Hayman, 1953; Jinks, 1956;
Griffing, 1956; Hayman, 1960).

Diallel analiz yontemi, F1 d6l kusaginda elde edilen bulgular dogrultusunda,
melezlemede kullanilan anaglarin genel uyum yeteneklerini belirleme ile gelistirilecek
karaktere uygun anacin se¢iminde ve melez kombinasyonun genetik yapisini ortaya
koymada arastiricilara 6nemli bilgiler saglamaktadir (Demir ve ark., 1980).

Ideal pamuk kusagmin iist sinirinda yer alan iilkemizde, bazi pamuk iiretim
bolgelerinde erken diisen sonbahar yagislart ve gec diisen ilkbahar yagislart verimli
pamuk tariminin yapilmasin giiglestirmektedir. Erkenci ¢esitlerin gelistirilerek iiretime
sokulmas1 anilan sorunlarla karsilasilan bolgelerde daha verimli pamuk tariminin
yapilmasina olanak saglayabilmektedir. Bununla birlikte, erkenci ¢esitlerde hasat ve
bakim iglemlerine (giibreleme, sulama, hastalik ve zararlilarla miicadele gibi) iliskin
masraflarda azalmalar olabilmekte ve buna paralel olarak, pamuk iiretim maliyeti de
diisebilmektedir (Akiscan 2011). Ayrica erkenci ¢esitlerin kullanimiyla, ikinci iirlin
olarak pamuk tariminin yapilmasi da olanakli hale gelmektedir. Tiim bunlarin yaninda
erkenci gesitler daha erken hasat edildiginden kendisinden sonra gelen {iriinlerin tarla
hazirligina daha fazla zaman ayrilmasini olanakli hale getirebilmektedir. Bu sebeplerden
dolay1, pamuk 1slah programlarinda verim ve kalitenin yaninda erkenciligin 6nemi giin
gectikce artmaktadir (Akiscan 2011, Anonim, 2001; Siillii, 2001, Kaynak ve ark. 2000,
Genger ve Yelin, 1983).

Pamuk 1slah ¢aligmalarinda yiiksek verim, randiman, lif kalitesi ve erkencilik
gibi birka¢c Onemli Ozelligin birlikte ele alinip gelistirilmesi, rantabl bir {iiretim
yapilabilmesi yoniinden biiyiikk onem arz etmektedir. Bu caligma, materyal olarak
kullanilan, Gossypium hirsutum L. tiirii iginde yer alan farkli 6zelliklere sahip dort

pamuk genotipinin (Carisma, BA-525, PG-300 ve Dorina), yarim diallel melez yontemi



(Griffing, 1956, metod 2, model 1) uyarinca melezlenmesi ile olusturulan F1 melez
kombinasyonlarinin 6zel, anaglarinin genel uyum yeteneklerinin irdelenmesi; iizerinde
calisilan oOzellikler bakimindan uygun ana¢ ve Fi1i melez kombinasyonlarinin
belirlenmesi; F1 melez kombinasyonlarina iliskin melez giicliniin saptanmasi ve ileride

bu konuda yapilacak 1slah calismalarina destek olabilmek amaciyla yapilmistir.



2. ONCEKI CALISMALAR

Konu ile ilgili yapilmis olan ¢alismalar gegmisten bugiine tarih sirasi ile asagidaki
verilmistir.

Turgut (2001), yaptig1 ¢calismada Upland pamuk tiiriine ait 6 ¢esidi igeren yarim
diallel melez popiilasyonunda, bitkideki koza sayisi, koza kiitlii agirligi, kiitli verimi,
erkencilik orani, ¢ir¢ir randimani, 100 tohum agirligl, lif kopma dayamkliligi, lif
uzunlugu ve lif inceligi 6zelliklerinin yonteminde eklemeli gen etkilerinin etkin oldugu
sonucunu bildirmistir.

Cetin (2004), yaptig1 c¢alismada 5 farkli pamuk genotipinin arasinda
melezlemelerle elde edilen F1 populasyonlarinda, bitki boyu degerlerinin 101.8 cm ile
80.44 cm; meyve dali sayisi degerlerinin 16.4 ile 14.97; koza sayis1 degerlerinin 38.57 ile
25.3 ve 100 tohum agirligr degerlerinin 12.09 g ile 10.58 g; anaglarda ise bitki boyu
degerleri 107.9 cm ile 82.93 cm; meyve dali sayist degerlerinin 17.6 ile 15.1; koza sayisi
degerlerinin 40.3 ile 27.07 ve 100 tohum agirlig1 degerlerinin 12.34 g ile 10.54 g arasinda
oldugunu bildirmistir.

Karademir (2005), yaptigi calismada ¢ok yonlii dayaniklilik 1slah1 (MAR= Multi
Adversity Resistance) ile gelistirilen 4 pamuk ¢esidi ve bolgede en ¢ok ekimi yapilan 3
pamuk cesidinin melezlenmesi ile 7x7 yarim diallel analiz yontemine gore olusturulan
popiilasyonda, F1 melez kombinasyonlarinda bitki boyu degerinin 76.40 cm ile 97.70 cm;
odun dali sayist degerlerinin 4.20 adet/bitki ile 2.50 adet/bitki; meyve dali sayi
degerlerinin 14.43 adet/bitki ile 12.07 adet/bitki; koza sayis1 degerlerinin 24.40 adet/bitki
ile 26.63 adet/bitki; koza kiitli agirligi degerlerinin 6.35 g ile 4.53 g; kiitli verimi
degerlerinin 100.03 g/bitki ile 68.22 g/bitki; erkencilik orani degerlerinin % 96.11 ile %
77.40; cirgir randimani degerlerinin % 43.63 ile %39.95; 100 tohum agirlig1 degerlerinin
10.13 g ile 8.78 g; lif uzunlugu degerlerinin 31.21 mm ile 27.61 mm; lif inceligi
degerlerinin 4.76 mic ile 3.66 mic; lif kopma dayaniklilig1 degerlerinin 35.17 g/tex ile
26.57 gftex ve kisa lif oran1 degerlerinin % 12.33 ile % 6.80 arasinda degisim gosterdigini
bildirmistir. Bununla birlikte ¢ir¢ir randimani 6zelliginin yontemlerinde eklemeli; kiitlii
verimi, lif kopma dayaniklilig1 ve kisa lif oran1 6zelliklerinin yontemlerinde eklemeli
olmayan; odun dali sayisi, meyve dali sayisi, koza sayisi, koza kiitlii agirligi, 100 tohum

agirhigy, lif uzunlugu ve lif inceligi 6zelliklerinin yontemlerinde ise hem eklemeli hem



eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin oldugunu; alinan son 6zelliklerin yontemlerinde
ise genel uyum yeteneklerinin 6zel uyum yeteneklerine oraninin 1’den biiyiik olmasi
yontemlerin eklemeli gen etkilerinin daha etkin oldugu sonucunu bildirmistir. Ayni
zamanda heterosis ve heterobeltiosis 6zelliklerinde sirasi ile araliklar bitki boyu igin
%9.70 ile % -6.37 ve % 6.85 ile % -15.7; odun dali sayis1 i¢in %33.0 ile % -17.63 ve %
20.36 ve % -26.47; meyve dali sayisi igin % 12.16 ile % -5.59 ve % 9.90 ile % -6.22;
koza sayist i¢in %30.59 ile % - 19 ve %29.31 ile % -10.79; 100 tohum agirlig1 i¢in %10.57
ile % -9 ve %10.01 ile % -14.49; kiitli verimi i¢in % 56.11 ve % 9.42 ve % 43.54 ile % -
17; ¢ir¢ir randimani igin %5.52 ile % -6.84 ve % 5.43 ile % -11.26; erkencilik orani i¢in
%20.60 ile % -8.70 ve % 8.16 ile % -14.92; lif uzunlugu icin % 6.76 ile % -2.76 ve %
5.37 ile % -4.92; lif kopma dayaniklilig1 i¢in % 22.12 ile % -7.86 ve % 17.20 ile % -
14.57; 1if inceligi icin %21.58 ile % -11.29 ve % 15.25 ile % -21.93 son olarak kisa lif
orant i¢in % 34.02 ile % -33.85 ve % 21.2 ile % -39.98 oldugunu bildirmistir.

Bozbek (2006), yaptig1 ¢alismada Line x Tester (Coklu Dizi) yontemi uyarinca
olusturulan popiilasyonlarda, kiitlii verimi 6zelligi bakimindan anaglardan elde edilen
verimlerin 2 farkli gruptan olustugunu ve 576 kg/da ile 454.4 kg/da arasinda; ¢irgir
randimani bakimindan elde edilen degerlerin 5 farkli gruptan olustugunu ve % 46.5 ile %
34.7 arasinda; koza sayisi bakimindan elde edilen degerlerin 2 farkli gruptan olustugunu
ve 20.5 adet/bitki ile 14.6 adet/bitki arasinda; lif inceligi bakimindan elde edilen
degerlerin 6 farkli gruptan olustugunu ve 5.53 mic ile 4.28 mic ; lif kopma dayaniklilig
bakimindan elde edilen degerlerin 4 farkli gruptan olustugunu ve 33.7 g/teks ile 27.2
g/teks arasinda son olarak lif uzunlugu bakimindan elde edilen degerlerin 6 farkli gruptan
olustugunu ve 32.5 mm ile 27 mm arasinda degistigini bildirmistir. Ayn1 zamanda F
kombinasyonlarindan elde edilen verimlerin 665.25 kg/da ile 462.88 kg/da arasinda;
circir randimani bakimindan elde edilen degerlerin %43.95 ile % 36.4 arasinda; koza
sayis1 bakimindan elde edilen degerlerin 20.93 adet/bitki ile 13.9 adet/bitki arasinda; lif
inceligi bakimindan elde edilen degerlerin 5.18 mic ile 4.58 mic arasinda; lif kopma
dayaniklilig1 bakimindan elde edilen degerlerin 32.73 g/teks ile 27.83 g/teks arasinda ve
lif uzunlugu bakimindan elde edilen degerlerin 31.65 mm ile 28.55 mm arasinda
degistigini bildirmistir. Yine ayni1 ¢alismada F1 melez kombinasyonlarina ait koza sayisi
yoniinden saptanan heterosis degerleri % 20.00 ile % -17.76; kiitlii verimi yoniinden

saptanan heterosis degerleri % 26.62 ile % -5.75; ¢ir¢ir randimani yoniinden saptanan



heterosis degerleri % 4.52 ile % -1.96; lif uzunlugu yoniinden saptanan heterosis degerleri
%3.85 ile % -1.56; lif kopma dayaniklilig1 yoniinden saptanan heterosis degerleri %7.39
ile % -4.42 ve lif inceligi yoniinden saptanan heterosis degerleri % 11.67 ile % -4.98
arasinda oldugunu bildirmistir.

Rauf ve ark. (2006), yaptiklari ¢alismada G. hirsutum L. tiiriine ait 5 pamuk ¢esidi
ile yarim diallel (5x5) melez yontemine gore olusturduklari populasyonlarda, lif kopma
dayaniklilig1 ve lif uzunlugu ozellikleri i¢in eklemeli; kiitlii verimi, odun dali sayisi,
meyve dali sayisi, koza sayisi, ¢ir¢ir randimani ve lif inceligi 6zellikleri i¢in ise hem
eklemeli hem de eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin oldugunu bildirmislerdir.

Cigek (2007), yaptig1 calismada Gossypium hirsutum L. tiiriinden 3 farkli pamuk
genotipi ile [(G. hirsutum x G. barbadense F1) x (G. arboreum x G.thurberi x G.
hirsutum)] melezlenmesinden elde edilmis olan Delcerro gesitleri ile bunlarin yarim
diallel melezleri ile olusturdugu populasyonlarda, F1 melezlerine ait koza say1s1 yoniinden
saptanan heterosis degerleri % -1.60 ile % -10.89; koza kiitlii agirligi yoniinden saptanan
heterosis degerleri % 22.40 ile % 7.59; 100 tohum agirlig1 yoniinden saptanan heterosis
degerleri % 2.78 ile % -3.38; kiitlii verimi yoniinden saptanan heterosis degerleri % 27.62
ile % 11.29; ¢ir¢ir randimani yoniinden saptanan heterosis degerleri % 5.28 ile % 0.41;
erkencilik oran1 yoniinden saptanan heterosis degerleri % 14.06 ile % -0.11; lif uzunlugu
yoniinden saptanan heterosis degerleri % 1.85 ile % -2.63; lif kopma dayaniklilig:
yoniinden saptanan heterosis degerleri % 4.19 ile % -4.52 ve lif inceligi yoniinden
saptanan heterosis degerleri % 3.66 ile % -5.27 arasinda oldugunu saptamistir. Ayni
zamanda F1 melezlerine ait koza sayisi sayis1 yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri
% -5.09 ile % -15.94; koza kiitlii agirligi yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri %
16.80 ile % 2.64; 100 tohum agirlig1 yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri % -0.62
ile % -9.14; kiitlii verimi yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri % 19.38 ile % -
0.54; ¢irgir randiman1 yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri % 0.07 ile % -3.69;
erkencilik oran1 yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri % 0.66 ile % -7.94; lif
uzunlugu yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri % -0.08 ile % -6.74; lif kopma
dayaniklilig1 yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri % 3.08 ile % -12.28 ve lif
inceligi yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri % 7.89 ile % -2.54 arasinda

oldugunu bildirmistir.



Ilyas ve ark. (2007), yaptiklari ¢alismada Gossypium hirsutum L. tiiriine ait 4
pamuk ¢esidi ile diallel (4x4) melez yontemine gore olusturduklart populasyonlarda,
inceledikleri bitki boyu, koza sayisi, kiitlii verimi, ¢ir¢ir randimani, lif uzunlugu, lif
kopma dayaniklilig1 ve lif inceligi o6zelliklerinin kalittminda eklemeli olmayan gen
etkilerinin etkin oldugunu bildirmislerdir.

Mohamed ve ark. (2009), yaptiklar1 ¢alismada G. barbadanse L. tiiriine ait 6
pamuk ¢esidi ile yarim diallel (6x6) melez yontemine gore olusturduklart populasyonla,
iki farkli ¢evre (killi-verimli ve kumlu-kiregli verimsiz toprak) kosullarinda yiiriittiikleri
calismada, her iki ¢evre kosulunda da, F1 ve F> dol kusaginda, kiitlii verimi ve girgir
randimant Ozelliklerinin yonetiminde hem eklemeli hem de eklemeli olmayan gen
etkilerinin etkin oldugunu bildirmislerdir.

Karademir ve Genger (2010), yaptiklar1 ¢alismada Gossypium hirsutum L.
tiiriine ait 7 genotip ile yarim diallel (6 x 6) melez yontemi uyarinca olusturdugu
popiilasyonda, cir¢ir randimani ve lif inceligi 6zellillerinin yonetiminde eklemeli; lif
kopma dayaniklilig: ve kiitlii verimi 6zelliklerinin yonetiminde ise eklemeli olmayan gen
etkilerinin etkin oldugunu bildirmislerdir.

Akiscan (2011), yaptigi ¢alismada farkli 6zellikler ile 6ne ¢ikan Gossypium
hirsutum L. tiiriine ait 6 genotip ile yarim diallel melez yontemi uyarinca olusturdugu
populasyonlarda F1 melez kusaginda odun dali sayisi1 6zelligi yonteminde eklemeli
olmayan gen; bitki boyu, bogum sayisi, meyve dali sayisi, koza kiitlii agirligi, 100 tohum
agirhigy, ¢ircir randimany, lif egrilebilme yetenegi, lif uzunlugu, lif kopma dayanikliligi ve
lif inceligi ozelliklerinin yontemlerinde eklemeli gen; kiitlii verimi, koza sayis1 ve
erkencilik o6zelliklerinin hem eklemeli hem eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin
oldugunu, kiitli verimi 6zelliginde genel uyum yeteneginin 6zel uyum yetenegine
oraninin 1’den kiiciik ¢ikmasi eklemeli olmayan gen etkilerinin daha etkin; alinan son iki
ozelliklerinin genel uyum yeteneklerinin 6zel uyum yeteneklerine oraninin 1’den biiyiik
olmas1 yontemin eklemeli gen etkilerinin daha etkin oldugu sonucunu bildirmistir. Ayni
zamanda F1 melezlerine ait bitki boyu yoniinden saptanan heterosis degerleri % 10.05 ile
% 5.03; bogum sayist yoniinden saptanan heterosis degerleri % 6.59 ile % -4.76; odun
dal1 say1s1 yoniinden saptanan heterosis degerleri % 24.22 ile % -26.42; meyve dali sayisi
yoniinden saptanan heterosis degerleri % 15.51 ile % -6.07; koza say1st say1st yoniinden

saptanan heterosis degerleri % 37.14 ile % -27.70; koza kiitlii agirlig1 yoniinden saptanan



heterosis degerleri % 13.48 ile % 0.41; 100 tohum agirlig1 yoniinden saptanan heterosis
degerleri % 7.34 ile % -5.54; kiitlii verimi yoniinden saptanan heterosis degerleri % 25.42
ile % -12.80; ¢ir¢ir randimani yoniinden saptanan heterosis degerleri % 3.44 ile % -4.14;
erkencilik orani yoniinden saptanan heterosis degerleri % 29.38 ile % -16.84; Ilif
egrilebilme yetenegi yoniinden saptanan heterosis degerleri % 10.71 ile % -2.09; lif
uzunlugu yoniinden saptanan heterosis degerleri % 4.44 ile % -3.58; lif kopma
dayanikliligi yoniinden saptanan heterosis degerleri % 9.81 ile % -2.9; lif inceligi
yoniinden saptanan heterosis degerleri % 8.49 ile % -55.08 arasinda oldugunu saptamustir.
F1 melezlerine ait bitki boyu yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri % 9.49 ile % -
11.38; bogum sayisi yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri % 2.20 ile % -14.65;
odun dali sayis1 yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri % 34.67 ile % -22; meyve
dali say1s1 yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri % 11.46 ile % -10.83; koza sayis1
sayis1 yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri % 15.94 ile % -28.89; koza kiitlii
agirh@l yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri % 8.41 ile % -7.28; 100 tohum
agirlig yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri % 3.47 ile % -9.10; kiitlii verimi
yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri % 21.74 ile % -14.26; ¢ir¢ir randimant
yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri % 2.58 ile % -8.23; erkencilik orani
yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri % 27.29 ile % -23.63; lif egrilebilme
yetenegi yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri % 9.08 ile % -9.20; lif uzunlugu
yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri % 3.82 ile % -10.21; lif kopma dayaniklilig
yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri % 8.48 ile % -4.40; lif inceligi yoniinden
saptanan heterobeltiosis degerleri % 13.11 ile % -3.98 arasinda oldugunu saptamuistir.
Ekinci (2011), yaptig1 ¢alismada 4 adet G. hirsutum L. ve 1 adet G. barbadense
L. pamuk tiirlerine iliskin toplam 6 genotipin, ¢ift-melez islah yontemi uyarinca, 45 adet
cift melez F1 dol kusagindan olusturulan populasyonda, F1 melezlerine ait koza sayisi
sayis1 yoniinden saptanan heterosis degerleri % 20.58 ile % -14.83; koza kiitli agirhg:
yoniinden saptanan heterosis degerleri % 34.49 ile % -4.71; kiitlii verimi yoniinden
saptanan heterosis degerleri % 27.15 ile % -6.96; ¢ir¢ir randimani yoniinden saptanan
heterosis degerleri % 4.23 ile % -8.41; erkencilik orani yoniinden saptanan heterosis
degerleri % 12.22 ile % -12.46; 1if uzunlugu yoniinden saptanan heterosis degerleri %
6.75 ile % 0.44; lif kopma dayaniklilig1 yoniinden saptanan heterosis degerleri % 5.36 ile

% -8.60; lif inceligi yoniinden saptanan heterosis degerleri % 9.65 ile % -1.81 ve kisa lif



orant yoniinden saptanan heterosis degerleri % 11.36 ile % 0.08 arasinda oldugunu
saptamistir. Ayn1 zamanda F1 melezlerine ait koza sayisi sayist yoniinden saptanan
heterobeltiosis degerleri % 0.22 ile % -25.42; koza kiitlii agirligi yoniinden saptanan
heterobeltiosis degerleri % 21.70 ile % -15.33; kiitlii verimi yoniinden saptanan
heterobeltiosis degerleri % 17.76 ile % -12.54; ¢ir¢ir randimani1 yoniinden saptanan
heterobeltiosis degerleri % -0.42 ile % -15.20; erkencilik orani yoniinden saptanan
heterobeltiosis degerleri % 2.51 ile % -21.90; lif uzunlugu yoniinden saptanan
heterobeltiosis degerleri % 2.55 ile % -6.28; lif kopma dayaniklilig1 yoniinden saptanan
heterobeltiosis degerleri % -0.67 ile % -13.34; lif inceligi yoniinden saptanan
heterobeltiosis degerleri % 8.88 ile % -18.52 ve kisa lif oran1 yoniinden saptanan
heterobeltiosis degerleri % 5.61 ile % -19.36 arasinda oldugunu saptamustir.

Giivercin (2011), yaptig1 ¢alismada Gossypium hirsutum L. tiiriine iliskin 7
pamuk genotipi ile Gossypium barbadense L. tiirline ait Askabat 100 genotipi arasinda
yaptig1 melezlemeler ile olusturdugu populasyonlarda, F1 melez kusaginda kiitlii pamuk
verimi, odun dali sayisi, meyve dali sayis1 ve bitki boyu o6zellikleri yoniinden 7
kombinasyonun, lif verimi ve koza sayis1 yoniinden ise 6 kombinasyonun pozitif heterosis
degerlerine sahip oldugunu bildirmistir. Ancak c¢ir¢ir randimani yoniinden 7
kombinasyonunda negatif heterosis degerlerine sahip oldugunu saptamastir.

Akgol (2012), yaptig1 ¢calismada Gossypium hirsutum L. tiiriine ait 6 genotip ile
yarim diallel melez yontemi uyarinca olusturdugu populasyonlarda F1 melez kusaginda
bitki boyu ve 100 tohum agirlig1 6zelliklerinin yontemlerinde eklemeli olmayan gen;
bogum sayisi, meyve dali sayisi, koza sayist ve koza kiitli agirhigr o6zelliklerinin
yontemlerinde eklemeli gen; ¢ir¢ir randimani, erkencilik orani, lif uzunlugu, lif kopma
dayanikliligr ve lif inceligi 6zelliklerinin hem eklemeli hem eklemeli olmayan gen
etkilerinin etkin oldugunu, alinan son {i¢ 6zelliklerin genel uyum yeteneklerinin 6zel
uyum yeteneklerine oraninin 1’den biiyilk olmasi anilan o6zelliklerin eklemeli gen
etkilerinin daha etkin oldugu sonucunu bildirmistir. Ayn1 zamanda F1 melezlerine ait
bitki boyu yoniinden saptanan heterosis degerleri % 21.00 ile % -16.00; bogum sayisi
yoniinden saptanan heterosis degerleri % 6.23 ie % -1,9; meyve dali sayis1 yoniinden
saptanan heterosis degerleri % 13.3 ile % -16;koza sayis1 sayist yoniinden saptanan
heterosis degerleri % 26.6 ile % -6.1; koza kiitlii agirligi yoniinden saptanan heterosis

degerleri % 11.9 ile % -8.7; 100 tohum agirlig1 yoniinden saptanan heterosis degerleri %



11.6 ile % -0.9; kiitlii verimi yoniinden saptanan heterosis degerleri % 22.9 ile % -12;
c¢irgir randimani yoniinden saptanan heterosis degerleri % 1.6 ile % -3.4; erkencilik orani
yoniinden saptanan heterosis degerleri % 6.47 ile % -5.2; lif uzunlugu yoniinden saptanan
heterosis degerleri % 6.91 ile % -6.1; lif kopma dayaniklilig1 yoniinden saptanan heterosis
degerleri % 6.0 ile % -6.0; lif inceligi yoniinden saptanan heterosis degerleri % 7.27 ile
% -13 arasinda oldugunu saptamistir. F1 melezlerine ait bitki boyu yoniinden saptanan
heterobeltiosis degerleri % 20.9 ile % -19; bogum sayisi yoniinden saptanan
heterobeltiosis degerleri % 5.41 ile % -2.3; meyve dali sayis1 yoniinden saptanan
heterobeltiosis degerleri % 9.79 ile % -20;koza sayisi sayisi yoniinden saptanan
heterobeltiosis degerleri % 23.7 ile % -7.7; koza kiitli agirlign yoniinden saptanan
heterobeltiosis degerleri % 11.8 ile % -14; 100 tohum agirligi yoniinden saptanan
heterobeltiosis degerleri % 10.6 ile % -1.3; kiitlii verimi yOniinden saptanan
heterobeltiosis degerleri % 21.7 ile % -16; c¢irgir randimani yoniinden saptanan
heterobeltiosis degerleri % 0.77 ile % -5; erkencilik orani yoniinden saptanan
heterobeltiosis degerleri % 4.03 ile % -12; lif uzunlugu yoniinden saptanan heterobeltiosis
degerleri % 3.28 ile % -7.5; lif kopma dayanikliligi yoniinden saptanan heterobeltiosis
degerleri % 5.82 ile % -9.5; lif inceligi yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri % 9.3
ile % -11 arasinda oldugunu saptamustir.

Coban (2013), yaptigi ¢alismada ana ebeveyn olarak secilen Gossypium
hirsutum L. tiiriine ait 5 genotip ile baba ebeveyn olarak secilen Gossypium barbadense
L. tiirline ait 2 genotip kullanilarak line x tester ydontemine uygun olarak olusturdugu
populasyonlarda F1 melez kusaginda bitki boyu, odun dali sayisi, meyve dali sayisi, koza
sayis1, koza kiitli agirligi, 100 tohum agirhigy, lif uzunlugu, lif kopma dayanikliligy, lif
inceligi, lif yeknesaklig1 ve kisa lif oran1 6zelliklerinin yontemlerinde eklemeli olmayan
gen etkilerinin etkin oldugu sonucunu bildirmistir. Ayn1 zamanda F1 melezlerine ait bitki
boyu yoniinden saptanan heterosis degerleri % 27.76 ile % 9.86; odun dali sayisi
yoniinden saptanan heterosis degerleri % 130.77 ile % -100; meyve dali sayis1 yoniinden
saptanan heterosis degerleri % 24.75 ile % -13.57; koza sayis1 sayist yoniinden saptanan
heterosis degerleri % 31.17 ile % -32.76; koza kiitlii agirlig1 yoniinden saptanan heterosis
degerleri % 22.70 ile %-18.71; 100 tohum agirligi yoniinden saptanan heterosis degerleri
% 57.69 ile % 6.33; kiitlii verimi yoniinden saptanan heterosis degerleri % 51.30 ile % -

27.70; ¢ir¢ir randimani yoniinden saptanan heterosis degerleri % 2.40 ile % -13.80; lif
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uzunlugu yoniinden saptanan heterosis degerleri % 0.34 ile % 14.33; lif kopma
dayaniklilig1r yoniinden saptanan heterosis degerleri % 14.33 ile % 0.34; lif inceligi
yoniinden saptanan heterosis degerleri % 6.80 ile % -16.20; lif yeknesaklig1 yoniinden
saptanan heterosis degerleri % 2.56 ile % 0.38 ve kisa lif orani1 yoniinden saptanan
heterosis degerleri % -1.59 ile % -18.52 arasinda oldugunu saptamistir. F1 melezlerine
ait bitki boyu yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri % 18.88 ile % 1.17; odun dali
say1s1 yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri % 96.97 ile % -100; meyve dali sayisi
yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri % 24.32 ile % -14.43; koza sayisi sayist
yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri % 22.18 ile % -42.57; koza kiitlii agirlig
yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri % -9.27 ile % -37.18; 100 tohum agirlig
yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri % 45.51 ile % -10.98; kiitlii verimi yoniinden
saptanan heterobeltiosis degerleri % 36.20 ile % -48.81; ¢ir¢ir randimani yoniinden
saptanan heterobeltiosis degerleri % -8.50 ile % -24.81; lif uzunlugu yoniinden saptanan
heterobeltiosis degerleri % 10.40 ile % -8.62; lif kopma dayaniklilig1 yoniinden saptanan
heterobeltiosis degerleri % 7.35 ile % -6.92; lif inceligi yoniinden saptanan heterobeltiosis
degerleri % 4.44 ile % -23.79; lif yeknesakligi yoniinden saptanan heterobeltiosis
degerleri % 1.26 ile % -2.47 ve kisa lif oran1 yoniinden saptanan heterobeltiosis degerleri
% -2.11 ile % -29.67 arasinda oldugunu saptamustir.

Gilingor (2014), yaptigi ¢alismada Gossypium hirsutum L. tiiriine ait 10 genotip
ile bunlarin 45 F1 melezini iceren yarim diallel melez pamuk popiilasyonlarinda, bitki
boyu, odun dali sayisi, meyve dai sayisi, koza sayisi, koza kiitli agirligi, 100 tohum
agirhigi, kitlii verimi, ¢ir¢ir randimani, erkencilik orani, lif uzunlugu, lif kopma
dayanikliligi, lif inceligi, kisa lif oran1 ve lif sariligi Ozelliklerinin genel uyum
yeteneklerinin, 6zel uyum yeteneklerine oraninin 1’den yiiksek sonu¢ vermesi anilan
ozellikleri yonetiminde eklemeli gen etkilerinin etkin oldugunu saptamistir. Ayni
zamanda bitki boyu, odun dali sayisi, meyve dali sayisi, koza kiitii agirligi, kiitlii verimi,
lif uzunlugu, lif kopma dayaniklilig1 ve lif sarilig1 6zelliklerinin pozitif; koza sayisi, ¢ir¢ir
randimani, erkencilik orani, lif inceligi ve kisa lif oram1 6zelliklerinin negatif yonde
heterosis degerlerine; bitki boyu, meyve dali sayis1,100 tohum agirligi ve lif uzunlugu
pozitif; odun dali sayisi, koza sayisi, koza kiitli agirligi, kiitlii verimi, ¢ir¢ir randimani,
erkencilik orani, lif kopma dayanikliligy, lif inceligi, kisa lif orani ve lif sarilig1 6zellikleri

yoniinden ise negatif yonde heterobeltiosis degerlerine sahip oldugunu saptamistir.
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3. MATERYAL VE YONTEM

3. 1. Materyal

Bu ¢alisma, 2014-2015 yillarinda, Mustafa Kemal Universitesi, Fen Bilimleri
Enstitlisi, Tarla Bitkileri Anabilim Dalinda yapilmistir. Calismaya iliskin deneme
ProGen Tohum A.S.’nin Hatay Antakya’ya bagli Biiyiikdalyan mevkisinde bulunan
arastirma alaninda yiritilmustiir. Calismada materyal olarak 4 pamuk genotipi (Cizelge
3.1) ile bunlarin Griffing (1956) yarim diallel melez yontemi uyarinca birinci yil
caligmalar1 sonucunda olusturulan, 6 farkli F1 melez kombinasyonu (Cizelge 3.4)
materyal olarak kullanilmstir.

Calismada ana¢ olarak kullanilan pamuk genotipleri ve bunlar1 1slah eden

kurulusglarin adlar1 Cizelge 3.1°de verilmistir.

Cizelge 3.1. Materyal olarak kullanilan pamuk ¢esitleri ve 1slah eden kuruluslar

Genotip Islah Eden Kurulus

Carisma Progen Tohum A.S.

BA-525 Progen Tohum A.S.

PG-300 Progen Tohum A.S.

Dorina Tarla Bitkileri Enstitiisii, Cirpan, Bulgaristan

3.1.1. Cahsmada Materyal Olarak Kullanilan Genotiplere iliskin Baz1 Ozellikler

Carisma: Ulkemizde pamuk tarimi yapilan tim bolgelere tavsiye edilen, genis
adaptasyon yetenegine sahip erkenci bir ¢esittir. Gossypium hirsutum L. tiirii i¢inde yer
alan gesit yiiksek verim potansiyeli ile 6ne ¢ikmaktadir. Uzun meyve dallarina sahip ve
yayvan tipte olan ¢esidin odun dali sayisi, 2-4; meyve dali sayisi, 8-12; ¢ir¢ir randimani,
% 43-45; lif uzunlugu 28-30 mm; lif mukavemeti 30-32 g tex?; lif inceligi 4,4-4,9
mikronerdir.

BA-525: Cukurova, Ege, Hatay ve Antalya bolgelerinde tarim1 yapilan, orta-erkenci bir
gesittir. Uzun boylu ve yayvan bitki formuna sahip olan ¢esit Verticillium solgunlugu
hastaligina toleranttir. Kozalari iri ve oval, lif uzunlugu 28-30 mm, lif inceligi 4,4-4,8

mikroner, lif mukavemeti 28-30 g tex?, ¢ircir randiman1 % 40-42°dir.
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PG-300: Orta-Uzun boylu ve yar1 kloster bitki formuna sahiptir. Orta gegci grupta yer
almaktadir. Elyaf kalitesi iyi olan genotipin ¢ir¢ir randimani % 42-44’diir. Lif uzunlugu
33-34 mm, lif inceligi 4-4,4 mikroner, lif mukavemeti 38-40 g tex’dir. Yapraklar
tilystiz, Verticillium solgunlugu hastaligina toleranttir.

Dorina: Bulgaristan orijinli ¢ok erkenci bir gesittir.

3.1.2. Arastirma Yerinin Toprak ve iklim Ozellikleri

Toprak Ozellikleri: Arastirma yerinin topraklari, Amik ovasi iginde yer alip, diize
yakin bir topografyaya sahiptir. Arastirma yeri topraginin bazi fiziksel ve kimyasal

ozellikleri Cizelge 3.2’de verilmistir.

Cizelge 3.2. Deneme alan1 topraklarinin bazi fiziksel ve kimyasal 6zellikleri*

Katmanlar Dane iriligi Biinye Tuz igerigi Azot Org.
(cm) Kum (%) Silt (%) Kil (%) Simifi pH (umhos/cm) (%) Madde
0-30 59.52 15.28 25.2 SCL 7,55 442 142 0,33
30-60 57.52 19.28 23.2 SCL 7,62 493 165 0,34
60-90 53.52 17.28 29.2 SCL 7,80 431 201 038
90-120 61.52 15.28 23.2 SCL 7,65 378 212 0,37

*Mustafa Kemal Universitesi, Ziraat Fakiiltesi, Toprak Boliimii Laboratuvarinda yapilmustir.

Cizelge 3.2’de goriildiigii gibi, arastirma alaninin topraklart SCL (Kumlu-Killi-

Tn) bilinyede, tiim katmanlar orta diizeyde tuzlu ve organik madde igerigi diisiiktiir.

iklim Ozellikleri: Denemenin yiiriitiildiigii bolge kislar1 1lik ve yagish, yazlar1 kurak ve
sicak gegen Akdeniz iklimine sahiptir.

Denemenin kuruldugu bolgeye ait 2015 yili sicaklik verileri, uzun yillar (1940-
2016) sicaklik degerleri ve nispi nem degerleri Cizelge 3.3 de verilmistir.

Cizelge 3.3. incelendiginde, 2015 yilinda aylar bazinda ortalama sicaklik
degerlerinin 16.5 “C (Nisan) ile 29.0 °C (Agustos) arasinda degistigi; en yliksek
maksimum sicakligin (44.1 ‘C) Agustos ayinda, en diisiik minimum sicakligin (5.4 °C)
ise Nisan ayinda meydana geldigi goriilmektedir. Ayn1 Cizelgeden uzun yillar sicaklik
verileri incelendiginde ise aylar bazinda ortalama sicaklik degerlerinin 12.2 “C (Nisan)

ile 27.7 °C (Agustos) arasinda degistigi; en yiiksek maksimum sicakligin (31.9 °C)
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Agustos ayinda, en diisiik minimum sicakligin (15.2 °C) ise Ekim ayinda meydana
geldigi izlenebilmektedir. Yine Cizelge 3.3’den 2015 yili ortalama nispi nem

degerlerinin % 65.0 (Agustos) ile 73.8 (EKim) arasinda degistigi goriilmektedir.

Cizelge 3.3. Denemenin yiiritiildiigii bolgeye ait 2015 yili sicaklik ve nispi nem
degerleri ile uzun yillar (1940-2016) sicaklik degerlerine iligskin aylik ortalama (Nisan-
Ekim) iklim verileri

Sicaklik °C 2015
Aylar 20152 Uzun Yillar ° Nispi
Nem (%)
Maksimum Minimum Ortalama Maksimum Minimum Ortalama Ortalama
Nisan 32.7 5.4 16.5 22.5 17.2 12.2 69.9
Mayis 40.8 11.2 21.9 26.4 16.4 21.2 66.0
Haziran 37.0 13.5 24.6 29.2 20.8 24.8 65.4
Temmuz 37.5 19.8 27.4 31.1 23.9 27.1 70.8
Agustos 44.1 18.1 29.0 31.9 24.5 27.7 65.0
Eyliil 41.3 15.9 27.6 30.9 21.1 25.5 65.2
Ekim 35.1 11.6 21.8 27.3 15.2 20.6 73.8

aAnonim, 2015, PAnonim, 2016

3.2. Yontem
3.2.1. Birinci Y1l (2014) Calismalari

Cizelge 3.1 de belirtilen genotipler (Carisma, BA-525, PG-300, Dorina)
kullanilarak, farkli zamanlarda ciceklenen genotipler arasindaki melezleri sorunsuz bir
sekilde yapabilmek amaciyla, 15 giin ara ile (24.04.2014 — 09.05.2014) iki melez
bahgesi kurulmustur. Melez bahgelerinin ekimi, her melez kombinasyon igin 2 sira
olacak sekilde 12 m uzunlugunda, sira aras1t mesafe 70 cm; sira lizeri mesafe 30 cm
olacak sekilde ocak usulii yapilmistir. Cikis sonrasi bitkiler yaklagik 10-15 cm
oldugunda her ocakta 1 adet bitki kalacak sekilde tekleme islemi yapilmistir. Melezleme
ve bir sonraki yilin ana¢ tohumlar i¢in kendileme islemine, ¢iceklenme baslangici ile
baslanmis ve aktif ¢iceklenme doneminin sonuna kadar devam edilmistir. Ana olarak
kullanilacak c¢igekler emaskiilasyon yapilarak, izole edilmis ve etiketlenmistir.
Emaskiilasyonu yapilan g¢igekler, takip eden giin sabah saatlerinde baba ¢igeklerin
polenleri ile tozlanmistir. Her bitkide melezleme yapilmayan ¢igekler, tutum oranini
yiikseltebilmek i¢in kopartilmistir (Gencer 1980).

Melezlemeler, 4x4 yarim diallel melez yontemi uyarinca, resiproksuz olarak

yapilmis ve 6 adet farkli F1 melez kombinasyonu olusturulmustur (Griffing, 1956).
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Olusturulan F1 melez kombinasyonlar1 ve elde edilen melez koza sayilar1 Cizelge 3.4’de

verilmigtir.

Cizelge 3.4. Griffing (1956) yarim diallel melez yontemi uyarinca olusturulan melez
kombinasyonlar ve her bir kombinasyon i¢in elde edilen melez koza sayilari

/8 Carisma BA 25 PG 300 Dorina
Carisma X (69) X (69) X (77)
BA 525 X (60) X (60)
PG 300 X (62)
Dorina

Hasat edilen her bir melez kombinasyonuna ve kendilenmis anaglara ait kozalar,
ayr1 ayr1 kese kagitlaria toplanmis, toplanan kiitliller, deneme tipi merdaneli ¢irgir
makinasinda ¢irgirlanarak lif ve tohumlarina ayrilmistir.

Elde edilen tohumlar, %20’lik siilfirik asit ile delinte edilmis, delinte edilen
tohumlar yabanci maddelerden arindirilmistir. Boylece, 2015 yili ¢aligmalart igin
gerekli miktarda F1 melez kombinasyonlari ve anag genotiplere ait kendilenmis

genotipler elde edilmistir.

3.2.2. ikinci Yl (2015) Calismalar

2014 yili sonunda Griffing (1956)’in yarim diallel (4x4) melez yontemine gore
melezlenip elde edilen 6 F1 melez kombinasyonu, anaglari ile birlikte, 19.05.2015
tarihinde, tesadif bloklar1 deneme deseni uyarinca, 12m uzunlugunda, 1 sirali
parsellere, 3 tekrarlamali olarak, sira arasi mesafe 70cm ve sira tizeri mesafe 20cm
olacak sekilde, ocaga ekim yontemiyle her ocaga elle 3 adet tohum ekilerek yapilmistir.
Bitkiler, 10-15cm boylandiginda, tekleme yapilarak her ocakta tek bitkinin kalmasi
saglanmstir.

Deneme normal bakim kosullari altinda yiirtitiilmiistiir. Ekim islemi ile birlikte,
7 kg/da azot (N), 7 kg/da fosfor (P20s) ve 7 kg/da potasyum (K20) olacak sekilde 15-15-
15 kompoze giibre uygulanmistir. Ust giibreleme ise birinci sulamadan énce 7 kg/da
azot olacak sekilde, amonyum nitrat giibresi kullanilarak yapilmistir. Parsellerin tim

kiltiirel islemleri sezon igerisinde gerceklestirilmistir.
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Calismada anaglar ile F1 melez kombinasyonlari i¢in incelenen Ozellikler ve

saptama yontemleri Cizelge 3.5’te verilmistir.

Cizelge 3.5. Incelenen 6zellikler ve saptama ydntemleri

incelenen Ozellikler Saptama Yontemleri

= Bitki boyu (cm) . Hasat doneminde, her parselden rasgele segilen 10 adet bitkinin,
kotiledon bogumundan ana sap lizerindeki tepe noktasina kadar
olan kismin 6lgiiliip ortalamasinin alinmas ile;

= Bogum sayisi (adet/bitki) : Hasat déneminde, her parselden rasgele segilen 10 adet bitkinin,
kotiledon yapraklarinin bulundugu bogumu sifir kabul ederek
toplam bogum sayisinin sayilip ortalamasinin alinmast ile;

= Odun dali say1si (adet/bitki) ~ : Hasat doneminde, her parselden rasgele secilen 10 adet bitkinin,
kotiledon bogumu ile ilk meyve dali arasindaki dallarin sayilip
ortalamasinin alinmasi ile;

= Meyve dali sayisi (adet/bitki) : Hasat doneminde, her parselden rasgele secilen 10 adet bitkinin,
en istteki odun dali ile tepe noktasi arasindaki dallarin sayilip
ortalamasinin alinmasi ile;

= Koza sayist (adet/bitki) : Hasat déneminde, her parselden rasgele segilen 10 adet bitkinin,
acmis ve hasat edilebilecek durumda olan kozalarin sayilip
ortalamasinin alinmasi ile;

» Koza kiitlii agirligi (g) : Her parselden rastgele segilen bitkilerin 4. , 5. ve 6. meyve
dallarmin ilk pozisyonlarinda bulunan 20 adet kozaya iligkin
kiitliiniin tartilip ortalamasinin alinmasi ile belirlenecektir.

= 100 tohum agirlig1 (g) : Her bir parsele iliskin kiitli pamugun ¢ir¢irlanmasi ile elde
edilen tohumlardan rastgele 100 adetlik 4 6rnek ayrilip, 0.01 gr
duyarli terazide tartilip, ortalamasi alinarak elde edilecektir.

= Kiitlii verimi (kg/da) : Hasatta her bir parselden elde edilen kiitliiniin tartilarak elde
edilen sonuglarin kg/da’a ¢evrilmesi ile elde edilmistir.

®» Cir¢ir randimant (%) . Hasattan sonra her bir parselden alinan kiitlii pamuk, merdaneli
(roller-gin) cirgir makinesinde islenerek, lif ve ¢igit olmak tizere
ikiye ayrilip tartilarak ve asagidaki esitlik yardimiyla
hesaplanmustir.

Lifagirligi (g)
Cirgir randimani = — x 100
Lif agirlig1 (g)+Tohum agirligi (g)
= Erkencilik orani (%) . Hasat verileri kullanilarak asagidaki esitlige gore hesaplanmustir.
1. elde toplanan kiitlii pamuk (k
Erkencilik oran1 = P P (ke) x 100
Toplam kiitlii pamuk (kg)

= Lif egrilebilme yetenegi (SCI) :

= Lif uzunlugu (mm)

» Lif kopma dayaniklihg: (g/tex) : Hasat doneminde, her bir pgrselder} rasgele secilen bitkilerin 4.,
5. ve 6. meyve dallarinin ilk pozisyonlarindan alinan 20 adet

" Lif Inceligi (mikroner) * kozanmn cirgirlanmast sonucunda elde edilen lifler, % 65 (£2)

= Lif yeknesaklig1 (%) > nispi nem, 21 (1) °C sicaklik kosullarinda 48 saat
« Kusa lif oran1 (%) . koncjisyonlanms ve HVI .(High yqlume .Instrur'nent) 1090 Ih'c

) . analiz cihaz1 araciligr ile belirtilen 1if kalite oOzellikleri
= Lif esnekligi (%) " saptanmstir.

= Lif parlaklig1 (rd)
= Lif sar1ilig1 (+b)
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3.3. Verilerin Degerlendirilmesi
3.3.1. Varyans Analizi ve DUNCAN Coklu Dizi Testi

Calismada incelenen her bir 6zellik igin parsel ortalamasina gore saptanan
veriler, tesadiif bloklar1 deneme deseni uyarinca varyans analizine tabi tutularak anaglar
ve bunlara iliskin melez kombinasyonlar arasindaki farkliligin 6nem kontrolii
yaptlmistir. Genotipler arasinda farkliligin 6nemli oldugu durumlarda ortalamalar
DUNCAN ¢oklu dizi testi uyarinca SAS istatistik paket programi araciligi ile

gruplandirilmistir.
3.3.2. Genel ve Ozel Uyum Yetenegi Etkileri

Uyum yetenekleri ise en iyi melez kombinasyonlarin belirlenmesi ve F1 melez
kombinasyonlarinin ~ genetik  yapisinin  tahmininde yaygin olarak kullanilan
yontemlerden biri olan Griffing (1956) tipi yarim diallel melez yontemi (yontem 2,
model 1) uyarinca SAS istatistik paket programi araciligi ile Akiscan (2011) belirttigi
kaynak kodlar1 kullanilarak yapilmistir.

3.3.3. Heterosis (%0)

Incelenen her 6zellik yoniinden, F1 dél kusag: ortalamasinin, anag ortalamasina
olan (%) artis1 olarak asagidaki esitlik uyarmnca hesaplanmistir. (Hallauer ve Miranda,
1981).

F1— A0
Ht (%) = Tx 100

Esitlikte;
Ht (%) : Heterosis,
F1 : F1 ortalamasi,
AO : Anag ortalamasidir.

17



3.3.4. Heterobeltiosis (%0)

Calismaya konu olan oOzelliklere iligkin heterobeltiosis degerleri ise Fi
ortalamasinin iistiin ana¢ ortalamasina olan (%) artis1 olarak asagidaki esitlik uyarinca

hesaplanmistir (Hallauer ve Miranda, 1981).

F1-UA
Hb (%) = TX 100

Esitlikte;
Hb (%) : Heterobeltiosis,
F1 . F1 ortalamasi,
UA : Ustiin anag ortalamasidir.
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4. ARASTIRMA BULGULARI VE TARTISMA

[zlenebilirligi arttirmak amaciyla elde edilen arastirma bulgular1 ve bulgulara

iliskin tartismalar her bir 6zellik i¢in ayr1 basliklar altinda verilmistir.

4.1. Bitki Boyu (cm)

Calismada incelenen genotiplerde (anaglar ve F1 melez kombinasyonlarinda)
saptanan, bitki boyu degerlerine iligkin varyans analiz sonuglari, Cizelge 4.1°de

verilmigtir.

Cizelge 4.1. Genotiplere iliskin olarak saptanan bitki boyu degerlerine ait varyans analiz
sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynag Derecesi Toplamm Ortalamasi
Tekerriirler 2 2.67 1.33 0.03
Genotipler 9 439.15 48.80 1.09
Hata 18 809.25 44.96

Genel 29 1251.06

Degisim Katsaytsi: 8.98

Cizelge 4.1°de bitki boyu degerleri agisindan, genotipler arasindaki farkliliklarin,
istatistiksel olarak 6nemsiz oldugu goriilmektedir.

Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan, bitki boyu
degerlerine iligskin ortalama degerler, Cizelge 4.2’ de verilmistir.

Cizelge 4.2 incelendiginde, bitki boyu degerlerine iliskin ortalama degerler
arasinda istatistiksel farklillk olmamakla birlikte, BA-525 x Dorina F1 melez
kombinasyonunun 79.97 cm ile en uzun, PG-300 genotipinin ise 69.17 cm ile en kisa
genotip oldugu, F1 melez kombinasyonlarina iligkin bitki boyu degerlerinin 69.86 cm
(PG-300 x Dorina) ile 79.97 cm (BA-525 x Dorina) arasinda farklilik gosterdigi, anag
olarak kullanilan genotiplere iliskin bitki boyu degerlerinin 69.17 cm (PG-300) ile 78.17
cm (BA-525) arasinda degisim gosterdigi; F1 melez kombinasyonlarina ait ortalamanin

75.62 cm ve anaglara ait ortalamanin 73.25 cm oldugu izlenebilmektedir.
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Cizelge 4.2. Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan ortalama bitki
boyu degerleri

Kod Genotipler Bitki Boyu (cm)
M12 Carisma x BA-525 79.63
M13 Carisma x PG-300 75.73
M14 Carisma x Dorina 76.73
M23 BA-525 x PG-300 71.80
M24 BA-525 x Dorina 79.97
M34 PG-300 x Dorina 69.86
F1 Melezlerinin ortalamast: 75.62
Al Carisma 74.80
A2 BA-525 78.17
A3 PG-300 69.17
A4l Dorina 70.87
Anaclarin ortalamast. 73.25

Bitki boyu yoniinde incelenen anaglarin genel uyum yetenegi etkileri ile F1 melez
kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerine iligkin varyans analiz sonuglari,

Cizelge 4.3 de verilmistir.

Cizelge 4.3. Bitki boyu degerlerine ait genel ve 6zel uyum yetenegi etkilerine iliskin
varyans analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kayna@ Derecesi Toplam Ortalamasi

GUY 3 306.23 102.08 2.27
ouy 6 132.92 22.15 0.49
Hata 18 809.25 44.96

Genel 29 1251.06

GUY/OUY: 4.61

Cizelge 4.3 de bitki boyu yoniinden anaglarin genel uyum yetenegi etkileri ve F1
melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkileri arasindaki farkliliklarin
istatistiksel olarak Onemsiz; genel uyum yetenegi varyansinin, 6zel uyum yetenegi
varyansina oraninin ise 4.61 oldugu goriilmektedir.

Bitki boyu degerlerine iliskin olarak F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum
yetenegi etkileri, Sekil 4.1°de verilmistir.

Sekil 4.1 incelendiginde, bitki boyu degerlerine iligkin istatistiksel farklilik
olmamakla birlikte, F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerinin 4 melez

kombinasyonda pozitif, 2 melez kombinasyonda ise negatif yonde oldugu ve F1 melez
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kombinasyonlarina iligskin 6zel uyum yetenegi etkilerinin -2.329 (BA-525 x PG-300) ile
3.743 (BA-525 x Dorina) arasinda degistigi gorilmektedir.

6
4 3.743
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Sekil 4.1. F1 melez kombinasyonlarina ait bitki boyu degerlerine iliskin 6zel uyum
yetenegi etkileri

Bitki boyu degerlerine iligkin olarak anaglarin genel uyum yetenegi etkileri, Sekil

4.2°de verilmistir.
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Sekil 4.2. Anaglara ait bitki boyu degerlerine iliskin genel uyum yetenegi etkileri
(* Istatistiksel olarak P<0.05 diizeyinde 6nemlidir.)
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Sekil 4.2 incelendiginde, bitki boyu degerlerine iliskin, anaglarin genel uyum
yetenegi etkilerinin 2 anagta pozitif, 2 anagta ise negatif yonde oldugu ve anaclara iliskin
genel uyum yetenegi etkilerinin -2.939 (PG-300) ile 2.394 (BA-525) arasinda degistigi;
PG-300 anacinin genel uyu yetenegi etkilerinin, bu ¢alismada kullanilan diger anaglardan,
istatistiksel olarak % 5 diizeyinde 6nemli farklilik gosterdigi goriilmektedir. Bu durum
negatif yonde dnemli farklilik gosteren anacin kisa bitki boyu yoniinden yapilacak 1slah
caligmalarinda diger anacglara oranla daha uygun anag olarak kullanilabilecegi izlenimini
vermektedir.

F1 melez kombinasyonlarinin bitki boyu degerlerine iliskin heterosis (%)
degerleri, Sekil 4.3’de verilmistir.

Sekil 4.3 incelendiginde, bitki boyu degerlerine iliskin heterosis degerlerinin, F1
melez kombinasyonlarinda %-2.54 (BA-525 x PG-300) ile %7.31 (BA-525 x Dorina)
arasinda degistigi; 4 melez kombinasyonda pozitif, 2 melez kombinasyonda ise negatif

yonde heterosis gosterdigi izlenebilmektedir.

8 7.31

6 520 5.35

4.1

Heterosis (%)
N

0 —
-0.23
-2
-2.54
-4
M12 M13 M14 M23 M24 M34

Sekil 4.3. F1 melez kombinasyonlarina ait bitki boyu degerlerine iliskin heterosis
degerleri

F1 melez kombinasyonlarinin bitki boyu degerlerine iligskin heterobeltiosis (%)

degerleri, Sekil 4.4°de verilmistir.
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Sekil 4.4. F1 melez kombinasyonlarina ait bitki boyu degerlerine iliskin heterobeltiosis
degerleri

Sekil 4.4 incelendiginde, bitki boyu degerlerine iliskin heterobeltiosis
degerlerinin, F1 melez kombinasyonlarinda % -8.15 (BA-525 x PG-300) ile % 2.58
(Carisma x Dorina) arasinda degistigi; 4 melez kombinasyonda pozitif, 2 melez
kombinasyonda ise negatif yonde heterobeltiosis gosterdigi izlenebilmektedir.

Bitki boyu yoniinden, genel uyum yetenegi ve 6zel uyum yetenegi varyansinin
istatistiksel olarak Onemsiz olmasi ve genel uyum yetenegi varyansinin, 6zel uyum
yetenegi varyansina oraninin 1 degerinden biiyiik (4.61) olmasi, anilan o6zelligin
yonetiminde eklemeli gen etkilerinin etkin oldugunu isaret etmektedir.

Anilan 6zelligin yonetiminde, eklemeli gen etkilerinin etkin olmasi, bu 6zellik i¢in
erken dol kusaklarinda (F2-F3) teksel seleksiyon yapmanin daha uygun olabilecegi
izlenimini vermektedir.

Bu calismada elde edilen bulgularin, c¢alismalarinda olusturduklar
populasyonlarda bitki boyu yoniinden, eklemeli gen etkilerinin etkin oldugunu bildiren
Akiscan (2011) ve Giingor (2014)’lin bulgular ile uyumlu olmasinin yaninda yapilan
calismalarda, anilan 6zellik yoniinden eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin oldugunu
bildiren Akgdl (2012) ve Coban (2013); hem eklemeli hemde eklemeli olmayan gen

etkilerinin etkin oldugunu bildiren Karademir (2005)’in bulgulari ile farklilik gdstermesi,
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anilan 6zelligin yapilan ¢aligmalarda kullanilan materyale ya da materyalin incelendigi

cevre kosullarina gore farkli bir yapilanma gosterebilecegini ortaya koymaktadir.

4.2. Bogum Sayisi (adet/bitki)

Calismada incelenen genotiplerde saptanan, bogum sayisi degerlerine iliskin

varyans analiz sonuglari, Cizelge 4.4’de verilmistir.

Cizelge 4.4. Genotiplere iliskin olarak saptanan bogum sayisi degerlerine ait varyans
analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynag Derecesi Toplamm Ortalamasi
Tekerriirler 2 2.26 1.13 1.42
Genotipler 9 5.05 0.56 0.71
Hata 18 14.30 0.79

Genel 29 21.61

Degisim Katsayisi: 5.80

Cizelge 4.4’de bogum sayist degerleri agisindan, genotipler arasindaki
farkliliklarin, istatistiksel olarak 6nemsiz oldugu goriilmektedir.
Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan, bogum sayisi

degerlerine iligskin ortalama degerler, Cizelge 4.5°de verilmistir.

Cizelge 4.5. Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan ortalama bogum
say1s1 degerleri

Kod Genotipler Bogum Sayis1 (adet/bitki)
M12 Carisma x BA-525 15.83
M13 Carisma x PG-300 15.77
M14 Carisma x Dorina 14.93
M23 BA-525 x PG-300 15.37
M24 BA-525 x Dorina 15.30
M34 PG-300 x Dorina 14.93
F1 Melezlerinin ortalamast. 15.36
Al Carisma 15.00
A2 BA-525 16.00
A3 PG-300 15.63
Al Dorina 14.80
Anaclarin ortalamast. 15.36
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Cizelge 4.5 incelendiginde, bogum sayisi1 degerlerine iligkin ortalama degerler
arasinda istatistiksel farklilik olmamakla birlikte, F1 melez kombinasyonlarina iliskin
bogum sayisi degerlerinin 14.93 adet/bitki (Carisma x Dorina, PG-300 x Dorina) ile 15.83
adet/bitki (Carisma x BA-525) arasinda farklilik gosterdigi; tiim genotipler yoniinden
bakildiginda ise bogum sayisi degerlerinin 14.80 adet/bitki (Dorina) ile 16.00 adet/bitki
(BA-525) arasinda degisim gosterdigi ve F1 melez kombinasyonlari ile anaglarin ortalama
degerlerinin 15.36 adet/bitki oldugu izlenebilmektedir.

Bogum sayist yoniinde incelenen anaglarin genel uyum yetenegi etkileri ile F1
melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerine iliskin varyans analiz sonugclart,
Cizelge 4.6’da verilmistir.

Cizelge 4.6°da bogum sayis1 yoniinden anaclarin genel uyum yetenegi etkileri ve
F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkileri arasindaki farkliliklarin
istatistiksel olarak ©nemsiz; genel uyum yetenegi varyansinin, 6zel uyum yetenegi

varyansina oraninin ise 5.35 oldugu goriilmektedir.

Cizelge 4.6. Bogum sayis1 degerlerine ait genel ve 6zel uyum yetenegi etkilerine iligkin
varyans analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kayna@ Derecesi Toplam Ortalamasi

GUY 3 3.69 1.23 1.55
ouy 6 1.36 0.23 0.29
Hata 18 14.30 0.79

Genel 29 21.61

GUY/OUY: 5.35

Bogum sayis1 degerlerine iliskin olarak F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum
yetenegi etkileri, Sekil 4.5’de verilmistir.

Sekil 4.5 incelendiginde, bogum sayis1 degerlerine iliskin istatistiksel farklilik
olmamakila birlikte, F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerinin 2 melez
kombinasyonda pozitif, 4 melez kombinasyonda ise negatif yonde oldugu ve F1 melez
kombinasyonlarina iliskin 6zel uyum yetenegi etkilerinin -0.368 (BA-525 x PG-300) ile

PR

0,360 (Carisma x PG-300) arasinda degistigi goriilmektedir.
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Sekil 4.5. F1 melez kombinasyonlarina ait bogum sayisi degerlerine iligkin 6zel uyum
yetenegi etkileri

Bogum sayis1 degerlerine iligkin olarak anaglarin genel uyum yetenegi etkileri,

Sekil 4.6°de verilmistir.
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Sekil 4.6. Anaglara ait bogum sayis1 degerlerine iliskin genel uyum yetenegi etkileri

26




Sekil 4.6 incelendiginde, bitki boyu degerlerine iliskin istatistiksel farklilik
olmamakla birlikte, anaglarin genel uyum yetenegi etkilerinin 2 anagta pozitif, 2 anagta
ise negatif yonde oldugu ve anaglara iligkin genel uyum yetenegi etkilerinin -0,336
(Dorina) ile 0,286 (BA-525) arasinda degistigi goriilmektedir.

F1 melez kombinasyonlarinin bogum sayisi degerlerine iliskin heterosis (%)

degerleri, Sekil 4.7°de verilmistir.
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Sekil 4.7. F1 melez kombinasyonlarina ait bogum sayis1 degerlerine iligkin heterosis
degerleri

Sekil 4.7 incelendiginde, bogum sayis1 degerlerine iliskin heterosis degerlerinin,
F1 melez kombinasyonlarinda % -2.81(BA-25 x PG-300) ile % 2.97 (Carisma x PG-300)
arasinda degistigi; 3 melez kombinasyonda pozitif, 3 melez kombinasyonda ise negatif
yonde heterosis gosterdigi izlenebilmektedir.

F1 melez kombinasyonlarinin bogum sayist degerlerine iligkin heterobeltiosis (%)
degerleri, Sekil 4.8’de verilmistir.

Sekil 4.8 incelendiginde, bogum sayis1 degerlerine iligkin heterobeltiosis
degerlerinin, F1 melez kombinasyonlarinda % -4.48 (PG-300 x Dorina) ile % 0.90
(Carisma x PG-300) arasinda degistigi; 1 melez kombinasyonda pozitif, 5 melez

kombinasyonda ise negatif yonde heterobeltiosis gosterdigi izlenebilmektedir.
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Sekil 4.8. F1 melez kombinasyonlarina ait bogum sayis1 degerlerine iliskin
heterobeltiosis degerleri

Bogum sayisi yoniinden, genel uyum yetenegi ve 6zel uyum yetenegi varyansinin
istatistiksel olarak onemsiz olmasi ve genel uyum yetenegi varyansinin, 6zel uyum
yetenegi varyansina oraninin 1 degerinden biiyiikk (5.35) olmasi, anilan 6zelligin
yonetiminde eklemeli gen etkilerinin etkin oldugunu isaret etmektedir.

Anilan 6zelligin yonetiminde, eklemeli gen etkilerinin etkin olmasi, bu 6zellik i¢in
erken dol kusaklarinda (F2-F3) teksel seleksiyon yapmanin daha uygun olabilecegi
izlenimini vermektedir.

Bu calismada elde edilen bulgularin, c¢alismalarinda olusturduklar
populasyonlarda bogum sayis1 yoniinden, eklemeli gen etkilerinin etkin oldugunu bildiren

Akiscan (2011) ve Akgol (2012)’lin bulgulart ile uyumlu olmasini ortaya koymaktadir.

4.3. Odun Dal Sayis1 (adet/bitki)

Calismada incelenen genotiplerde (anaglar ve F1 melez kombinasyonlarinda)
saptanan, odun dali sayis1 degerlerine iligkin varyans analiz sonuglari, Cizelge 4.7°de

verilmistir.
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Cizelge 4.7. Genotiplere iliskin olarak saptanan odun dali sayis1 degerlerine ait varyans
analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynagi Derecesi Toplanm Ortalamasi
Tekerrlirler 2 0.09 0.04 0.26
Genotipler 9 1.07 0.11 0.71
Hata 18 3.03 0.16

Genel 29 4.20

Degisim Katsayisi: 17.11

Cizelge 4.7°de odun dali sayis1 degerleri agisindan, genotipler arasindaki
farkliliklarin, istatistiksel olarak 6nemsiz oldugu goriilmektedir.

Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan, odun dali sayisi
degerlerine iligskin ortalama degerler, Cizelge 4.8’de verilmistir.

Cizelge 4.8 incelendiginde, odun dali sayis1 degerlerine iliskin ortalama degerler
arasinda istatistiksel farklilik olmamakla birlikte, F1 melez kombinasyonlarina iliskin
odun dal1 sayis1 degerlerinin 1.70 adet/bitki (BA-525 x PG-300) ile 1.33 adet/bitki (BA-
525 x Dorina) arasinda farklilik gésterdigi; tiim genotipler yoniinden bakildiginda ise
odun dali sayist degerlerinin 1.93 adet/bitki (Carisma) ile 1.23 adet/bitki (Dorina)
arasinda degisim gosterdigi ve F1 melez kombinasyonlarinin ortalama degerlerinin 1.52

adet/bitki, anaclarin ortalama degerlerinin 1.50 adet/bitki oldugu izlenebilmektedir.

Cizelge 4.8. Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan ortalama odun
dal1 sayis1 degerleri

Kod Genotipler Odun Dal Sayis1 (adet/bitki)
M12 Carisma x BA-525 1.63
M13 Carisma x PG-300 1.50
M14 Carisma x Dorina 1.47
M23 BA-525 x PG-300 1.70
M24 BA-525 x Dorina 1.33
M34 PG-300 x Dorina 1.50
F1 Melezlerinin ortalamast: 1.52
Al Carisma 1.93
A2 BA-525 1.40
A3 PG-300 1.43
A4 Dorina 1.23
Anaclarin ortalamast. 1.50
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Odun dal1 sayist yoniinde incelenen anaglarin genel uyum yetenegi etkileri ile F1
melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerine iliskin varyans analiz sonuglari,

Cizelge 4.9°da verilmistir.

Cizelge 4.9. Odun dali say1s1 degerlerine ait genel ve 6zel uyum yetenegi etkilerine iliskin
varyans analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynagi Derecesi Toplanm Ortalamasi

GUY 3 0.73 0.24 1.44
ouy 6 0.34 0.06 0.34
Hata 18 3.03 0.17

Genel 29 4.19

GUY/OUY: 4

Cizelge 4.9°da odun dal1 sayis1 yoniinden anaglarin genel uyum yetenegi etkileri
ve F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkileri arasindaki farkliliklarin
istatistiksel olarak Onemsiz; genel uyum yetenegi varyansinin, 6zel uyum yetenegi
varyansina oraninin ise 4 oldugu goriilmektedir.

Odun dali sayis1 degerlerine iligkin olarak F1 melez kombinasyonlarinin 6zel

uyum yetenegi etkileri, Sekil 4.9°da verilmistir.
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Sekil 4.9. F1 melez kombinasyonlarina ait odun dali sayis1 degerlerine iligskin 6zel uyum
yetenegi etkileri
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Sekil 4.9 incelendiginde, odun dal1 sayist degerlerine iligkin istatistiksel farklilik
olmamakila birlikte, F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerinin 2 melez
kombinasyonda pozitif, 4 melez kombinasyonda ise negatif yonde oldugu ve F1 melez
kombinasyonlarina iliskin 6zel uyum yetenegi etkilerinin -0.163 (Carisma x PG-300) ile
0,203 (BA-525 x PG-300) arasinda degistigi goriilmektedir.

Odun dali say1s1 degerlerine iliskin olarak anaglarin genel uyum yetenegi etkileri,

Sekil 4.10°da verilmistir.
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Sekil 4.10. Anaglara ait odun dal1 sayis1 degerlerine iliskin genel uyum yetenegi etkileri

Sekil 4.10 incelendiginde, odun dal1 sayis1 degerlerine iligkin istatistiksel farklilik
olmamakla birlikte, anaglarin genel uyum yetenegi etkilerinin 2 anacta pozitif; 2 anacta
ise negatif yonde oldugu ve anaglara iliskin genel uyum yetenegi etkilerinin -0,133
(Dorina) ile 0,150 (Carisma) arasinda degistigi goriilmektedir.

F1 melez kombinasyonlarinin odun dali sayis1 degerlerine iliskin heterosis (%)

degerleri, Sekil 4.11°de verilmistir.
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Sekil 4.11. F1 melez kombinasyonlarina ait odun dali sayisi1 degerlerine iliskin heterosis
degerleri

Sekil 4.11 incelendiginde, odun dali sayis1 degerlerine iliskin heterosis
degerlerinin, F1 melez kombinasyonlarinda %-10.71(Carima x PG-300) ile % 20.14 (BA-
525 x PG-300) arasinda degistigi; 3 melez kombinasyonda pozitif, 3 melez
kombinasyonda ise negatif yonde heterosis gosterdigi izlenebilmektedir.

F1 melez kombinasyonlarinin odun dali sayis1 degerlerine iliskin heterobeltiosis
(%) degerleri, Sekil 4.12°de verilmistir.

Sekil 4.12 incelendiginde, odun dali sayis1 degerlerine iligkin heterobeltiosis
degerlerinin, F1 melez kombinasyonlarinda % -23.83 (Carisma x Dorina) ile % 18.88
(BA525 x PG-300) arasinda degistigi; 2 melez kombinasyonda pozitif, 4 melez
kombinasyonda ise negatif yonde heterobeltiosis gosterdigi izlenebilmektedir.

Odun dali sayist yoniinden, genel uyum yetenegi ve Ozel uyum yetenegi
varyansinin istatistiksel olarak dnemsiz olmasi ve genel uyum yetenegi varyansinin, 6zel
uyum yetenegi varyansina oraninin 1 degerinden biiyiik (4.00) olmasi, anilan 6zelligin
yonetiminde eklemeli gen etkilerinin etkin oldugunu isaret etmektedir.

Anilan 6zelligin yonetiminde, eklemeli gen etkilerinin etkin olmasi, bu 6zellik i¢in
erken dol kusaklarinda (F2-F3) teksel seleksiyon yapmanin daha uygun olabilecegi

izlenimini vermektedir.
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Sekil 4.12. F1 melez kombinasyonlarina ait odun dali sayis1 degerlerine iliskin
heterobeltiosis degerleri

Bu calismada elde edilen bulgularin, c¢alismalarinda olusturduklar
populasyonlarda odun dali sayis1 yoniinden, eklemeli gen etkilerinin etkin oldugunu
bildiren Giing6r (2014)’iin bulgular ile uyumlu olmasinin yaninda yapilan ¢alismalarda,
anilan Ozellik yoniinden eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin oldugunu bildiren
Akiscan (2011) ve Coban (2013); hem eklemeli hem de eklemeli olmayan gen etkilerinin
etkin oldugunu bildiren Karademir (2005)’in bulgular ile farklilik gdstermesi, anilan
ozelligin yapilan ¢aligmalarda kullanilan materyale ya da materyalin incelendigi ¢evre

kosullarina gore farkli bir yapilanma gosterebilecegini ortaya koymaktadir.

4.4. Meyve Dali Sayis1 (adet/bitki)

Calismada incelenen genotiplerde (anaglar ve F1 melez kombinasyonlarinda)
saptanan, meyve dali sayis1 degerlerine iligkin varyans analiz sonuglari, Cizelge 4.10°da
verilmistir.

Cizelge 4.10’da meyve dali sayist degerleri agisindan, genotipler arasindaki

farkliliklarin, istatistiksel olarak 6nemsiz oldugu goriilmektedir.
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Cizelge 4.10. Genotiplere iliskin olarak saptanan meyve dal1 sayis1 degerlerine ait varyans
analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynagi Derecesi Toplanm Ortalamasi
Tekerriirler 2 1.72 0.86 2.34
Genotipler 9 2.64 0.29 0.80
Hata 18 6.62 0.37

Genel 29 10.97

Degisim Katsayisi: 7.13

Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan, meyve dali sayisi

degerlerine iliskin ortalama degerler, Cizelge 4.11°da verilmistir.

Cizelge 4.11. Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan ortalama
meyve dal1 sayis1 degerleri

Kod Genotipler Meyve Dahi Sayis1 (adet/bitki)
M12 Carisma x BA-525 8.83
M13 Carisma x PG-300 8.43
M14 Carisma x Dorina 8.63
M23 BA-525 x PG-300 8.56
M24 BA-525 x Dorina 8.33
M34 PG-300 x Dorina 8.60
F1 Melezlerinin ortalamast: 8.56
Al Carisma 7.90
A2 BA-525 8.43
A3 PG-300 8.27
A4 Dorina 9.03
Anaglarin ortalamast: 8.41

Cizelge 4.11 incelendiginde, meyve dali sayis1 degerlerine iliskin ortalama
degerler arasinda istatistiksel farklilik olmamakla birlikte, F1 melez kombinasyonlarina
iliskin meyve dali sayis1 degerlerinin 8.83 adet/bitki (Carisma x BA-525) ile 8.33
adet/bitki (BA-525 x Dorina), tiim genotipler yoniinden bakildiginda ise odun dali sayisi
degerlerinin 9.03 adet/bitki (Dorina) ile 7.90 adet/bitki (Carisma) arasinda degisim
gosterdigi ve F1 melez kombinasyonlarinin ortalama degerlerinin 8.56 adet/bitki,
anaclarin ortalama degerlerinin 8.41 adet/bitki oldugu izlenebilmektedir.

Meyve dali sayis1 yoniinde incelenen anaglarin genel uyum yetenegi etkileri ile F;
melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerine iligkin varyans analiz sonuglari,

Cizelge 4.12°de verilmistir.
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Cizelge 4.12. Meyve dal1 sayisi1 degerlerine ait genel ve 6zel uyum yetenegi etkilerine
iligskin varyans analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynagi Derecesi Toplanm Ortalamasi

GUY 3 1.03 0.34 0.94
ouy 6 1.60 0.27 0.73
Hata 18 6.62 0.37

Genel 29 10.97

GUY/OUY: 1.26

Cizelge 4.12°de meyve dali sayist yoniinden anaglarin genel uyum yetenegi
etkileri ve F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkileri arasindaki
farkliliklarin istatistiksel olarak 6nemsiz; genel uyum yetenegi varyansinin, 6zel uyum
yetenegi varyansina oraninin ise 1.26 oldugu goriilmektedir.

Meyve dali sayis1 degerlerine iligskin olarak F1 melez kombinasyonlarinin 6zel

uyum yetenegi etkileri, Sekil 4.13°de verilmistir.
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Sekil 4.13. F1 melez kombinasyonlarina ait meyve dali sayis1 degerlerine iliskin 6zel
uyum yetenegi etkileri

Sekil 4.13 incelendiginde, meyve dali sayisi degerlerine iligkin istatistiksel

farklilik olmamakla birlikte, F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerinin
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4 melez kombinasyonda pozitif, 2 melez kombinasyonda ise negatif yonde oldugu ve F1
melez kombinasyonlarina iliskin 6zel uyum yetenegi etkilerinin -0.370 (BA525 x Dorina)
ile 0,452 (Carisma x BA-525) arasinda degistigi goriilmektedir.

Meyve dali sayisi degerlerine iliskin olarak anaglarin genel uyum yetenegi

etkileri, Sekil 4.14’de verilmistir.
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Sekil 4.14. Anaglara ait meyve dal1 sayisi degerlerine iligkin genel uyum yetenegi
etkileri

Sekil 4.14 incelendiginde, meyve dali sayis1 degerlerine iliskin istatistiksel
farklilik olmamakla birlikte, anaglarin genel uyum yetenegi etkilerinin 2 anacta pozitif, 2
anacta ise negatif yonde oldugu ve anaglara iliskin genel uyum yetenegi etkilerinin -0,136
(Carisma) ile 0,186 (Dorina) arasinda degistigi goriilmektedir.

F1 melez kombinasyonlarinin meyve dali sayisi degerlerine iligkin heterosis (%)
degerleri, Sekil 4.15°de verilmistir.

Sekil 4.15 incelendiginde, odun dali sayis1 degerlerine iliskin heterosis
degerlerinin, F1 melez kombinasyonlarinda % -4.58 (BA-525 x Dorina) ile % 8.14
(Carisma x BA-525) arasinda degistigi; 4 melez kombinasyonda pozitif, 2 melez

kombinasyonda ise negatif yonde heterosis gosterdigi izlenebilmektedir.
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Sekil 4.15. F1 melez kombinasyonlarina ait meyve dali sayis1 degerlerine iliskin
heterosis degerleri

F1 melez kombinasyonlarinin meyve dali sayisi degerlerine iliskin heterobeltiosis

(%) degerleri, Sekil 4.16de verilmistir.
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Sekil 4.16. F1 melez kombinasyonlarina ait meyve dali sayist degerlerine iligkin
heterobeltiosis degerleri

Sekil 4.16 incelendiginde, meyve dali sayisi degerlerine iliskin heterobeltiosis

degerlerinin, F1 melez kombinasyonlarinda % -7.75 (BA-525 x Dorina) ile % 4.74
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(Carisma x BAb525) arasinda degistigi; 3 melez kombinasyonda pozitif, 3 melez
kombinasyonda ise negatif yonde heterobeltiosis gosterdigi izlenebilmektedir.

Meyve dali sayisi yoniinden, genel uyum yetenegi ve Ozel uyum yetenegi
varyansinin istatistiksel olarak 6nemsiz olmasi ve genel uyum yetenegi varyansinin, 6zel
uyum yetenegi varyansina oraninin 1 degerinden biiyiik (1.26) olmasi, anilan 6zelligin
yonetiminde eklemeli gen etkilerinin etkin oldugunu isaret etmektedir.

Anilan 6zelligin yonetiminde, eklemeli gen etkilerinin etkin olmasi, bu 6zellik i¢in
erken dol kusaklarinda (F2-F3) teksel seleksiyon yapmanin daha uygun olabilecegi
izlenimini vermektedir.

Bu c¢alismada elde edilen Dbulgularin, c¢alismalarinda olusturduklar
populasyonlarda meyve dali sayis1 yoniinden, eklemeli gen etkilerinin etkin oldugunu
bildiren Akigscan (2011), Akgél (2012) ve Giingdér (2014)’tin bulgulart ile uyumlu
olmasinin yaninda yapilan ¢aligmalarda, anilan 6zellik yoniinden eklemeli olmayan gen
etkilerinin etkin oldugunu bildiren Coban (2013); hem eklemeli hem de eklemeli olmayan
gen etkilerinin etkin oldugunu bildiren Karademir (2005)’in bulgulart ile farklilik
gostermesi, anilan 6zelligin yapilan ¢alismalarda kullanilan materyale ya da materyalin
incelendigi c¢evre kosullarina gore farkli bir yapilanma gosterebilecegini ortaya

koymaktadir.

4.5. Koza Sayisi (adet/bitki)

Calismada incelenen genotiplerde (anaglar ve F1 melez kombinasyonlarinda)
saptanan koza sayist degerlerine iligkin varyans analiz sonuglari, Cizelge 4.13’de

verilmistir.

Cizelge 4.13. Genotiplere iliskin olarak saptanan koza sayis1 degerlerine ait varyans
analiz sonuglar1

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynag Derecesi Toplamm Ortalamasi
Tekerriirler 2 141 0.71 0.36
Genotipler 9 25.06 2.78 1.41
Hata 18 35.66 1.98

Genel 29 62.13

Degisim Katsayisi: 12.59
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Cizelge 4.13’de koza sayis1 degerleri agisindan, genotipler arasindaki
farkliliklarin, istatistiksel olarak 6nemsiz oldugu goriilmektedir.
Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan, koza sayisi

degerlerine iligskin ortalama degerler, Cizelge 4.14’de verilmistir.

Cizelge 4.14. Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan ortalama koza
sayis1 degerleri

Kod Genotipler Koza Sayisi (adet/bitki)  Olusan Guruplar*
M12 Carisma x BA-525 13.30 A
M13 Carisma x PG-300 11.47 AB
M14 Carisma x Dorina 11.03 AB
M23 BA-525 x PG-300 12.27 AB
M24 BA-525 x Dorina 10.37 B
M34 PG-300 x Dorina 10.87 AB
F1 Melezlerinin ortalamast. 11.55
Al Carisma 10.70 AB
A2 BA-525 11.17 AB
A3 PG-300 10.17 B
A4 Dorina 10.43 B
Anaclarin ortalamast. 10.62

* Farkli harflerle gosterilen degerler DUNCAN testine gére 0.05 6nem seviyesinde farklidir.

Cizelge 4.14 incelendiginde, genotiplerin koza sayist degerlerine iligskin
ortalamalar arasinda istatistiksel olarak birbirinden farkli 2 grup olustugu; tiim genotipler
yoniinden bakildiginda 7 genotipin en fazla koza sayisina sahip olan A grubunda yer
aldigi; F1 melez kombinasyonlarina iligkin koza sayist degerlerinin 13.30 adet/bitki
(Carisma x BA-525) ile 10.37 adet/bitki (BA-525 x Dorina) arasinda; anaglara iliskin
koza sayisi degerlerinin ise 11.17 adet/bitki (BA-525) ile 10.43 adet/bitki (Dorina)
arasinda degisim gosterdigi ve F1 melez kombinasyonlarinin ortalama degerlerinin 11.55
adet/bitki, anaglarin ortalama degerlerinin 10.62 adet/bitki oldugu izlenebilmektedir.

Koza sayis1 yoniinde incelenen anaglarin genel uyum yetenegi etkileri ile F1 melez
kombinasyonlarmin 6zel uyum yetenegi etkilerine iliskin varyans analiz sonuglari,
Cizelge 4.15°de verilmistir.

Cizelge 4.11°de koza sayis1 yoniinden anaglarin genel uyum yetenegi etkileri ve
F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkileri arasindaki farkliliklarin
istatistiksel olarak Onemsiz; genel uyum yetenegi varyansinin, 6zel uyum yetenegi

varyansina oraninin ise 0.93 oldugu goriilmektedir.
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Cizelge 4.15. Koza sayis1 degerlerine ait genel ve 6zel uyum yetenegi etkilerine iliskin
varyans analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynagi Derecesi Toplanm Ortalamasi

GUY 3 7.94 2.65 1.34
ouy 6 17.12 2.85 1.44
Hata 18 35.66 1.98

Genel 29 62.13

GUY/OUY: 0.93

Koza sayis1 degerlerine iligkin olarak F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum

yetenegi etkileri, Sekil 4.17°de verilmistir.
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Sekil 4.17. F1 melez kombinasyonlarina ait koza sayis1 degerlerine iliskin 6zel uyum
yetenegi etkileri (* Istatistiksel olarak P<0.05 diizeyinde énemlidir.)

Sekil 4.17 incelendiginde, koza sayist degerlerine iliskin F1 melez
kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerinin 5 melez kombinasyonda pozitif, 1
melez kombinasyonda ise negatif yonde oldugu ve F1 melez kombinasyonlarina iliskin
0zel uyum yetenegi etkilerinin -0.749 (BA525 x Dorina) ile 1.507 (Carisma x BA-525)
arasinda degistigi; Carima X BA-525 melez kombinasyonunun &6zel uyum yetenegi

etkilerinin istatistiksel olarak %5 diizeyinde 6nemli farklilik gosterdigi goriilmektedir.
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Koza sayisi degerlerine iliskin olarak anaglarin genel uyum yetenegi etkileri, Sekil

4.18’de verilmistir.
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Sekil 4.18. Anaglara ait koza sayist degerlerine iliskin genel uyum yetenegi etkileri

Sekil 4.18 incelendiginde, koza sayis1 degerlerine iliskin istatistiksel farklilik
olmamakla birlikte, anaglarin genel uyum yetenegi etkilerinin 2 anagta pozitif, 2 anacta
ise negatif yonde oldugu ve anaglara iligkin genel uyum yetenegi etkilerinin -0,458
(Dorina) ile 0,397 (BA-525) arasinda degistigi goriilmektedir.

F1 melez kombinasyonlarinin koza sayisi degerlerine iligskin heterosis (%)
degerleri, Sekil 4.19°de verilmistir.

Sekil 4.19 incelendiginde, koza sayis1 degerlerine iligkin heterosis degerlerinin, F1
melez kombinasyonlarinda % -3.98(BA-525 x Dorina) ile % 21.63 (Carisma x BA-525)
arasinda degistigi; 5 melez kombinasyonda pozitif, 1 melez kombinasyonda ise negatif

yonde heterosis gosterdigi izlenebilmektedir.
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Sekil 4.19. F1 melez kombinasyonlarina ait koza sayis1 degerlerine iligkin heterosis
degerleri

F1 melez kombinasyonlarinin koza sayisi degerlerine iliskin heterobeltiosis (%)

degerleri, Sekil 4.20°de verilmistir.
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Sekil 4.20. F1 melez kombinasyonlarina ait koza sayist degerlerine iliskin
heterobeltiosis degerleri

Sekil 4.20 incelendiginde, koza sayist degerlerine iliskin heterobeltiosis

degerlerinin, F1 melez kombinasyonlarinda % -7.16 (BA-525 x Dorina) ile % 19.07
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(Carisma x BAb525) arasinda degistigi; 5 melez kombinasyonda pozitif, 1 melez
kombinasyonda ise negatif yonde heterobeltiosis gosterdigi izlenebilmektedir.

Koza sayis1 yoniinden, genel uyum yetenegi ve 6zel uyum yetenegi varyansinin
istatistiksel olarak Onemsiz olmasi ve genel uyum yetenegi varyansinin, 6zel uyum
yetenegi varyansina oraninin 1 degerinden kiigiik (0.93) olmasi, anilan 6zelligin
yonetiminde eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin oldugunu isaret etmektedir.

Anilan 6zelligin yonetiminde, eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin olmasi, bu
ozellik i¢in erken do6l kusaklarinda (F2-F3) toptan seleksiyon yapilarak, ileri dol
kusaklarinda (Fs-Fs) teksel seleksiyon yapmanin daha uygun olabilecegi izlenimini
vermektedir.

Bu calismada elde edilen bulgularin, calismalarinda olusturduklar
populasyonlarda koza sayis1 yoniinden, eklemeli gen etkilerinin etkin oldugunu bildiren
Akiscan (2011), Akgol (2012) ve Giingor (2014)’in bulgulari ile uyumlu olmasinin
yaninda yapilan ¢alismalarda, anilan 6zellik yoniinden eklemeli olmayan gen etkilerinin
etkin oldugunu bildiren Coban (2013); hem eklemeli hem de eklemeli olmayan gen
etkilerinin etkin oldugunu bildiren Karademir (2005)’in bulgulari ile farklilik gostermesi,
anilan 6zelligin yapilan ¢alismalarda kullanilan materyale ya da materyalin incelendigi

cevre kosullarina gore farkli bir yapilanma gosterebilecegini ortaya koymaktadir.
4.6. Koza Kiitlii Agirhig (g)

Calismada incelenen genotiplerde (anaglar ve F1 melez kombinasyonlarinda)
saptanan koza kiitlii agirligi degerlerine iliskin varyans analiz sonuclari, Cizelge 4.16’da

verilmistir.

Cizelge 4.16. Genotiplere iligskin olarak saptanan koza kiitli agirhgr degerlerine ait
varyans analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynag Derecesi Toplam Ortalamasi

Tekerriirler 2 0.38 0.19 3.47
Genotipler 9 4.29 0.48 8.60 **
Hata 18 1.00 0.06

Genel 29 5.67

Degisim Katsayisi: 3.73

** statistiksel olarak P<0.01 diizeyinde énemlidir.

43



Cizelge 4.16’da koza kiitli agirhig1 degerleri agisindan, genotipler arasindaki
farkliliklarin, istatistiksel olarak %1 diizeyinde 6nemli oldugu goriilmektedir.
Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan, koza kiitlii agirlig

degerlerine iligskin ortalama degerler, Cizelge 4.17°de verilmistir.

Cizelge 4.17. Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan ortalama koza
kiitlii agirligr degerleri

Kod Genotipler Koza Kiitlii Agirhgi (g)  Olusan Guruplar*
M12 Carisma x BA-525 6.60 ABC
M13 Carisma x PG-300 6.39 ABCD
M14 Carisma x Dorina 6.27 BCD
M23 BA-525 x PG-300 6.77 A
M24 BA-525 x Dorina 6.61 AB
M34 PG-300 x Dorina 6.07 D
F1 Melezlerinin ortalamast. 6.45
Al Carisma 6.16 CD
A2 BA-525 6.38 ABCD
A3 PG-300 6.50 ABCD
A4 Dorina 5.36 E
Anaclarin ortalamast: 6.10

* Farkli harflerle gosterilen degerler DUNCAN testine gére 0.05 6nem seviyesinde farklidir.

Cizelge 4.17 incelendiginde, genotiplerin koza kiitlii agirlig1 degerlerine iliskin
ortalama degerleri arasinda istatistiksel olarak birbirinden farkli 5 grup olustugu; tim
genotipler yoniinden bakildiginda 6 genotipin en fazla koza kiitlii agirligina sahip olan A
grubunda yer aldig1; F1 melez kombinasyonlarina iliskin koza sayis1 degerlerinin 6.77 g
(BA-525 x PG-300) ile 6.07 g (PG-300 x Dorina) arasinda, anaglar yoniinden
bakildiginda ise koza kiitlii agirligi degerlerinin 6.50 g (PG-300) ile 5.36 g (Dorina)
arasinda degisim gosterdigi ve F1 melez kombinasyonlarinin ortalama degerlerinin 6.45
g, anaglarin ortalama degerlerinin 6.10 g oldugu izlenebilmektedir.

Koza kiitlii agirligi yoniinde incelenen anaglarin genel uyum yetenegi etkileri ile
F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerine iliskin varyans analiz
sonuclari, Cizelge 4.18’de verilmistir.

Cizelge 4.18’de koza kiitlii agirligi yoniinden anaglarin genel uyum yetenegi
etkileri ve F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkileri arasindaki
farkliliklarin istatistiksel olarak %1 diizeyinde 6nemli oldugu; genel uyum yetenegi

varyansinin, 6zel uyum yetenegi varyansina oraninin ise 3.5 oldugu goriilmektedir.
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Cizelge 4.18. Koza kiitlii agirligi degerlerine ait genel ve 6zel uyum yetenegi etkilerine
iliskin varyans analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynagi Derecesi Toplanm Ortalamasi

GUY 3 2.73 0.91 16.42**
ouy 6 1.56 0.26 4.69 **
Hata 18 1.00 0.06

Genel 29 5.67

GUY/OUY: 3.5

** Istatistiksel olarak P<0.01 diizeyinde énemlidir.

Koza kiitlii agiligi degerlerine iliskin olarak F1 melez kombinasyonlarinin 6zel

uyum yetenegi etkileri, Sekil 4.21°de verilmistir.
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Sekil 4.21. F1 melez kombinasyonlarina ait koza kiitlii agirligi degerlerine iliskin 6zel
uyum yetenegi etkileri (**, * Sirastyla istatistiksel olarak P<0.01 ve P<0.05 diizeyinde énemlidir.)

Sekil 4.21 incelendiginde, koza kiitlii agirligi degerlerinde, F1 melez
kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerinin 4 melez kombinasyonda pozitif, 2
melez kombinasyonda ise negatif yonde oldugu ve F1 melez kombinasyonlarina iliskin
0zel uyum yetenegi etkilerinin -0.038 (Carisma x PG-300) ile 0.419 (BA-525 x Dorina)
arasinda degistigi; Carisma x Dorina F1 melez kombinasyonunun %5; BA-525 x Dorina

F1 melez kombinasyonunun ise %1 diizeyinde dnemli farklilik gosterdigi goriilmektedir.
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Koza kiitlii agirligi degerlerine iligkin olarak anaglarin genel uyum yetenegi
etkileri, Sekil 4.22°de verilmistir.
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Sekil 4.22. Anagclara ait koza kiitlii agirligi degerlerine iliskin genel uyum yetenegi
etkileri (**, * Sirasiyla istatistiksel olarak P<0.01 ve P<0.05 diizeyinde dnemlidir.)

Sekil 4.22 incelendiginde, koza kiitlii agirlig1 degerlerinde, anaglarin genel uyum
yetenegi etkilerinin 3 anagcta pozitif, 1 anacta ise negatif yonde oldugu ve anaglara iliskin
genel uyum yetenegi etkilerinin -0,315 (Dorina) ile 0,397 (BA-525) arasinda degistigi;
BA-525 ve Dorina genotiplerinin %1; PG-300 genotipinin ise %5 diizeyinde onemli
farklilik gosterdigi goriilmektedir.

F1 melez kombinasyonlarinin koza kiitlii agirligi degerlerine iligkin heterosis (%)
degerleri, Sekil 4.23°de verilmistir.

Sekil 4.23 incelendiginde, koza kiitli agirligi degerlerine iliskin heterosis
degerlerinin, F1 melez kombinasyonlarinda % 0.95 (Carisma x PG-300) ile % 12.61 (BA-
525 x Dorina) arasinda degistigi; 6 melez kombinasyonda pozitif yonde heterosis

gosterdigi izlenebilmektedir.
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Sekil 4.23. F1 melez kombinasyonlarina ait koza kiitlii agirlig1 degerlerine iliskin
heterosis degerleri

F1 melez kombinasyonlarinin koza kiitlii agirligi degerlerine iligkin heterobeltiosis

(%) degerleri, Sekil 4.24°de verilmistir.
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Sekil 4.24. F1 melez kombinasyonlarina ait koza kiitlii agirlig1 degerlerine iliskin
heterobeltiosis degerleri
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Sekil 4.24 incelendiginde, koza kiitlii agirligi degerlerine iliskin heterobeltiosis
degerlerinin, F1 melez kombinasyonlarinda % -6.62 (PG-300 x Dorina) ile % 4.15
(BA525 x PG300) arasinda degistigi; 4 melez kombinasyonda pozitif, 2 melez
kombinasyonda ise negatif yonde heterobeltiosis gosterdigi izlenebilmektedir.

Koza kiitli agirligr yoniinden, genel uyum yetenegi ve 0zel uyum yetenegi
varyansinin istatistiksel olarak %1 diizeyinde 6nemli olmas1 hem eklemeli hem eklemeli
olmayan gen etkilerinin etkin oldugunu; genel uyum yetenegi varyansinin, 6zel uyum
yetenegi varyansina oraninin 1 degerinden biiyiikk (3.5) olmasi, anilan o6zelligin
yonetiminde eklemeli gen etkilerinin daha etkin oldugunu isaret etmektedir.

Anilan 6zelligin yonetiminde, eklemeli gen etkilerinin etkin olmasi, bu 6zellik igin
erken dol kusaklarinda (Fo-F3) teksel seleksiyon yapmanin daha uygun olabilecegi
izlenimini vermektedir.

Bu calismada elde edilen bulgularin, c¢alismalarinda olusturduklar
populasyonlarda koza kiitli agirlig1 yoniinden, eklemeli gen etkilerinin etkin oldugunu
bildiren Akiscan (2011), Akgél (2012) ve Giingoér (2014)’tin bulgulart ile uyumlu
olmasinin yaninda yapilan ¢aligsmalarda, anilan 6zellik yoniinden eklemeli olmayan gen
etkilerinin etkin oldugunu bildiren Coban (2013); hem eklemeli hem de eklemeli olmayan
gen etkilerinin etkin oldugunu bildiren Karademir (2005)’in bulgularn ile farklilik
gostermesi, anilan 6zelligin yapilan ¢alismalarda kullanilan materyale ya da materyalin
incelendigi ¢evre kosullarmma gore farkli bir yapilanma gosterebilecegini ortaya

koymaktadir.

4.7.100 Tohum Agirhg (g)

Calismada incelenen genotiplerde (anaglar ve F1 melez kombinasyonlarinda)
saptanan 100 tohum agirlig1 degerlerine iligkin varyans analiz sonuglari, Cizelge 4.19°da
verilmistir.

Cizelge 4.19’da 100 tohum agirlig1 degerleri acisindan, genotipler arasindaki

farkliliklarin, istatistiksel olarak %5 diizeyinde 6nemli oldugu goriilmektedir.

48



Cizelge 4.19. Genotiplere iliskin olarak saptanan koza 100 tohum agirlig1 degerlerine ait
varyans analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynagi Derecesi Toplanm Ortalamasi

Tekerriirler 2 0.85 0.43 3.11
Genotipler 9 3.54 0.39 2.87*
Hata 18 2.47 0.14

Genel 29 6.86

Degisim Katsayisi: 3.52

* statistiksel olarak P<0.05 diizeyinde énemlidir.

Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan, 100 tohum agirlig

degerlerine iliskin ortalama degerler, Cizelge 4.19°da verilmistir.

Cizelge 4.20. Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan ortalama 100
tohum agirhigr degerleri

Kod Genotipler 100 Tohum Agirhgi (g) Olusan Guruplar®
M12 Carisma x BA-525 11.10 A
M13 Carisma x PG-300 10.03 B
M14 Carisma x Dorina 10.50 AB
M23 BA-525 x PG-300 10.33 B
M24 BA-525 x Dorina 10.63 AB
M34 PG-300 x Dorina 10.53 AB
F1 Melezlerinin ortalamast: 10.52
Al Carisma 10.37 B
A2 BA-525 11.10 A
A3 PG-300 10.37 B
Al Dorina 10.10 B
Anaclarin ortalamast. 10.49

* Farkl1 harflerle gosterilen degerler DUNCAN testine gore 0.05 dnem seviyesinde farklidir.

Cizelge 4.20 incelendiginde, genotiplerin 100 tohum agirligi degerlerine iliskin
ortalama degerleri arasinda istatistiksel olarak birbirinden farkli 2 grup olusturdugu; tiim
genotipler yoniinden bakildiginda 5 genotipin en fazla 100 tohum agirligina sahip oldugu
A grubunda yer aldigi; F1 melez kombinasyonlarina iligkin 100 tohum agirlig
degerlerinin 11.10 g (Carisma x BA-525) ile 10.03 g (Carisma x PG-300) arasinda,
anagclara iliskin 100 tohum agirligi degerlerinin ise 11.10 g (BA-525) ile 10.10 g (Dorina)
arasinda degisim gosterdigi ve F1 melez kombinasyonlariin ortalama degerlerinin 10.52

g, anaclarin ortalama degerlerinin 10.49 g oldugu izlenebilmektedir.
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100 tohum agirlig1 yoniinde incelenen anaglarin genel uyum yetenegi etkileri ile
F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerine iligkin varyans analiz

sonuglari, Cizelge 4.21°de verilmistir.

Cizelge 4.21. 100 tohum agirligi degerlerine ait genel ve 6zel uyum yetenegi etkilerine
iligskin varyans analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynagi Derecesi Toplanm Ortalamasi

GUY 3 2.14 0.71 5.21**
ouy 6 1.40 0.23 1.70
Hata 18 2.47 0.14

Genel 29 6.86

GUY/OUY: 3.09

** [statistiksel olarak P<0.01 diizeyinde énemlidir.

Cizelge 4.21°de 100 tohum agirlig1 yoniinden anaglarin genel uyum yetenegi
etkileri arasindaki farkliligin istatistiksel olarak %1 diizeyinde 6nemli oldugu, F1 melez
kombinasyonlarmin 6zel uyum yetenegi etkileri arasindaki farkliligin ise istatistiksel
olarak 6nemli olmadigi; genel uyum yetenegi varyansinin, 6zel uyum yetenegi varyansina

oraninin ise 3.09 oldugu goriilmektedir.

100 tohum agiligi degerlerine iligkin olarak F1 melez kombinasyonlarinin 6zel

uyum yetenegi etkileri, Sekil 4.25’de verilmistir.
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Sekil 4.25. F1 melez kombinasyonlarina ait 100 tohum agirlig1 degerlerine iligskin 6zel
uyum yetenegi etkileri
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Sekil 4.25 incelendiginde, 100 tohum agirligi degerlerine iliskin istatistiksel
farklilik olmamakla birlikte, F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerinin
3 melez kombinasyonda pozitif, 3 melez kombinasyonda ise negatif yonde oldugu ve F1
melez kombinasyonlarina iliskin 6zel uyum yetenegi etkilerinin -0.312 (BA525 x PG300)
ile 0.332 (Carisma x BA-525) arasinda degistigi goriillmektedir.

100 tohum agirligr degerlerine iligskin olarak anaglarin genel uyum yetenegi

etkileri, Sekil 4.26’da verilmistir.
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Sekil 4.26. Anaglara ait 100 tohum agirlig1 degerlerine iliskin genel uyum yetenegi
etkileri (** istatistiksel olarak P<0.01 diizeyinde 6nemlidir.)

Sekil 4.26 incelendiginde, 100 tohum agirligi degerlerinde anaglarin genel uyum
yetenegi etkilerinin 1 anagta pozitif, 3 anagta ise negatif yonde oldugu ve anaglara iliskin
genel uyum yetenegi etkilerinin -0,150 (PG-300) ile 0,289 (BA-525) arasinda degistigi;
BA-525 geotipinin %1 diizeyinde onemli farklilik gosterdigi goriilmektedir.

F1 melez kombinasyonlarinin 100 tohum agirlig1 degerlerine iligkin heterosis (%)
degerleri, Sekil 4.27°de verilmistir.

Sekil 4.27 incelendiginde, 100 tohum agirlhigi degerlerine iliskin heterosis
degerlerinin, F1 melez kombinasyonlarinda % -3.77 (BA-525 x PG-300) ile % 3.40
(Carisma x BA-525) arasinda degistigi; 4 melez kombinasyonda pozitif, 2 melez

kombinasyonda ise negatif yonde heterosis gosterdigi izlenebilmektedir.
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Sekil 4.27. F1 melez kombinasyonlarina ait 100 tohum agirlig1 degerlerine iliskin
heterosis degerleri

F1 melez kombinasyonlarinin 100 tohum agirligr degerlerine iliskin

heterobeltiosis (%) degerleri, Sekil 4.28”de verilmistir.
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Sekil 4.28. F1 melez kombinasyonlarina ait 100 tohum agirlig1 degerlerine iliskin
heterobeltiosis degerleri
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Sekil 4.28 incelendiginde, 100 tohum agirlig1 degerlerine iliskin heterobeltiosis
degerlerinin, F1 melez kombinasyonlarinda %-6.94 (BA-525 x PG-300) ile %1.54
(PG300 x Dorina) arasinda degistigi; 3 melez kombinasyonda pozitif, 3 melez
kombinasyonda ise negatif yonde heterobeltiosis gosterdigi izlenebilmektedir.

100 tohum agirlig1 yoniinden, genel uyum yetenegi varyansinin istatistisel olarak
%1 ve 0zel uyum yetenegi varyansinin istatistiksel olarak 6nemsiz olmast; genel uyum
yetenegi varyansinin, 6zel uyum yetenegi varyansina oraninin 1 degerinden biiyiik (3.09)
olmasi, anilan O6zelligin yonetiminde eklemeli gen etkilerinin etkin oldugunu isaret
etmektedir.

Anilan 6zelligin yonetiminde, eklemeli gen etkilerinin etkin olmasi, bu 6zellik i¢in
erken dol kusaklarinda (Fo-F3) teksel seleksiyon yapmanin daha uygun olabilecegi
izlenimini vermektedir.

Bu c¢alismada elde edilen bulgularin, c¢alismalarinda olusturduklar
popiilasyonlarda 100 tohum agirligi yoniinden, eklemeli gen etkilerinin etkin oldugunu
bildiren Akiscan (2011) ve Glingdr (2014)’lin bulgular ile uyumlu olmasinin yaninda
yapilan ¢aligmalarda, anilan 6zellik yoniinden eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin
oldugunu bildiren Akgol (2012) ve Coban (2013); hem eklemeli hem de eklemeli
olmayan gen etkilerinin etkin oldugunu bildiren Karademir (2005)’in bulgular ile
farklilik gostermesi, anilan 6zelligin yapilan c¢alismalarda kullanilan materyale ya da
materyalin incelendigi c¢evre kosullarina gére farkli bir yapilanma gosterebilecegini

ortaya koymaktadir.

4.8. Kiitlii Verimi (kg/da)

Calismada incelenen genotiplerde (anaglar ve F1 melez kombinasyonlarinda)
saptanan kiitlii verimi degerlerine iliskin varyans analiz sonuglari, Cizelge 4.22’de
verilmistir.

Cizelge 4.22’de kiitli verimi degerleri agisindan, genotipler arasindaki

farkliliklarin, istatistiksel olarak %1 diizeyinde 6nemli oldugu goriilmektedir.
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Cizelge 4.22. Genotiplere iliskin olarak saptanan kiitlii verimi degerlerine ait varyans
analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynagi Derecesi Toplanm Ortalamasi

Tekerriirler 2 2249.13 1124.57 0.42
Genotipler 9 87452.40 9716.93 3.66 **
Hata 18 47795.12 2655.28

Genel 29 137496.65

Degisim Katsayisi: 10.51

** Istatistiksel olarak P<0.01 diizeyinde énemlidir.

(Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan, kiitlii verimi

degerlerine iliskin ortalama degerler, Cizelge 4.23’de verilmistir.

Cizelge 4.23. Caligmada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan ortalama kiitlii
verimi degerleri

Kod Genotipler Kiitlii Verimi (kg/da) Olusan Guruplar*
M12 Carisma x BA-525 574.67 A
M13 Carisma x PG-300 509.77 AB
M14 Carisma x Dorina 474.87 AB
M23 BA-525 x PG-300 519.23 AB
M24 BA-525 x Dorina 512.80 AB
M34 PG-300 x Dorina 486.60 AB
F1 Melezlerinin ortalamast: 512.99
Al Carisma 459.33 B
A2 BA-525 524.97 AB
A3 PG-300 482.67 AB
A4 Dorina 356.73 C
Anaclarin ortalamast. 455.93

* Farkl1 harflerle gosterilen degerler DUNCAN testine gore 0.05 dnem seviyesinde farklidir.

Cizelge 4.23 incelendiginde, genotiplerin kiitlii verim degerlerine iliskin ortalama
degerleri arasinda istatistiksel olarak birbirinden farkli 3 grup olustugu; tim genotipler
yoniinden bakildiginda 8 genotipin en fazla kiitlii verimine sahip olan A grubunda yer
aldig1; F1 melez kombinasyonlarina iliskin kiitlii verim degerlerinin 574.67 kg (Carisma
X BA-525) ile 474.87kg (Carisma x Dorina) arasinda, anaglara iligkin kitlii verimi
degerlerinin ise 524.97 kg (BA-525) ile 356.73 kg (Dorina) arasinda degisim gosterdigi
ve F1 melez kombinasyonlarinin ortalama degerlerinin 412.99 kg, anaglarin ortalama

degerlerinin 455.93 kg oldugu izlenebilmektedir.

54



Kiitlii verimi yoniinden incelenen anaglarin genel uyum yetenegi etkileri ile F1
melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerine iligkin varyans analiz sonuglari,

Cizelge 4.24°de verilmistir.

Cizelge 4.24. Kiitlii verimi degerlerine ait genel ve 6zel uyum yetenegi etkilerine iliskin
varyans analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynagi Derecesi Toplanm Ortalamasi

GUY 3 56608.74 18869.58 7.11**
ouy 6 30843.66 5140.61 1.94
Hata 18 47795.12 2655.28

Genel 29 137496.65

GUY/OUY: 3.67

** [statistiksel olarak P<0.01 diizeyinde énemlidir.

Cizelge 4.24°de kiitlii verimi yonilinden anaclarin genel uyum yetenegi etkileri
arasindaki farkliligin istatistiksel olarak %1 diizeyinde onemli oldugu, F1 melez
kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkileri arasindaki farkliligin ise istatistiksel
olarak dnemli olmadig1; genel uyum yetenegi varyansinin, 6zel uyum yetenegi varyansina
oraninin ise 3.67 oldugu goriilmektedir.

Kiitlii verimi degerlerine iliskin olarak F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum

yetenegi etkileri, Sekil 4.29°da verilmistir.
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Sekil 4.29. F1 melez kombinasyonlarina ait kiitlii verimi degerlerine iliskin 6zel uyum
yetenegi etkileri
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Sekil 4.29 incelendiginde, kiitlii verimi degerlerine iliskin istatistiksel farklilik
olmamakila birlikte, F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerinin 5 melez
kombinasyonda pozitif, 1 melez kombinasyonda ise negatif yonde oldugu ve F1 melez
kombinasyonlarina iliskin 6zel uyum yetenegi etkilerinin -10.252 (BA525 x PG300) ile

45.676 (Carisma x BA-525) arasinda degistigi goriilmektedir.

Kiitlii verimi degerlerine iligkin olarak anaglarin genel uyum yetenegi etkileri,

Sekil 4.30°da verilmistir.
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Sekil 4.30. Anaglara ait kiitlii verimi degerlerine iligkin genel uyum yetenegi etkileri
(** Istatistiksel olarak P<0.01 diizeyinde onemlidir.)

Sekil 4.30 incelendiginde, kiitlii verimi degerlerinde, anaglarin genel uyum
yetenegi etkilerinin 3 anagta pozitif, 1 anagta ise negatif yonde oldugu ve anaglara iliskin
genel uyum yetenegi etkilerinin -43.847 (Dorina) ile 34.303 (BA-525) arasinda degistigi;
BA-525 ve Dorina anaclarinin istatistiksel olarak %1 diizeyinde onemli farklilik
gosterdigi goriilmektedir.

F1 melez kombinasyonlarinin kiitlii verimi degerlerine iliskin heterosis (%)
degerleri, Sekil 4.31°de verilmistir.

Sekil 3.31 incelendiginde, kiitlii verimi degerlerine iligskin heterosis degerlerinin,
F1 melez kombinasyonlarinda % 3.06 (BA-525 x PG-300) ile % 16.77 (Carisma x BA-
525) arasinda degistigi; 6 melez kombinasyonda pozitif yonde heterosis gosterdigi

izlenebilmektedir.
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Sekil 4.31. F1 melez kombinasyonlarina ait kiitlii verimi degerlerine iliskin heterosis
degerleri

F1 melez kombinasyonlarinin kiitlii verimi degerlerine iliskin heterobeltiosis (%)

degerleri, Sekil 4.32°de verilmistir.
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Sekil 4.32. F1 melez kombinasyonlarina ait kiitlii verimi degerlerine iligskin
heterobeltiosis degerleri

Sekil 4.32 incelendiginde, kiitlii verimi degerlerine iliskin heterobeltiosis

degerlerinin, F1 melez kombinasyonlarinda % -2.32 (BA-525 x Dorina) ile % 9.47
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(Carisma x BA-525) arasinda degistigi; 4 melez kombinasyonda pozitif, 2 melez
kombinasyonda ise negatif yonde heterobeltiosis gosterdigi izlenebilmektedir.

Kiitlii verimi yoniinden, genel uyum yetenegi varyansinin istatistiksel olarak %1
ve O0zel uyum yetenegi varyansinin istatistiksel olarak Oonemsiz olmasi; genel uyum
yetenegi varyansinin, 6zel uyum yetenegi varyansina oraninin 1 degerinden biiyiik (3.67)
olmasi, anilan ozelligin yonetiminde eklemeli gen etkilerinin etkin oldugunu isaret
etmektedir.

Anilan 6zelligin yonetiminde, eklemeli gen etkilerinin etkin olmasi, bu 6zellik igin
erken dol kusaklarinda (F»-F3) teksel seleksiyon yapmanin daha uygun olabilecegi
izlenimini vermektedir.

Bu calismada elde edilen bulgularin, c¢alismalarinda olusturduklar
popiilasyonlarda kiitlii verimi yoniinden, eklemeli gen etkilerinin etkin oldugunu bildiren
Akgol (2012) ve Giingor (2014)’tin bulgulart ile uyumlu olmasmin yaninda yapilan
calismalarda, anilan 6zellik yoniinden eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin oldugunu
bildiren Karademir (2005) ve Coban (2013); hem eklemeli hem de eklemeli olmayan gen
etkilerinin etkin oldugunu bildiren Akiscan (2011)’in bulgular ile farklilik gostermesi,
anilan 6zelligin yapilan ¢alismalarda kullanilan materyale ya da materyalin incelendigi

cevre kosullarina gore farkl bir yapilanma gosterebilecegini ortaya koymaktadir.

4.9. Cir¢ir Randimani (%)

Calismada incelenen genotiplerde (anaglar ve F1 melez kombinasyonlarinda)
saptanan cir¢ir randimani degerlerine iliskin varyans analiz sonuglari, Cizelge 4.25°de

verilmistir.

Cizelge 4.25. Genotiplere iligkin olarak saptanan ¢ir¢ir randimani degerlerine ait varyans
analiz sonuglar1

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynag Derecesi Toplam Ortalamasi

Tekerrirler 2 2.26 1.13 2.27
Genotipler 9 156.7 18.41 36.87 **
Hata 18 8.99 0.50

Genel 29 176.97

Degisim Katsayisi: 1.63

** [statistiksel olarak P<0.01 diizeyinde énemlidir.
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Cizelge 4.25’de cir¢ir randimani degerleri acisindan, genotipler arasindaki
farkliliklarin, istatistiksel olarak %1 diizeyinde 6nemli oldugu goriilmektedir.
Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan, ¢irgir randimani

degerlerine iligskin ortalama degerler, Cizelge 4.26’da verilmistir.

Cizelge 4.26. Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan ortalama ¢ir¢ir
randimani degerleri

Kod Genotipler Circir Randimanmi (%) Olusan Guruplar®

M12 Carisma x BA-525 43.27 BC

M13 Carisma x PG-300 46.13 A

M14 Carisma x Dorina 41.13 D

M23 BA-525 x PG-300 45.73 A

M24 BA-525 x Dorina 42.00 CD

M34 PG-300 x Dorina 42.80 C
F1 Melezlerinin ortalamasu. 43.51

Al Carisma 44.47 B

A2 BA-525 42.73 C

A3 PG-300 46.07 A

A4 Dorina 38.27 E

Anaclarin ortalamast: 42.89

* Farkli harflerle gosterilen degerler DUNCAN testine gére 0.05 6nem seviyesinde farklidir.

Cizelge 4.26 incelendiginde, genotiplerin c¢ir¢ir randimani degerlerine iliskin
ortalama degerleri arasinda istatistiksel olarak birbirinden farkli 5 grup olusturdugu; tiim
genotipler yoniinden bakildiginda 3 genotipin en fazla ¢ir¢ir randimanina sahip olan A
grubunda yer aldigi; F1 melez kombinasyonlarina iligkin ¢ir¢ir randimani degerlerinin %
46.13 (Carisma x PG-300) ile % 41.13 (Carisma x Dorina) arasinda, anaglara iligskin kiitlii
verimi degerlerinin ise % 46.07 (PG-300) ile % 38.27 (Dorina) arasinda degisim
gosterdigi ve F1 melez kombinasyonlarinin ortalama degerlerinin 43.51, anaglarin
ortalama degerlerinin 42.89 oldugu izlenebilmektedir.

Cirgir randimani yoniinde incelenen anaglarin genel uyum yetenegi etkileri ile F1
melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerine iliskin varyans analiz sonuclari,
Cizelge 4.27°de verilmistir.

Cizelge 4.27°de cir¢ir randimani yoniinden anaglarin genel uyum yetenegi etkileri
arasindaki farkliligin istatistiksel olarak %1 diizeyinde Onemli, Fi1 melez

kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkileri arasindaki farkliligin ise istatistiksel
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olarak %5 diizeyinde onemli oldugu; genel uyum yetenegi varyansinin, 6zel uyum

yetenegi varyansina oraninin ise 31.48 oldugu goriilmektedir.

Cizelge 4.27. Cirgir randimant degerlerine ait genel ve 6zel uyum yetenegi etkilerine
iliskin varyans analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynag Derecesi Toplamm Ortalamasi

GUY 3 155.83 51.94 104.0**
ouy 6 9.89 1.65 3.30*
Hata 18 8.99 0.50

Genel 29 176.97

GUY/OUY: 31.48

** * Sirasiyla istatistiksel olarak P<0.01 ve P<0.05 diizeyinde 6nemlidir.

Cirgir randiman1 degerlerine iliskin olarak F1 melez kombinasyonlarinin 6zel

uyum yetenegi etkileri, Sekil 4.33°de verilmistir.
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Sekil 4.33. F1 melez kombinasyonlarina ait ¢ir¢ir randimani degerlerine iligskin 6zel
uyum yetenegi etkileri (** Istatistiksel olarak P<0.01 diizeyinde 6nemlidir.)

Sekil 4.33 incelendiginde, c¢ir¢ir randimani degerlerine iliskin, F1 melez
kombinasyonlariin 6zel uyum yetenegi etkilerinin 4 melez kombinasyonda pozitif, 2

melez kombinasyonda ise negatif yonde oldugu ve F1 melez kombinasyonlarina iliskin
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6zel uyum yetenegi etkilerinin -0.549 (Carisma x BA525) ile 1.018 (BA-525 x Dorina)
arasinda degistigi; BA525 x Dorina F1 melez kombinasyonunda %1 diizeyinde dnemli
oldugu goriilmektedir.

Cirgir randimani degerlerine iligskin olarak anaglarin genel uyum yetenegi etkileri, Sekil

4.34°de verilmistir.
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Sekil 4.34. Anaglara ait ¢ir¢ir randimani degerlerine iliskin genel uyum yetenegi etkileri
(** Istatistiksel olarak P<0.01 diizeyinde énemlidir.)

Sekil 4.34 incelendiginde, ¢ir¢ir randiman1 degerlerine iligkin, anaglarin genel
uyum yetenegi etkilerinin 3 anacta pozitif, 1 anagta ise negatif yonde oldugu ve anaglara
iliskin genel uyum yetenegi etkilerinin -2.306 (Dorina) ile 1.750 (PG-300) arasinda
degistigi; Carisma, PG300 ve Dorina anaglarinin %1 diizeyinde onemli oldugu
gorilmektedir.

F1 melez kombinasyonlarinin ¢irgir randimani1 degerlerine iliskin heterosis (%)
degerleri, Sekil 4.35’de verilmistir.

Sekil 3.35 incelendiginde, cir¢ir randimanmi degerlerine iligkin heterosis
degerlerinin, F1 melez kombinasyonlarinda % -0.76 (Carisma x BA-525) ile % 3.70 (BA-
525 x Dorina) arasinda degistigi; 4 melez kombinasyonda pozitif, 2 melez

kombinasyonda ise negatif yonde heterosis gosterdigi izlenebilmektedir.
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Sekil 4.35. F1 melez kombinasyonlarina ait ¢ir¢ir randimani degerlerine iligskin heterosis
degerleri

F1 melez kombinasyonlarinin ¢ir¢ir randimani degerlerine iliskin heterobeltiosis

(%) degerleri, Sekil 4.36°da verilmistir.
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Sekil 4.36. F1 melez kombinasyonlarina ait ¢ir¢ir randimani degerlerine iliskin
heterobeltiosis degerleri

Sekil 4.36 incelendiginde, ¢ir¢ir randimani degerlerine iliskin heterobeltiosis

degerlerinin, F1 melez kombinasyonlarinda % -7.51 (Carisma x Dorina) ile % 0.13
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(Carisma x PG300) arasinda degistigi; 1 melez kombinasyonda pozitif, 5 melez
kombinasyonda ise negatif yonde heterobeltiosis gosterdigi izlenebilmektedir.

Cirgir randimani yoniinden, genel uyum yetenegi varyansinin istatistiksel olarak
%1 ve 0zel uyum yetenegi varyansinin istatistiksel olarak %35 6nemli olmasi anilan
Ozelligin yontemlerinde hem eklemeli hem eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin
oldugunu; genel uyum yetenegi varyansinin, 6zel uyum yetenegi varyansina oraninin 1
degerinden biiyiik (31.48) olmasi, anilan 6zelligin yonetiminde eklemeli gen etkilerinin
daha etkin oldugunu isaret etmektedir.

Anilan 6zelligin yonetiminde, eklemeli gen etkilerinin etkin olmasi, bu 6zellik igin
erken dol kusaklarinda (F»-F3) teksel seleksiyon yapmanin daha uygun olabilecegi
izlenimini vermektedir.

Bu calismada elde edilen bulgularin, c¢alismalarinda olusturduklar
popiilasyonlarda ¢ir¢ir randimani yoniinden, eklemeli gen etkilerinin etkin oldugunu
bildiren Karademir (2005), Akiscan (2011) ve Giingor (2014)’iin bulgular ile uyumlu
olmasinin yaninda yapilan ¢alismalarda, hem eklemeli hem de eklemeli olmayan gen
etkilerinin etkin oldugunu bildiren Akgdl (2012)’iin bulgular ile farklilik gostermesi,
anilan 6zelligin yapilan ¢alismalarda kullanilan materyale ya da materyalin incelendigi

cevre kosullarina gore farkli bir yapilanma gosterebilecegini ortaya koymaktadir.

4.10. Erkencilik Oram (%0)

Calismada incelenen genotiplerde (anaglar ve F1 melez kombinasyonlarinda)
saptanan erkencilik oran1 degerlerine iliskin varyans analiz sonuclari, Cizelge 4.28’de

verilmistir.

Cizelge 4.28. Genotiplere iliskin olarak saptanan erkencilik orani degerlerine ait varyans
analiz sonuglar1

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynag Derecesi Toplam Ortalamasi

Tekerriirler 2 327.82 163.91 10.30
Genotipler 9 9945.81 1105.09 69.45 **
Hata 18 286.43 15.91

Genel 29 10560.06

Degisim Katsayisi: 6.42

** [statistiksel olarak P<0.01 diizeyinde énemlidir.
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Cizelge 4.28’de erkencilik orani degerleri agisindan, genotipler arasindaki
farkliliklarin, istatistiksel olarak %1 diizeyinde 6nemli oldugu goriilmektedir.

Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan, erkencilik orani
degerlerine iligskin ortalama degerler, Cizelge 4.29°da verilmistir.

Cizelge 4.29 incelendiginde, genotiplerin erkencilik orani degerlerine iliskin
ortalama degerleri arasinda istatistiksel olarak birbirinden farkli 5 grup olustugu; tiim
genotipler yoniinden bakildiginda 3 genotipin en fazla erkencilik oranina sahip oldugu A
grubunda yer aldig1; F1 melez kombinasyonlarina iliskin erkencilik oran1 degerlerinin %
84.50 (PG-300 x Dorina) ile % 48.60 (Carisma x BA-525) arasinda, anaglara iliskin
erkencilik orani degerlerinin ise % 84.60 (Dorina) ile % 28.80 (BA-525) arasinda degisim
gosterdigi ve F1 melez kombinasyonlarinin ortalama degerlerinin % 67.61, anaglarin

ortalama degerlerinin% 53.86 oldugu izlenebilmektedir.

Cizelge 4.29. Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan ortalama
erkencilik orani degerleri

Kod Genotipler Erkencilik Oram (%)  Olusan Guruplar*
M12 Carisma x BA-525 48.60 D
M13 Carisma x PG-300 63.13 C
M14 Carisma x Dorina 82.80 AB
M23 BA-525 x PG-300 50.30 D
M24 BA-525 x Dorina 76.30 B
M34 PG-300 x Dorina 84.50 A

F1 Melezlerinin ortalamast: 67.61
Al Carisma 51.03 D
A2 BA-525 28.80 E
A3 PG-300 51.00 D
A4 Dorina 84.60 A

Anaclarin ortalamast: 53.86

* Farkli harflerle gosterilen degerler DUNCAN testine gore 0.05 6nem seviyesinde farklidir.

Erkencilik oran1 yoniinde incelenen anaglarin genel uyum yetenegi etkileri ile Fy
melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerine iliskin varyans analiz sonuglari,
Cizelge 4.30°da verilmistir.

Cizelge 4.30°da erkencilik orani yoniinden anaglarin genel uyum yetenegi etkileri
arasindaki farkliligin ve F1 melez kombinasyonlarimin 6zel uyum yetenegi etkileri

arasindaki farklihigin istatistiksel olarak %1 diizeyinde 6nemli oldugu; genel uyum
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yetenegi varyansinin, 0zel uyum yetenegi varyansina oraninin ise 10.90 oldugu

goriilmektedir.

Cizelge 4.30. Erkencilik oran1 degerlerine ait genel ve 6zel uyum yetenegi etkilerine
iligkin varyans analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kayna@ Derecesi Toplam Ortalamasi

GUY 3 8403.72 2801.24 176.0**
ouy 6 1542.09 257.01 16.15**
Hata 18 286.43 15.91

Genel 29 10560.06

GUY/OUY: 10.90

** Istatistiksel olarak P<0.01 diizeyinde énemlidir.

Erkencilik oran1 degerlerine iligkin olarak F1 melez kombinasyonlarinin 6zel

uyum yetenegi etkileri, Sekil 4.37°de verilmistir.
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Sekil 4.37. F1 melez kombinasyonlarina ait erkencilik orani1 degerlerine iliskin 6zel
uyum yetenegi etkileri (**, * Sirastyla istatistiksel olarak P<0.01 ve P<0.05 diizeyinde dnemlidir.)

Sekil 4.37 incelendiginde, erkencilik orani degerlerine iliskine, F1 melez
kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerinin 6 melez kombinasyonda pozitif yonde

oldugu ve F1 melez kombinasyonlarina iliskin 6zel uyum yetenegi etkilerinin 1.771
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(Carisma x BA525) ile 10.104 (BA-525 x Dorina) arasinda degistigi; Caisma x PG-300
F1 melez kombinasyonun istatistiksel olarak %5; Carisma x Dorina, BA525 x Dorina ve
PG-300 x Dorina F1 melez kombinasyonlarinin istatistiksel olarak %1 diizeyinde 6nemli
oldugu goriilmektedir.

Erkencilik orani degerlerine iliskin olarak anaglarin genel uyum yetenegi etkileri,
Sekil 4.38’de verilmistir.

Sekil 4.38 incelendiginde, erkencilik orani degerlerine iligskin, anaglarin genel
uyum yetenegi etkilerinin 1 anacta pozitif, 3 anagta ise negatif yonde oldugu ve anaglara
iliskin genel uyum yetenegi etkilerinin -12.956 (BA-525) ile 17.044 (Dorina) arasinda
degistigi; Carisma ve PG-300 anaglarinin istatistiksel olarak %5; BA-525 ve Dorina

anaglarinin ise istatistiksel olarak %1 diizeyinde 6nemli oldugu gortilmektedir.

20 17.044 **
_ 10
)
Q
o
9
()]
>-
=) 2.322*% -1.767*
)
o
& -10

-12.956 **
-20
A1 A2 A3 A4

Sekil 4.38. Anaclara ait erkencilik oran1 degerlerine iliskin genel uyum yetenegi etkileri
(**, * Srrasiyla istatistiksel olarak P<0.01 ve P<0.05 diizeyinde 6nemlidir.)

F1 melez kombinasyonlarinin erkencilik oran1 degerlerine iligskin heterosis (%)
degerleri, Sekil 4.39°da verilmistir.

Sekil 4.39 incelendiginde, erkencilik orani degerlerine iligkin heterosis
degerlerinin, F1 melez kombinasyonlarinda % 21.76 (Carisma x BA-525) ile % 34.57

(BA-525 x Dorina) arasinda degistigi; 6 melez kombinasyonda pozitif yonde heterosis

gosterdigi izlenebilmektedir.
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Sekil 4.39. F1 melez kombinasyonlarina ait erkencilik orani degerlerine iligkin heterosis
degerleri

F1 melez kombinasyonlarinin erkencilik oran1 degerlerine iliskin heterobeltiosis

(%) degerleri, Sekil 4.40°da verilmistir.
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Sekil 4.40. F1 melez kombinasyonlarina ait erkencilik oran1 degerlerine iligkin
heterobeltiosis degerleri

Sekil 4.40 incelendiginde, erkencilik orani degerlerine iligkin heterobeltiosis

degerlerinin, F1 melez kombinasyonlarinda % -9.81 (BA-525 x Dorina) ile % 23.71
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(Carisma x PG300) arasinda degistigi; 1 melez kombinasyonda pozitif, 5 melez
kombinasyonda ise negatif yonde heterobeltiosis gosterdigi izlenebilmektedir.

Erkencilik orani yoOniinden, genel uyum yetenegi ve 6zel uyum yetenegi
varyanslarinin istatistiksel olarak %1 6nemli olmasi anilan 6zelligin yontemlerinde hem
eklemeli hem eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin oldugunu; genel uyum yetenegi
varyansinin, 6zel uyum yetenegi varyansina oraninin 1 degerinden biiyiik (10.90) olmast,
anilan 0Ozelligin yonetiminde eklemeli gen etkilerinin daha etkin oldugunu isaret
etmektedir.

Anilan 6zelligin yonetiminde, eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin olmasi, bu
ozellik i¢in erken dol kusaklarinda (F2-Fs3) teksel seleksiyon yapmanin daha uygun
olabilecegi izlenimini vermektedir.

Bu calismada elde edilen bulgularin, ¢alismalarinda olusturduklar
popiilasyonlarda erkencilik orani yoniinden, eklemeli gen etkilerinin etkin oldugunu
bildiren Giing6r (2014)’iin bulgular ile uyumlu olmasinin yaninda yapilan ¢alismalarda,
hem eklemeli hem de eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin oldugunu bildiren
Karademir (2005), Akiscan (2011) ve Akg6l (2012)’iin bulgular ile farklilik gostermest,
anilan 6zelligin yapilan ¢alismalarda kullanilan materyale ya da materyalin incelendigi

cevre kosullarina gore farkl bir yapilanma gosterebilecegini ortaya koymaktadir.
4.11. Lif Egrilebilme Yetenegi

Calismada incelenen genotiplerde (anaglar ve F1 melez kombinasyonlarinda)
saptanan lif egrilebilme yetenegi degerlerine iliskin varyans analiz sonuglari, Cizelge

4.31°de verilmistir.

Cizelge 4.31. Genotiplere iliskin olarak saptanan lif egrilebilme yetenegi degerlerine ait
varyans analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynag Derecesi Toplam Ortalamasi

Tekerriirler 2 76.13 38.06 0.35
Genotipler 9 2852.59 316.95 2.92*
Hata 18 1954.87 108.60

Genel 29 4883.59

Degisim Katsayisi: 7.38

* statistiksel olarak P<0.05 diizeyinde énemlidir.
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Cizelge 4.31°de lif egrilebilme yetenegi degerleri acisindan, genotipler arasindaki
farkliliklarin, istatistiksel olarak %5 diizeyinde 6nemli oldugu goriilmektedir.

Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan, lif egrilebilme
yetenegi degerlerine iliskin ortalama degerler, Cizelge 4.32’de verilmistir.

Cizelge 4.32 incelendiginde, genotiplerin lif egrilebilme yetenegi degerlerine
iliskin ortalama degerleri arasinda istatistiksel olarak birbirinden farkli 3 grup
olusturdugu; tiim genotipler yoniinden bakildiginda 5 genotipin en fazla lif egrilebilme
yetenegi sahip oldugu A grubunda yer aldigi; F1 melez kombinasyonlarina iligkin lif
egrilebilme yetenegi degerlerinin 158.34 SCI (PG-300 x Dorina) ile 132.59 SCI (Carisma
x Dorina) arasinda, anaglara ilisin lif egrilebilme yetenegi degerlerinin ise 149.85 (PG-
300) ile 129.55 (BA-525) arasinda degisim gosterdigi ve F1 melez kombinasyonlarinin
ortalama degerlerinin 144.14, anacglarin ortalama degerlerinin 136.71 oldugu

izlenebilmektedir.

Cizelge 4.32. Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan ortalama lif
egrilebilme yetenegi degerleri

Kod  Genotipler Lif Egrilebilme Yetenegi Olusan Guruplar*
M12  Carisma x BA-525 133.83 BC
M13  Carisma x PG-300 151.70 AB
M14  Carisma x Dorina 132.59 BC
M23  BA-525 x PG-300 149.62 ABC
M24  BA-525 x Dorina 138.78 ABC
M34  PG-300 x Dorina 158.34 A
F1 Melezlerinin ortalamas. 144.14
Al Carisma 136.77 BC
A2 BA-525 129.55 C
A3 PG-300 149.85 ABC
A4 Dorina 130.65 C
Anaclarin ortalamast. 136.71

* Farkli harflerle gosterilen degerler DUNCAN testine gére 0.05 6nem seviyesinde farklidir.

Lif egrilebilme yetenegi yoniinde incelenen anacglarin genel uyum yetenegi etkileri
ile F1 melez kombinasyonlarmin 6zel uyum yetenegi etkilerine iliskin varyans analiz
sonuclari, Cizelge 4.33’de verilmistir.

Cizelge 4.33°de lif egrilebilme yetenegi yoniinden anaglarin genel uyum yetenegi
etkileri arasindaki farkliligin istatistiksel olarak %1 diizeyinde 6nemli oldugu, F1 melez

kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkileri arasindaki farkliligin istatistiksel olarak
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onemli olmadigi; genel uyum yetenegi varyansinin, 6zel uyum yetenegi varyansina

oraninin ise 4.27 oldugu goriilmektedir.

Cizelge 4.33. Lif egrilebilme yetenegi degerlerine ait genel ve 6zel uyum yetenegi
etkilerine iligskin varyans analiz sonuglar1

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynag Derecesi Toplamm Ortalamasi

GUY 3 1943.10 647.70 5.96**
ouy 6 909.49 151.58 1.40
Hata 18 1954.87 108.60

Genel 29 4883.59

GUY/OUY: 4.27

** [statistiksel olarak P<0.01 diizeyinde énemlidir.

Lif egrilebilme yetenegi degerlerine iligskin olarak F1 melez kombinasyonlarinin

0zel uyum yetenegi etkileri, Sekil 4.41°de verilmistir.
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Sekil 4.41. F1 melez kombinasyonlarina ait lif egrilebilme yetenegi degerlerine iliskin
6zel uyum yetenegi etkileri

Sekil 4.41 incelendiginde, lif egrilebilme yetenegi degerlerine iliskin istatistiksel
farklilik olmamakla birlikte, F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerinin

4 melez kombinasyonda pozitif, 2 melez kombinasyonda ise negatif yonde oldugu ve F1
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melez kombinasyonlara iligkin 6zel uyum yetenegi etkilerinin -3.743 (Carisma X
Dorina) ile 10.726 (PG-300 x Dorina) arasinda degistigi goriilmektedir.
Lif egrilebilme yetenegi degerlerine iliskin olarak anaglarin genel uyum yetenegi

etkileri, Sekil 4.42°de verilmistir.
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Sekil 4.42. Anaglara ait lif egrilebilme yetenegi degerlerine iligskin genel uyum yetenegi
etkileri (** Istatistiksel olarak P<0.01 diizeyinde 6nemlidir.)

Sekil 4.42 incelendiginde, lif egrilebilme yetenegi degerlerine iligkin, anaglarin
genel uyum yetenegi etkilerinin 1 anagta pozitif, 3 anagta ise negatif yonde oldugu ve
anaglara iligkin genel uyum yetenegi etkilerinin -4.084 (Dorina) ile 8.920 (PG-300)
arasinda degistigi; PG-300 anacini istatistiksel olarak %1 diizeyinde 6nemli oldugu
goriilmektedir.

F1 melez kombinasyonlarinin lif egrilebilme yetenegi degerlerine iligkin heterosis
(%) degerleri, Sekil 4.43°de verilmistir.

Sekil 4.43 incelendiginde, lif egrilebilme yetenegi degerlerine iliskin heterosis
degerlerinin, F1 melez kombinasyonlarinda % -0.84 (Carisma x Dorina) ile % 12.90 (PG-
300 x Dorina) arasinda degistigi; 5 melez kombinasyonda pozitif, 1 melez

kombinasyonda ise negatif yonde heterosis gosterdigi izlenebilmektedir.
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Sekil 4.43. F1 melez kombinasyonlarina ait lif egrilebilme yetenegi degerlerine iliskin
heterosis degerleri

F1 melez kombinasyonlarinin lif egrilebilme yetenegi degerlerine iligkin

heterobeltiosis (%) degerleri, Sekil 4.44°de verilmistir.
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Sekil 4.44. F1 melez kombinasyonlarina ait lif egrilebilme yetenegi degerlerine iliskin
heterobeltiosis degerleri
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Sekil 4.44 incelendiginde, lif egrilebilme yetenegi degerlerine iliskin
heterobeltiosis degerlerinin, F1 melez kombinasyonlarinda % -3.06 (Carisma x Dorina)
ile % 6.22 (BA-525 x Dorina) arasinda degistigi; 3 melez kombinasyonda pozitif, 3 melez
kombinasyonda ise negatif yonde heterobeltiosis gosterdigi izlenebilmektedir.

Lif egrilebilme yetenegi yoniinden, genel uyum yetenegi istatistiksel olarak %1
diizeyinde onemli ve 6zel uyum yetenegi varyanslarinin istatistiksel olarak onemsiz
oldugu ve genel uyum yetenegi varyansinin, 6zel uyum yetenegi varyansina oraninin 1
degerinden biiyiik (4.27) olmasi, anilan 6zelligin yonetiminde eklemeli gen etkilerinin
daha etkin oldugunu isaret etmektedir.

Anilan 6zelligin yonetiminde, eklemeli gen etkilerinin etkin olmasi, bu 6zellik i¢in
erken dol kusaklarinda (Fo-F3) teksel seleksiyon yapmanin daha uygun olabilecegi
izlenimini vermektedir.

Bu calismada elde edilen bulgularin, c¢alismalarinda olusturduklar

popiilasyonlarda lif egrilebilme yetenegi yoniinden, eklemeli gen etkilerinin etkin

oldugunu bildiren Akiscan (2011)’1n bulgular ile paralellik gostermektedir.

4.12. Lif Uzunlugu (mm)

Calismada incelenen genotiplerde (anaglar ve F1 melez kombinasyonlarinda)
saptanan lif uzunlugu degerlerine iligkin varyans analiz sonuglari, Cizelge 4.34’de

verilmistir.

Cizelge 4.34. Genotiplere iliskin olarak saptanan lif uzunlugu degerlerine ait varyans
analiz sonuglar1

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynag Derecesi Toplamm Ortalamasi

Tekerriirler 2 0.77 0.39 0.79
Genotipler 9 26.04 2.89 5.90 **
Hata 18 8.84 0.49

Genel 29 35.65

Degisim Katsayisi: 2.43

*#* [statistiksel olarak P<0.01 diizeyinde énemlidir.

Cizelge 4.34’de 1if uzunlugu degerleri agisindan, genotipler arasindaki

farkliliklarin, istatistiksel olarak %1 diizeyinde 6nemli oldugu goriilmektedir.
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Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan, lif uzunlugu
degerlerine iligskin ortalama degerler, Cizelge 4.35°de verilmistir.

Cizelge 4.35 incelendiginde, genotiplerin lif uzunlugu degerlerine iliskin
ortalamalar arasinda istatistiksel olarak birbirinden farkli 3 grup olustugu; tiim genotipler
yoniinden bakildiginda 4 genotipin en fazla lif uzunlugu sahip oldugu A grubunda yer
aldig1; F1 melez kombinasyonlarina iligkin lif uzunlugu degerlerinin 30.19 mm (PG-300
x Dorina) ile 28.02 mm (Carisma x Dorina) arasinda; anaglara ilisikin lif uzunlugu
degerlerinin ise 29.22 mm (PG-300) ile 27.46 mm (Dorina) arasinda degisim gosterdigi
ve F1 melez kombinasyonlarinin ortalama degerlerinin 29.20 mm, anaglarin ortalama

degerlerinin 28.19 mm oldugu izlenebilmektedir.

Cizelge 4.35. Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan ortalama lif
uzunlugu degerleri

Kod Genotipler Lif Uzunlugu (mm)  Olusan Guruplar®
M12 Carisma x BA-525 28.43 BC
M13 Carisma x PG-300 30.06 A
M14 Carisma x Dorina 28.02 BC
M23 BA-525 x PG-300 29.88 A
M24 BA-525 x Dorina 28.61 BC
M34 PG-300 x Dorina 30.19 A

F1 Melezlerinin ortalamast. 29.20
Al Carisma 27.83 C
A2 BA-525 28.25 BC
A3 PG-300 29.22 AB
Ad Dorina 27.46 C

Anaclarin ortalamast. 28.19

* Farkli harflerle gosterilen degerler DUNCAN testine gére 0.05 6nem seviyesinde farklidir.

Lif uzunlugu yoniinde incelenen anaglarin genel uyum yetenegi etkileri ile F1
melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerine iliskin varyans analiz sonuglari,
Cizelge 4.35’de verilmistir.

Cizelge 4.36’da lif uzunlugu yoniinden anaglarin genel uyum yetenegi etkileri
arasindaki farkliligin istatistiksel olarak %1 diizeyinde Onemli, F1 melez
kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkileri arasindaki farkliligin istatistiksel olarak
%35 onemli oldugu; genel uyum yetenegi varyansinin, 6zel uyum yetenegi varyansina

oraninin ise 2.64 oldugu goriilmektedir.
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Cizelge 4.36. Lif uzunlugu degerlerine ait genel ve 6zel uyum yetenegi etkilerine iliskin
varyans analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynagi Derecesi Toplanm Ortalamasi

GUY 3 14.82 4.94 10.07**
ouy 6 11.22 1.87 3.81*
Hata 18 8.84 0.49

Genel 29 35.65

GUY/OUY: 2.64

** * Srrasiyla istatistiksel olarak P<0.01 ve P<0.05 diizeyinde 6nemlidir.

Lif uzunlugu degerlerine iligskin olarak F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum

yetenegi etkileri, Sekil 4.45°de verilmistir.
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Sekil 4.45. F1 melez kombinasyonlarina ait lif uzunlugu degerlerine iliskin 6zel uyum
yetenegi etkileri (**, * Sirasiyla istatistiksel olarak P<0.01 ve P<0.05 diizeyinde 6nemlidir.)

Sekil 4.45 incelendiginde, lif uzunlugu yetenegi degerlerine iligkin, F1 melez
kombinasyonlariin 6zel uyum yetenegi etkilerinin 5 melez kombinasyonda pozitif, 1
melez kombinasyonda ise negatif yonde oldugu ve F1 melez kombinasyonlarina iliskin
0zel uyum yetenegi etkilerinin -0,101 (Carisma x Dorina) ile 1.003 (PG-300 x Dorina)
arasinda degistigi; Carisma x PG-300 melez kombinasyonunun istatistiksel olarak %5;
PG300 x Dorina melez kombinasonunun istatistiksel olarak %1 diizeyinde 6nemli oldugu

gorilmektedir.
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Lif uzunlugu yetenegi degerlerine iliskin olarak anaglarin genel uyum yetenegi

etkileri, Sekil 4.46’da verilmistir.
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Sekil 4.46. Anaglara ait lif uzunlugu degerlerine iliskin genel uyum yetenegi etkileri
(**, * Srasiyla istatistiksel olarak P<0.01 ve P<0.05 diizeyinde 6nemlidir.)

Sekil 4.46 incelendiginde, lif uzunlugu degerlerine iliskin, anaglarin genel uyum
yetenegi etkilerinin 1 anagta pozitif, 3 anacta ise negatif yonde oldugu ve anaglara iliskin
genel uyum yetenegi etkilerinin -0,372 (Dorina) ile 0,766 (PG-300) arasinda degistigi;
PG-300 genotipinin istatistiksel olarak %21; Dorina genotipinin istatistiksel olarak %5
giizeyinde 6nemli oldugu goriilmektedir.

F1 melez kombinasyonlarinin lif uzunlugu degerlerine iliskin heterosis (%)
degerleri, Sekil 4.47°de verilmistir.

Sekil 4.47 incelendiginde, lif uzunlugu degerlerine iligkin heterosis degerlerinin,
F1 melez kombinasyonlarinda % 1.36 (Carisma x Dorina) ile % 6.53 (PG-300 x Dorina)
arasinda degistigi; 6 melez kombinasyonda pozitif yonde heterosis gosterdigi

izlenebilmektedir.
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Sekil 4.47. F1 melez kombinasyonlarina ait lif uzunlugu degerlerine iligkin heterosis
degerleri

F1 melez kombinasyonlarinin lif uzunlugu degerlerine iliskin heterobeltiosis (%)

degerleri, Sekil 4.48’de verilmistir.
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Sekil 4.48. F1 melez kombinasyonlarina ait lif uzunlugu degerlerine iligkin
heterobeltiosis degerleri
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Sekil 4.48 incelendiginde, lif uzunlugu degerlerine iliskin heterobeltiosis
degerlerinin, F1 melez kombinasyonlarinda % 0.64 (Carisma x BA-525) ile % 3.32 (PG-
300 x Dorina) arasinda degistigi; 6 melez kombinasyonda pozitif yonde heterobeltiosis
gosterdigi izlenebilmektedir.

Lif uzunlugu yoniinden, genel uyum yetenegi varyanslarinin istatistiksel olarak
%1 ve 0zel uyum yetenegi varyanslarinin istatistiksel olarak %5 6nemli olmasi anilan
Ozelligin yontemlerinde hem eklemeli hem eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin
oldugunu; genel uyum yetenegi varyansinin, 6zel uyum yetenegi varyansina oraninin 1
degerinden biiyiik (2.64) olmasi, anilan &zelligin yonetiminde eklemeli gen etkilerinin
daha etkin oldugunu isaret etmektedir.

Anilan 6zelligin yonetiminde, eklemeli gen etkilerinin etkin olmast, bu 6zellik i¢in
erken dol kusaklarinda (Fo-F3) teksel seleksiyon yapmanin daha uygun olabilecegi
izlenimini vermektedir.

Bu c¢alismada elde edilen bulgularin, c¢alismalarinda olusturduklar
poplilasyonlarda lif uzunlugu yoniinden, eklemeli gen etkilerinin etkin oldugunu bildiren
Akigcan (2011) ve Giingor (2014)’tin bulgulart ile uyumlu olmasinin yaninda yapilan
calismalarda, eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin oldugunu bildiren Coban (2013),
hem eklemeli hem de eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin oldugunu bildiren
Karademir (2005) ve Akgol (2012)’iin bulgulari ile farklilik géstermesi, anilan 6zelligin
yapilan c¢aligmalarda kullanilan materyale ya da materyalin incelendigi ¢cevre kosullarina

gore farkli bir yapilanma gosterebilecegini ortaya koymaktadir.

4.13. Lif Kopma Dayamklihg (g/tex)

Calismada incelenen genotiplerde (anaglar ve F1 melez kombinasyonlarinda)
saptanan lif kopma dayanikliligi degerlerine iliskin varyans analiz sonuglari, Cizelge
4.37°de verilmistir.

Cizelge 4.37°de lif kopma dayaniklilig1 degerleri acisindan, genotipler arasindaki

farkliliklarin, istatistiksel olarak 6nemsiz oldugu goriilmektedir.
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Cizelge 4.37. Genotiplere iliskin olarak saptanan lif kopma dayaniklilig1 degerlerine ait
varyans analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynagi Derecesi Toplanm Ortalamasi
Tekerriirler 2 18.36 9.18 2.31
Genotipler 9 86.30 9.59 2.41
Hata 18 71.63 3.98

Genel 29 176.29

Degisim Katsayisi: 5.99

Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan, lif kopma

dayaniklilig1 degerlerine iliskin ortalama degerler, Cizelge 4.38°de verilmistir.

Cizelge 4.38. Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan ortalama lif
kopma dayanikliligi degerleri

Kod Genotipler Lif Kopma Dayaniklihig (g/tex)
M12 Carisma x BA-525 32.22
M13 Carisma x PG-300 32.82
M14 Carisma x Dorina 30.87
M23 BA-525 x PG-300 35.31
M24 BA-525 x Dorina 33.67
M34 PG-300 x Dorina 35.54
F1 Melezlerinin ortalamast. 33.41
Al Carisma 31.46
A2 BA-525 32.35
A3 PG-300 36.04
A4 Dorina 32.65
Anaglarin ortalamast:. 33.13

Cizelge 4.38 incelendiginde, lif kopma dayaniklilig1 degerlerine iligkin ortalama
degerler arasinda istatistiksel farklilik olmamakla birlikte, F1 melez kombinasyonlarina
iliskin lif kopma dayanikliligi degerlerinin 35.54 g/tex (Dorina, PG-300 x Dorina) ile
30.87 g/tex (Carisma x Dorina) arasinda farklilik gosterdigi; tiim genotipler yoniinden
bakildiginda ise lif kopma dayanikliligi degerlerinin 36.04 g/tex (PG-300) ile 31.46 g/tex
(Carisma) arasinda degisim gosterdigi ve Fi1 melez kombinasyonlar1 ortalama
degerlerinin ile anaglarin ortalama degerlerinin 15.36 g/tex oldugu izlenebilmektedir.

Lif kopma dayaniklilig1 yoniinde incelenen anaglarin genel uyum yetenegi etkileri
ile F1 melez kombinasyonlarmin 6zel uyum yetenegi etkilerine iliskin varyans analiz

sonuglari, Cizelge 4.39°da verilmistir.
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Cizelge 4.39°da lif kopma dayaniklilig1 yoniinden anaglarin genel uyum yetenegi
etkileri arasindaki farkliligin istatistiksel olarak %1 diizeyinde 6nemli oldugu, F1 melez
kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkileri arasindaki farkliligin istatistiksel olarak
onemli olmadigl; genel uyum yetene§i varyansinin, 6zel uyum yetenegi varyansina

oraninin ise 11.13 oldugu goriilmektedir.

Cizelge 4.39. Lif kopma dayanikliligi degerlerine ait genel ve 6zel uyum yetenegi
etkilerine iligskin varyans analiz sonuglar1

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynag Derecesi Toplamm Ortalamasi

GUY 3 73.15 24.38 6.13**
ouy 6 13.15 2.19 0.55
Hata 18 71.63 3.98

Genel 29 176.29

GUY/OUY: 11.13

** [statistiksel olarak P<0.01 diizeyinde énemlidir.

Lif kopma dayaniklilig1 degerlerine iligskin olarak F1 melez kombinasyonlarinin

6zel uyum yetenegi etkileri, Sekil 4.49°da verilmistir.
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Sekil 4.49. F1 melez kombinasyonlarina ait lif kopma dayaniklilig1 degerlerine iligskin
0zel uyum yetenegi etkileri

80



Sekil 4.49 incelendiginde, lif kopma dayanikliligi yetenegi degerlerine iliskin
istatistiksel farklilik olmamakla birlikte, F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum
yetenegi etkilerinin 4 melez kombinasyonda pozitif, 2 melez kombinasyonda ise negatif
yonde oldugu ve F1 melez kombinasyonlarina iliskin 6zel uyum yetenegi etkilerinin -
0,971 (Carisma x Dorina) ile 0.882 (PG-300 x Dorina) arasinda degistigi goriillmektedir.

Lif kopma dayaniklilig1 yetenegi degerlerine iliskin olarak anaglarin genel uyum

yetenegi etkileri, Sekil 50°de verilmistir.
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Sekil 4.50. Anaclara ait lif kopma dayaniklilig1 degerlerine iliskin genel uyum yetenegi
etkileri (** istatistiksel olarak P<0.01 diizeyinde onemlidir.)

Sekil 4.50 incelendiginde, kiitlii verimi degerlerine iliskin, anaglarin genel uyum
yetenegi etkilerinin 1 anagta pozitif, 3 anacta ise negatif yonde oldugu ve anaglara iliskin
genel uyum yetenegi etkilerinin -1.274 (Carisma) ile 1.549 (PG-300) arasinda degistigi;
Carisma ile PG-300 anaglarinin istatistiksel olarak %1 diizeyinde onemli oldugu
gorilmektedir.

F1 melez kombinasyonlarinin lif kopma dayanikliligi degerlerine iliskin heterosis
(%) degerleri, Sekil 4.51°de verilmistir.

Sekil 4.51 incelendiginde, lif kopma dayanikliligi degerlerine iliskin heterosis
degerlerinin, F1 melez kombinasyonlarinda %-3.70 (Carisma x Dorina) ile %3.60 (BA-
525 x Dorina) arasinda degistigi; 4 melez kombinasyonda pozitif, 2 melez

kombinasyonda negatif yonde heterosis gosterdigi izlenebilmektedir.
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Sekil 4.51. F1 melez kombinasyonlarina ait lif kopma dayaniklilig1 degerlerine iliskin
heterosis degerleri

F1 melez kombinasyonlarinin lif kopma dayanikliligt degerlerine iliskin

heterobeltiosis (%) degerleri, Sekil 4.52°de verilmistir.
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Sekil 4.52. F1 melez kombinasyonlarina ait lif kopma dayaniklilig1 degerlerine iliskin
heterobeltiosis degerleri

Sekil 4.52 incelendiginde, lif kopma dayanikliligt degerlerine iliskin

heterobeltiosis degerlerinin, F1 melez kombinasyonlarinda % -8.93 (Carisma x PG-300)
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ile % 3.12 (BA-525 x Dorina) arasinda degistigi; 1 melez kombinasyonda pozitif, 5 melez
kombinasyonda ise negatif yonde heterobeltiosis gosterdigi izlenebilmektedir.

Lif kopma dayanikliligt yoniinden, genel uyum yetene8i varyanslarmin
istatistiksel olarak %1 ve 6zel uyum yetenegi varyanslarinin istatistiksel olarak dnemsiz
olmasi; genel uyum yetenegi varyansinin, 6zel uyum yetenegi varyansina oraninin 1
degerinden biiyiik (11.13) olmasi, anilan 6zelligin yonetiminde eklemeli gen etkilerinin
daha etkin oldugunu isaret etmektedir.

Anilan 6zelligin yonetiminde, eklemeli gen etkilerinin etkin olmast, bu 6zellik i¢in
erken dol kusaklarinda (F»-F3) teksel seleksiyon yapmanin daha uygun olabilecegi
izlenimini vermektedir.

Bu calismada elde edilen bulgularin, calismalarinda olusturduklari
poplilasyonlarda lif kopma dayanikliligi yoniinden, eklemeli gen etkilerinin etkin
oldugunu bildiren Akiscan (2011), Akgol (2012) ve Giingdr (2014)’iin bulgular ile
uyumlu olmasinin yaninda yapilan ¢alismalarda, eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin
oldugunu bildiren Coban (2013) ve Karademir (2005)’in bulgulart ile farklilik
gostermesi, anilan 6zelligin yapilan ¢alismalarda kullanilan materyale ya da materyalin
incelendigi c¢evre kosullarina gore farkli bir yapilanma gosterebilecegini ortaya

koymaktadir.
4.14. Lif Inceligi (mic)

Calismada incelenen genotiplerde (anaglar ve F1 melez kombinasyonlarinda)
saptanan lif inceligi degerlerine iliskin varyans analiz sonuclari, Cizelge 4.40’da

verilmistir.

Cizelge 4.40. Genotiplere iliskin olarak saptanan lif inceligi degerlerine ait varyans analiz
sonuglar1

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynag Derecesi Toplam Ortalamasi

Tekerriirler 2 0.07 0.04 1.35
Genotipler 9 3.14 0.35 13.40 **
Hata 18 0.47 0.02

Genel 29 3.68

Degisim Katsayisi: 3.04

** statistiksel olarak P<0.01 diizeyinde énemlidir.
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Cizelge 4.40’da lif inceligi degerleri acisindan, genotipler arasindaki
farkliliklarin, istatistiksel olarak %1 diizeyinde 6nemli oldugu goriilmektedir.

Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan, lif inceligi
degerlerine iligskin ortalama degerler, Cizelge 4.41°de verilmistir.

Cizelge 4.41 incelendiginde, genotiplerin lif inceligi degerlerine iliskin
ortalamalar arasinda istatistiksel olarak birbirinden farkli 4 grup olusturdugu; tiim
genotipler yoniinden bakildiginda 1 genotipin en fazla lif inceligine sahip oldugu A
grubunda yer aldig1; F1 melez kombinasyonlarina iliskin lif inceligi degerlerinin 5.60 mic
(BA-525 x PG-300, Carisma x BA-525) ile 4.94 mic (Carisma x Dorina, PG-300 x
Dorina) arasinda; anaglar iligkin lif inceligi degerlerinin ise 5.95 mic (BA-525) ile 4.90
mic (Dorina) arasinda degisim gosterdigi ve F1 melez kombinasyonlarinin ortalama

degerlerinin 5.26 mic, anaclarin ortalama degerlerinin 5.37 mic oldugu izlenebilmektedir.

Cizelge 4.41. Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan ortalama lif
inceligi degerleri

Kod Genotipler Lif Inceligi (mikroner) Olusan Guruplar
M12 Carisma x BA-525 5.60 B
M13 Carisma x PG-300 5.14 CD
M14 Carisma x Dorina 4,94 D
M23 BA-525 x PG-300 5.60 B
M24 BA-525 x Dorina 5.31 BC
M34 PG-300 x Dorina 4.94 D
F1 Melezlerinin ortalamast: 5.26
Al Carisma 5.29 C
A2 BA-525 5.95 A
A3 PG-300 5.33 BC
A4 Dorina 4.90 D
Anaclarin ortalamast. 5.37

* Farkli harflerle gosterilen degerler DUNCAN testine gore 0.05 6nem seviyesinde farklidir.

Lifinceligi yoniinde incelenen anaglarin genel uyum yetenegi etkileri ile F1 melez
kombinasyonlarmin 6zel uyum yetenegi etkilerine iliskin varyans analiz sonuglari,
Cizelge 4.42°de verilmistir.

Cizelge 4.42°de lif inceligi yoniinden anaglarin genel uyum yetenegi etkileri
arasindaki farklilik ile F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkileri
arasindaki farkliligin istatistiksel olarak Onemli olmadigi; genel uyum yetenegi

varyansinin, 6zel uyum yetenegi varyansina oraninin ise 50 oldugu goriilmektedir.
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Cizelge 4.42. Lif inceligi degerlerine ait genel ve 6zel uyum yetenegi etkilerine iligskin
varyans analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynagi Derecesi Toplanm Ortalamasi

GUY 3 2.99 1.00 38.35
ouy 6 0.14 0.02 0.92
Hata 18 0.47 0.03

Genel 29 3.68

GUY/OUY: 50

Lif inceligi degerlerine iligskin olarak F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum

yetenegi etkileri, Sekil 4.53’de verilmistir.
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Sekil 4.53. F1 melez kombinasyonlarina ait lif inceligi degerlerine iligkin 6zel uyum
yetenegi etkileri

Sekil 4.53 incelendiginde, lif inceligi degerlerine iliskin istatistiksel farklilik
olmamakla birlikte, F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerinin 2 melez
kombinasyonda pozitif, 4 melez kombinasyonda ise negatif yonde oldugu ve F1 melez
kombinasyonlarina iligkin 6zel uyum yetenegi etkilerinin -0,093 (Carisma x PG-300) ile
0.026 (Carisma x BAS525) arasinda degistigi goriilmektedir.

Lif inceligi degerlerine iligkin olarak anaglarin genel uyum yetenegi etkileri, Sekil
54’°de verilmistir.

Sekil 4.54 incelendiginde, kiitlii verimi degerlerine iligskin, anaglarin genel uyum
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yetenegi etkilerinin 1 anagta pozitif, 3 anagta ise negatif yonde oldugu ve anaglara iliskin
genel uyum yetenegi etkilerinin -0,251 (Dorina) ile 0.318 (BA-525) arasinda degistigi;

BA-525 ve Dorina genotiplerinin istatistiksel olarak %1 diizeyinde 6nemli oldugu

goriilmektedir.
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Sekil 4.54. Anaglara ait lif inceligi degerlerine iliskin genel uyum yetenegi etkileri
(** Istatistiksel olarak P<0.01 diizeyinde énemlidir.)

F1 melez kombinasyonlarinin lif inceligi degerlerine iliskin heterosis (%)

degerleri, Sekil 4.55’de verilmistir.
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Sekil 4.55. F1 melez kombinasyonlarina ait lif inceligi degerlerine iliskin heterosis
degerleri
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Sekil 4.55 incelendiginde, lif inceligi lif kopma dayaniklilig1 degerlerine iliskin
heterosis degerlerinin, F1 melez kombinasyonlarinda % -3.42 (PG-300 x Dorina) ile % -
0.36 (Carisma x BA-525) arasinda degistigi; 6 melez kombinasyonda negatif yonde
heterosis gosterdigi izlenebilmektedir.

F1 melez kombinasyonlarinin lif inceligi degerlerine iliskin heterobeltiosis (%)
degerleri, Sekil 4.56’de verilmistir.

Sekil 4.56 incelendiginde, lif inceligi degerlerine iliskin heterobeltiosis
degerlerinin, F1 melez kombinasyonlarinda %-10.76 (BA525 x Dorina) ile %-3.56

(Carisma x PG-300) arasinda degistigi; 6 melez kombinasyonda ise negatif yonde

heterobeltiosis gosterdigi izlenebilmektedir.

Heterobeltiosis (%)

M12 M13 M14 M23 M24 M34

Sekil 4.56. F1 melez kombinasyonlarina ait lif inceligi degerlerine iligkin heterobeltiosis
degerleri

Lif inceligi yoniinden, genel uyum yetenegi varyanslarinin istatistiksel olarak %1
ve Ozel uyum yetenegi varyanslarinin istatistiksel olarak 6nemsiz olmasi; genel uyum
yetenegi varyansinin, 6zel uyum yetenegi varyansina oranmin 1 degerinden biiyiik (50)
olmasi, anilan 6zelligin yonetiminde eklemeli gen etkilerinin daha etkin oldugunu isaret
etmektedir.

Anilan 6zelligin yonetiminde, eklemeli gen etkilerinin etkin olmasi, bu 6zellik i¢in
erken dol kusaklarinda (F2-F3) teksel seleksiyon yapmanin daha uygun olabilecegi

izlenimini vermektedir.
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Bu c¢alismada elde edilen bulgularin, c¢alismalarinda olusturduklar
popiilasyonlarda lif inceligi yoniinden, eklemeli gen etkilerinin etkin oldugunu bildiren
Akiscan (2011) ve Gilingor (2014)’lin bulgular1 ile uyumlu olmasimin yaninda yapilan
caligmalarda, hem eklemeli hem eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin oldugunu bildiren
Karademir (2005) ve Akgdl (2012); eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin oldugunu
bildiren Coban (2013) bulgulan ile farklilik gostermesi, anilan 06zelligin yapilan
caligmalarda kullanilan materyale ya da materyalin incelendigi ¢evre kosullarina gore

farkl1 bir yapilanma gdsterebilecegini ortaya koymaktadir.

4.15. Lif Yeknesakhgi (%0)

Calismada incelenen genotiplerde (anaglar ve F1 melez kombinasyonlarinda)

saptanan lif yeknesaklig1 iliskin varyans analiz sonuglari, Cizelge 4.43’de verilmistir.

Cizelge 4.43. Genotiplere iligskin olarak saptanan lif yeknesaklig1 degerlerine ait varyans
analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kayna@ Derecesi Toplam Ortalamasi
Tekerriirler 2 0.28 0.14 0.14
Genotipler 9 24.42 2.71 2.73
Hata 18 17.92 1.00

Genel 29 42.63

Degisim Katsayisi: 0.05

Cizelge 4.43°de lif yeknesakligi degerleri agisindan, genotipler arasindaki
farkliliklarin, istatistiksel olarak %1 diizeyinde 6nemli oldugu goriilmektedir.

Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan, lif yeknesakligi
degerlerine iligkin ortalama degerler, Cizelge 4.44°de verilmistir.

Cizelge 4.44 incelendiginde, genotiplerin lif yeknesakligi degerlerine iliskin
ortalamalar arasinda istatistiksel olarak birbirinden farkli 3 grup olustugu; tiim genotipler
yoniinden bakildiginda 7 genotipin en fazla lif yeknesakligina sahip oldugu A grubunda
yer aldigi; F1 melez kombinasyonlarina iligkin lif yeknesakligi degerlerinin % 85.55
(Carisma x PG-300) ile %83.29 (Carisma x Dorina) arasinda, anaglar yoniinden
bakildiginda ise lif yeknesakligi degerlerinin % 84.53 (Carisma) ile % 82.16 (Dorina)
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arasinda degisim gosterdigi ve F1 melez kombinasyonlarinin ortalama degerlerinin %

84.31, anaglarin ortalama degerlerinin % 83.65 oldugu izlenebilmektedir.

Cizelge 4.44. Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan ortalama lif
yeknesaklig1 degerleri

Kod Genotipler Lif Yeknesakhgi (%) Olusan Guruplar*
M12 Carisma x BA-525 84.02 ABC
M13 Carisma x PG-300 85.55 A
M14 Carisma x Dorina 83.29 BC
M23 BA-525 x PG-300 84.68 AB
M24 BA-525 x Dorina 83.45 BC
M34 PG-300 x Dorina 84.89 AB
F1 Melezlerinin ortalamast: 84.31
Al Carisma 84.53 AB
A2 BA-525 83.85 ABC
A3 PG-300 84.05 ABC
Ad Dorina 82.16 C
Anaclarin ortalamast: 83.65

* Farkli harflerle gosterilen degerler DUNCAN testine gore 0.05 6nem seviyesinde farklidir.

Lif yeknesaklig1 yoniinde incelenen anaglarin genel uyum yetenegi etkileri ile F1
melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerine iliskin varyans analiz sonugclari,

Cizelge 4.45°de verilmistir.

Cizelge 4.45. Lif yeknesakligi degerlerine ait genel ve 6zel uyum yetenegi etkilerine
iliskin varyans analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kayna@ Derecesi Toplam Ortalamasi

GUY 3 15.18 5.06 0.01*
ouy 6 9.25 1.54 0.22
Hata 18 17.92 1.00

Genel 29 42.63

GUY/OUY: 3.29

* Istatistiksel olarak P<0.05 diizeyinde énemlidir.

Cizelge 4.45°de lif yeknesaklig1 yonilinden anaglarin genel uyum yetenegi etkileri
arasindaki farklili@in istatistiksel olarak %5 diizeyinde onemli oldugu, F1 melez
kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkileri arasindaki farkliligin istatistiksel olarak
onemli olmadigi; genel uyum yetenegi varyansinin, 6zel uyum yetenegi varyansina

oraninin ise 3.29 oldugu goriilmektedir.
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Lif yeknesakligi degerlerine iliskin olarak Fi melez kombinasyonlarinin 6zel
uyum yetenegi etkileri, Sekil 4.57°de verilmistir.

Sekil 4.57 incelendiginde, 1lif yeknesakligi degerlerine iliskin, F1 melez
kombinasyonlarmin 6zel uyum yetenegi etkilerinin 4 melez kombinasyonda pozitif, 2
melez kombinasyonda ise negatif yonde oldugu ve F1 melez kombinasyonlarina iliskin
0zel uyum yetenegi etkilerinin -0,325 (Carisma x Dorina) ile 1.058 (PG-300 x Dorina)
arasinda degistigi; PG-300 x Dorina melez kombinasyonunun istatistiksel olarak %5

diizeyinde 6nemli oldugu goriilmektedir.
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Sekil 4.57. F1 melez kombinasyonlarina ait lif yeknesaklig1 degerlerine iliskin 6zel
uyum yetenegi etkileri (* istatistiksel olarak P<0.05 diizeyinde onemlidir.)

Lif yeknesaklig1 degerlerine iligkin olarak anaglarin genel uyum yetenegi etkileri,
Sekil 58°de verilmistir.

Sekil 4.58 incelendiginde, lif yeknesakligi degerlerine iliskin, anaglarin genel
uyum yetenegi etkilerinin 2 anacta pozitif, 2 anagta ise negatif yonde oldugu ve anaglara
iligkin genel uyum yetenegi etkilerinin -0,715 (Dorina) ile 0,499 (PG-300) arasinda
degistigi; PG-300 genotipinin istatistiksel olarak %5; Dorina genotipinin istatistiksel

olarak %1 diizeyinde 6nemli oldugu goriilmektedir.
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Sekil 4.58. Anaglara ait lif yeknesaklig1 degerlerine iligskin genel uyum yetenegi etkileri
(**, * Sirastyla istatistiksel olarak P<0.01 ve P<0.05 diizeyinde 6nemlidir.)

F1 melez kombinasyonlarinin lif yeknesakligi degerlerine iliskin heterosis (%)

degerleri, Sekil 4.59°da verilmistir.

25

Heterosis (%)
= =N
o w o

o
(3

0.0

-0.20

M12

1.49

-0.07

M13 M14 M23 M24 M34

Sekil 4.59. F1 melez kombinasyonlarina ait lif yeknesaklig1 degerlerine iliskin heterosis

degerleri
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Sekil 4.59 incelendiginde, lif yeknesakligi degerlerine iliskin heterosis
degerlerinin, F1 melez kombinasyonlarinda % -0.20 (Carisma x BA-525) ile % 2.15 (PG-
300 x Dorina) arasinda degistigi; 4 melez kombinasyonda pozitif, 2 melez
kombinasyonda ise negatif yonde heterosis gosterdigi izlenebilmektedir.

F1 melez kombinasyonlarinin lif yeknesakligi degerlerine iliskin heterobeltiosis
(%) degerleri, Sekil 4.60’da verilmistir.

Sekil 4.60 incelendiginde, lif yeknesakligi degerlerine iliskin heterobeltiosis
degerlerinin, F1 melez kombinasyonlarinda % -1.47 (Carisma x Dorina) ile % 1.21
(Carisma x PG-300) arasinda degistigi; 3 melez kombinasyonda pozitif, 3 melez
kombinasyonda ise negatif yonde heterobeltiosis gosterdigi izlenebilmektedir.
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Sekil 4.60. F1 melez kombinasyonlarina ait lif yeknesakligi degerlerine iliskin
heterobeltiosis degerleri

Lif yeknesakligi yoniinden, genel uyum yetenegi varyanslarinin istatistiksel
olarak %5 ve 6zel uyum yetenegi varyanslarinin istatistiksel olarak 6nemsiz olmasi; genel
uyum yetenegi varyansinin, 6zel uyum yetenegi varyansina oraninin 1 degerinden biiyiik
(3.29) olmasi, anilan &zelligin yonetiminde eklemeli gen etkilerinin daha etkin oldugunu
isaret etmektedir.

Anilan 6zelligin yonetiminde, eklemeli gen etkilerinin etkin olmasi, bu 6zellik igin
erken dol kusaklarinda (F»-F3) teksel seleksiyon yapmanin daha uygun olabilecegi

izlenimini vermektedir.
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Bu c¢alismada elde edilen bulgularin, c¢alismalarinda olusturduklar
popiilasyonlarda lif yeknesakligi yoniinden, eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin
oldugunu bildiren Coban (2013) bulgular1 ile farklilik gdstermesi, anilan 6zelligin yapilan
caligmalarda kullanilan materyale ya da materyalin incelendigi ¢evre kosullarina gore

farkli bir yapilanma gosterebilecegini ortaya koymaktadir.
4.16. Kisa Lif Orani (%0)

Calismada incelenen genotiplerde (anaglar ve F1 melez kombinasyonlarinda)
saptanan kisa lif oran1 degerlerine iliskin varyans analiz sonuglari, Cizelge 4.46’da

verilmistir.

Cizelge 4.46. Genotiplere iligkin olarak saptanan kisa lif oran1 degerlerine ait varyans
analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynag Derecesi Toplamm Ortalamasi
Tekerriirler 2 1.31 0.65 1.57
Genotipler 9 7.12 0.79 1.90
Hata 18 7.51 0.42

Genel 29 15.94

Degisim Katsayisi: 9.65

Cizelge 4.46’da kisa lif oran1 degerleri agisindan, genotipler arasindaki
farkliliklarn, istatistiksel olarak 6nemsiz oldugu goriilmektedir.

Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan, kisa lif oram
degerlerine iligskin ortalama degerler, Cizelge 4.47°de verilmistir.

Cizelge 4.47 incelendiginde, genotiplerin kisa lif orani1 degerlerine iligkin
ortalamalar arasinda istatistiksel olarak birbirinden farkli 2 grup olusturdugu; tim
genotipler yoniinden bakildiginda 6 genotipin en fazla kisa lif oranina sahip oldugu A
grubunda yer aldigi; F1 melez kombinasyonlarina iliskin kisa lif oran1 degerlerinin % 7.16
(Carisma x BA-525) ile % 5.90 (Carisma x PG-300) arasinda, anaglara iligkin kisa lif
orani degerlerinin ise % 7.71 (Dorina) ile % 6.36 (Carisma) arasinda degisim gosterdigi
ve F1 melez kombinasyonlarmin ortalama degerlerinin % 6.58, anacglarin ortalama

degerlerinin % 6.87 oldugu izlenebilmektedir.
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Cizelge 4.47. Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan ortalama kisa
lif oran1 degerleri

Kod Genotipler Kisa Lif Oram1 (%)  Olusan Guruplar*
M12 Carisma x BA-525 7.16 AB
M13 Carisma x PG-300 5.90 B
M14 Carisma x Dorina 7.01 AB
M23 BA-525 x PG-300 6.68 AB
M24 BA-525 x Dorina 6.47 AB
M34 PG-300 x Dorina 6.23 B
F1 Melezlerinin ortalamast: 6.58
Al Carisma 6.36 B
A2 BA-525 6.74 AB
A3 PG-300 6.68 AB
A4 Dorina 7.71 A
Anaclarin ortalamast. 6.87

* Farkli harflerle gosterilen degerler DUNCAN testine gore 0.05 dnem seviyesinde farklidir.

Kisa lif oram1 yoniinde incelenen anaglarin genel uyum yetenegi etkileri ile F1
melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerine iliskin varyans analiz sonuglari,

Cizelge 4.48°de verilmistir.

Cizelge 4.48. Kisa lif oran1 degerlerine ait genel ve 6zel uyum yetenegi etkilerine iligkin
varyans analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F

Kaynag Derecesi Toplamm Ortalamasi

GUY 3 2.54 0.85 2.03
ouy 6 4.58 0.76 1.83
Hata 18 7.51 0.42

Genel 29 15.94

GUY/OUY: 1.12

Cizelge 4.48°de kisa lif oran1 yoniinden anaglarin genel uyum yetenegi etkileri, F1
melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkileri arasindaki farkliligin istatistiksel
olarak Onemli olmadiklari; genel uyum yetene8i varyansinin, 6zel uyum yetenegi
varyansina oraninin ise 1.12 oldugu goriilmektedir.

Kisa lif oran1 degerlerine iligkin olarak F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum
yetenegi etkileri, Sekil 4.61°de verilmistir.

Sekil 4.61 incelendiginde, kisa lif oran1 degerlerine iligkin istatistiksel farklilik
olmamakla birlikte, F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerinin 3 melez

kombinasyonda pozitif, 3 melez kombinasyonda ise negatif yonde oldugu ve F1 melez
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kombinasyonlarina iliskin 6zel uyum yetenegi etkilerinin -0,555 (BA-525 x Dorina) ile
0,525 (Carisma x BA-525) arasinda degistigi goriilmektedir.
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Sekil 4.61. F1 melez kombinasyonlarina ait kisa lif oran1 degerlerine iliskin 6zel uyum
yetenegi etkileri

Kisa lif oran1 degerlerine iliskin olarak anaglarin genel uyum yetenegi etkileri,

Sekil 62’de verilmistir.
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Sekil 4.62. Anaglara ait kisa lif oran1 degerlerine iliskin genel uyum yetenegi etkileri
(* Istatistiksel olarak P<0.05 diizeyinde 6nemlidir.)
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Sekil 4.62 incelendiginde, kisa lif oran1 degerlerine iligkin, anaglarin genel uyum
yetenegi etkilerinin 2 anagta pozitif, 2 anagta ise negatif yonde oldugu ve anaglara iliskin
genel uyum yetenegi etkilerinin -0.218 (PG-300) ile 0,279 (Dorina) arasinda degistigi;
Dorina genotipinin istatistiksel olarak %5 diizeyinde 6énemli oldugu goriilmektedir.

F1 melez kombinasyonlarinin kisa lif orani1 degerlerine iliskin heterosis (%)
degerleri, Sekil 4.63’de verilmistir.

Sekil 4.63 incelendiginde, kisa lif oran1 degerlerine iligkin heterosis degerlerinin,
F1 melez kombinasyonlarinda %-13.41 (PG-300 x Dorina) ile %9.31 (Carisma x BA-525)
arasinda degistigi; 1 melez kombinasyonda pozitif, 5 melez kombinasyonda ise negatif

yonde heterosis gosterdigi izlenebilmektedir.
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Sekil 4.63. F1 melez kombinasyonlarina ait kisa lif oran1 degerlerine iligkin heterosis
degerleri

F1 melez kombinasyonlariin kisa lif oran1 degerlerine iliskin heterobeltiosis (%)
degerleri, Sekil 4.64’de verilmistir.

Sekil 4.64 incelendiginde, kisa lif orani1 degerlerine iliskin heterobeltiosis
degerlerinin, F1 melez kombinasyonlarinda %-19.20 (PG-300 x Dorina) ile %6.23
(Carisma x BA-525) arasinda degistigi; 1 melez kombinasyonda pozitif, 5 melez

kombinasyonda ise negatif yonde heterobeltiosis gosterdigi izlenebilmektedir.
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Sekil 4.64. F1 melez kombinasyonlarina ait kisa lif oran1 degerlerine iliskin
heterobeltiosis degerleri

Kisa lif orami yoniinden, genel uyum yetenegi ve Ozel uyum yetenegi
varyanslarinin istatistiksel olarak 6nemsiz olmasi; genel uyum yetenegi varyansinin, 6zel
uyum yetenegi varyansina oraninin 1 degerinden biiyiik (1.12) olmasi, anilan 6zelligin
yonetiminde eklemeli gen etkilerinin daha etkin oldugunu isaret etmektedir.

Anilan 6zelligin yonetiminde, eklemeli gen etkilerinin etkin olmasi, bu 6zellik i¢in
erken dol kusaklarinda (F2-F3) teksel seleksiyon yapmanin daha uygun olabilecegi
izlenimini vermektedir.

Bu calismada elde edilen bulgularin, c¢alismalarinda olusturduklar
populasyonlarda kisa lif oranmi yoniinden, eklemeli gen etkilerinin etkin oldugunu
bildiren Giing6r (2014)’iin bulgular ile uyumlu olmasinin yaninda yapilan calismalarda;
eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin oldugunu bildiren Karademir (2005) ve Coban
(2013) bulgulari ile farklilik gostermesi, anilan 6zelligin yapilan ¢alismalarda kullanilan
materyale ya da materyalin incelendigi ¢evre kosullarina gore farkli bir yapilanma

gosterebilecegini ortaya koymaktadir.
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4.17. Lif Esnekligi (%)

Calismada incelenen genotiplerde (anaglar ve F1 melez kombinasyonlarinda)
saptanan lif esnekligi degerlerine iliskin varyans analiz sonuglari, Cizelge 4.49°da

verilmistir.

Cizelge 4.49. Genotiplere iliskin olarak saptanan lif esnekligi degerlerine ait varyans
analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kayna@ Derecesi Toplam Ortalamasi

Tekerriirler 2 0.62 0.31 2.07
Genotipler 9 8.07 0.90 5.97 **
Hata 18 2.70 0.15

Genel 29 11.39

Degisim Katsayisi: 8.29

** [statistiksel olarak P<0.01 diizeyinde énemlidir.

Cizelge 4.49°da lif esnekligi degerleri acisindan, genotipler arasindaki
farkliliklarin, istatistiksel olarak %1 diizeyinde 6nemli oldugu goriilmektedir.
Caligmada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan, lif esnekligi

degerlerine iliskin ortalama degerler, Cizelge 4.50°de verilmistir.

Cizelge 4.50. Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan ortalama lif
esnekligi degerleri

Kod Genotipler Lif Esnekligi (%) Olusan Guruplar*
M12 Carisma x BA-525 4.48 CD
M13 Carisma x PG-300 4.43 CD
M14 Carisma x Dorina 5.34 AB
M23 BA-525 x PG-300 4.31 CD
M24 BA-525 x Dorina 4.57 CD
M34 PG-300 x Dorina 4.39 CD
F1 Melezlerinin ortalamast. 459
Al Carisma 5.80 A
A2 BA-525 4.08 D
A3 PG-300 4.27 D
Ad Dorina 5.04 BC
Anaclarin ortalamast. 4.80

* Farkli harflerle gosterilen degerler DUNCAN testine gore 0.05 6nem seviyesinde farklidir.
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Cizelge 4.50 incelendiginde, genotiplerin lif esnekligi degerlerine iliskin
ortalamalar arasinda istatistiksel olarak birbirinden farkli 4 grup olusturdugu; tim
genotipler yoniinden bakildiginda 12 genotipin en fazla lif esnekligine sahip oldugu A
grubunda yer aldigi; F1 melez kombinasyonlarina iliskin lif esnekligi degerlerinin % 5.34
(Carisma x Dorina) ile 4.31 % (BA-525 x PG-300) arasinda, anaglara iliskin lif esnekligi
degerlerinin ise 5.80 (Carisma) ile 4.08 (BA-525) arasinda degisim gosterdigi ve F1 melez
kombinasyonlarmin ortalama degerlerinin 4.59, anaglarin ortalama degerlerinin 4.80
oldugu izlenebilmektedir.

Lif esnekligi yoniinde incelenen anaglarin genel uyum yetenegi etkileri ile F1
melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerine iliskin varyans analiz sonugclart,
Cizelge 4.51°de verilmistir.

Cizelge 4.51°de lif esnekligi yoniinden anaglarin genel uyum yetenegi etkileri
arasindaki farkliligin istatistiksel olarak %1 diizeyinde 6nemli oldugu, F1 melez
kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkileri arasindaki farkliligin istatistiksel olarak
onemli olmadigi; genel uyum yetenegi varyansinin, 6zel uyum yetenegi varyansina

oraninin ise 10.23 oldugu goriilmektedir.

Cizelge 4.51. Lif esnekligi degerlerine ait genel ve 6zel uyum yetenegi etkilerine iliskin
varyans analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynag Derecesi Toplamm Ortalamasi

GUY 3 6.75 2.25 15.00**
ouy 6 1.32 0.22 1.46
Hata 18 2.70 0.15

Genel 29 11.40

GUY/OUY: 10.23

*#* [statistiksel olarak P<0.01 diizeyinde énemlidir.

Lif esnekligi degerlerine iliskin olarak F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum
yetenegi etkileri, Sekil 4.65°de verilmistir.

Sekil 4.65 incelendiginde, lif esnekligi degerlerine iliskin istatistiksel farklilik
olmamakla birlikte, F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerinin 3 melez
kombinasyonda pozitif, 3 melez kombinasyonda ise negatif yonde oldugu ve F1 melez
kombinasyonlarina iligkin 6zel uyum yetenegi etkilerinin -0,380 (Carisma x PG-300) ile
0,229 (BA-525 X PG-300) arasinda degistigi goriilmektedir.
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Sekil 4.65. F1 melez kombinasyonlarina ait lif esnekligi degerlerine iligskin 6zel uyum
yetenegi etkileri

Lif esnekligi degerlerine iliskin olarak anaglarin genel uyum yetenegi etkileri,

Sekil 66’de verilmistir.
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Sekil 4.66. Anaglara ait lif esnekligi degerlerine iligkin genel uyum yetenegi etkileri
(**, * Srasiyla istatistiksel olarak P<0.01 ve P<0.05 diizeyinde 6nemlidir.)
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Sekil 4.62 incelendiginde, lif esnekligi degerlerine iliskin, anaglarin genel uyum
yetenegi etkilerinin 2 anagta pozitif, 2 anagta ise negatif yonde oldugu ve anaglara iliskin
genel uyum yetenegi etkilerinin -0.306 (BA-525) ile 0,416 (Carisma) arasinda degistigi;
Carisma, BA-525 ve PG-300 genotiplerinin istatistiksel olarak %1; Dorina genotipinin
istatistiksel olarak %5 diizeyinde 6nemli oldugugoriilmektedir.

F1 melez kombinasyonlarmin lif esnekligi degerlerine iliskin heterosis (%)

degerleri, Sekil 4.67°de verilmistir.
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Sekil 4.67. F1 melez kombinasyonlarina ait lif esnekligi degerlerine iligkin heterosis
degerleri

Sekil 4.67 incelendiginde, lif esnekligi degerlerine iliskin heterosis degerlerinin,
F1 melez kombinasyonlarinda % -12.02 (Carisma x PG-300) ile % 3.23 (BA-525 x PG-
300) arasinda degistigi; 2 melez kombinasyonda pozitif, 4 melez kombinasyonda ise
negatif yonde heterosis gosterdigi izlenebilmektedir.

F1 melez kombinasyonlarinin lif esnekligi degerlerine iliskin heterobeltiosis (%)
degerleri, Sekil 4.68’de verilmistir.

Sekil 4.68 incelendiginde, lif esnekligi degerlerine iliskin heterobeltiosis

degerlerinin, F1 melez kombinasyonlarinda % -23.62 (Carisma x PG-300) ile % 0.94
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(BA-525 x PG-300) arasinda degistigi; 1 melez kombinasyonda pozitif, 5 melez
kombinasyonda ise negatif yonde heterobeltiosis gosterdigi izlenebilmektedir.
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Sekil 4.68. F1 melez kombinasyonlarina ait lif esnekligi degerlerine iliskin
heterobeltiosis degerleri

Lif esnekligi yoniinden, genel uyum yetenegi varyanslarinin istatistiksel olarak
%1 onemli ve 6zel uyum yetenegi varyanslarinin istatistiksel olarak 6nemsiz olmas;
genel uyum yetenegi varyansinin, 6zel uyum yetenegi varyansina oraninin 1 degerinden
biiyiik (10.23) olmasi, anilan 6zelligin yonetiminde eklemeli gen etkilerinin etkin
oldugunu isaret etmektedir.

Anilan 6zelligin yonetiminde, eklemeli gen etkilerinin etkin olmasi, bu 6zellik i¢in
erken dol kusaklarinda (F2-Fs3) teksel seleksiyon yapmanin daha uygun olabilecegi

izlenimini vermektedir.

4.18. Lif Parlakhig (rd)

Calismada incelenen genotiplerde (anaglar ve F1 melez kombinasyonlarinda)
saptanan lif parlakligi degerlerine iliskin varyans analiz sonuglari, Cizelge 4.52’de

verilmistir.
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Cizelge 4.52. Genotiplere iliskin olarak saptanan lif parlakligi degerlerine ait varyans
analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynagi Derecesi Toplanm Ortalamasi

Tekerriirler 2 1.58 0.79 2.07
Genotipler 9 20.25 2.25 5.90 **
Hata 18 6.87 0.38

Genel 29 28.70

Degisim Katsayisi: 0.78

** [statistiksel olarak P<0.01 diizeyinde énemlidir.

Cizelge 4.52°de lif parlakligi degerleri agisindan, genotipler arasindaki

farkliliklarin, istatistiksel olarak %1 diizeyinde 6nemli oldugu goriilmektedir.

Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan, lif parlaklig

degerlerine iliskin ortalama degerler, Cizelge 4.53°de verilmistir.

Cizelge 4.53. Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan ortalama lif

parlaklig1 degerleri

Kod Genotipler Lif Parlakh (rd) Olusan Guruplar®
M12 Carisma x BA-525 78.47 CDE
M13 Carisma x PG-300 80.62 A
M14 Carisma x Dorina 79.57 ABC
M23 BA-525 x PG-300 79.95 AB
M24 BA-525 x Dorina 79.22 BCD
M34 PG-300 x Dorina 80.32 AB

F1 Melezlerinin ortalamast. 79.69
Al Carisma 79.68 AB
A2 BA-525 78.02 E
A3 PG-300 79.77 AB
A4 Dorina 78.37 DE

Anaclarin ortalamast. 78.96

* Farkli harflerle gosterilen degerler DUNCAN testine gére 0.05 6nem seviyesinde farklidir.

Cizelge 4.53 incelendiginde, genotiplerin lif parlakligi degerlerin iligkin

ortalamalar arasinda istatistiksel olarak birbirinden farkli 5 grup olusturdugu; tiim

genotipler yoniinden bakildiginda 6 genotipin en fazla lif parlakligina sahip oldugu A

grubunda aldigi; F1 melez kombinasyonlarna iliskin lif parlakligi degerlerinin 80.62 rd
(Carisma x PG-300) ile 78.47 rd (Carisma X BA-525) arasinda, anaglara iliskin lif
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parlakligi degerlerinin ise 79.77 rd (PG-300) ile 78.02 rd (Carisma) arasinda degisim
gosterdigi ve F1 melez kombinasyonlarinin ortalama degerlerinin 79.69 rd, anaglarin
ortalama degerlerinin 78.96 rd oldugu izlenebilmektedir.

Lif parlakligi yoniinde incelenen anaglarin genel uyum yetenegi etkileri ile F1
melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerine iliskin varyans analiz sonuglari,

Cizelge 4.54°de verilmistir.

Cizelge 4.54. Lif parlaklig1 degerlerine ait genel ve 6zel uyum yetenegi etkilerine iligkin
varyans analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kayna@ Derecesi Toplam Ortalamasi

GUY 3 12.59 4.20 11.00**
ouy 6 7.67 1.28 3.35*
Hata 18 6.87 0.38

Genel 29 28.70

GUY/OUY: 3.28

** * Srrasiyla istatistiksel olarak P<0.01 ve P<0.05 diizeyinde 6nemlidir.

Cizelge 4.54°de lif parlaklig1 yoniinden anaglarin genel uyum yetenegi etkileri
arasindaki farkliligin istatistiksel olarak %1 diizeyinde Onemli, F1 melez
kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkileri arasindaki farkliligin istatistiksel olarak
%S5 diizeyinde 6nemli olmadiklari; genel uyum yetenegi varyansinin, 6zel uyum yetenegi
varyansina oraninin ise 3.28 oldugu goriilmektedir.

Lif parlakligi degerlerine iliskin olarak F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum
yetenegi etkileri, Sekil 4.69°da verilmistir.

Sekil 4.69 incelendiginde, lif parlakligi degerlerine iliskin istatistiksel farklilik
olmamakila birlikte, F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerinin 5 melez
kombinasyonda pozitif, 1 melez kombinasyonda ise negatif yonde oldugu ve F1 melez
kombinasyonlarina iligkin 6zel uyum yetenegi etkilerinin -0,549 (Carisma x BA525) ile
0,564 (BA-525 x Dorina) arasinda degistigi goriilmektedir.
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Sekil 4.69. F1 melez kombinasyonlarina ait lif parlakligi degerlerine iligkin 6zel uyum
yetenegi etkileri

Lif parlakligi degerlerine iliskin olarak anaglarin genel uyum yetenegi etkileri,

Sekil 70’de verilmistir.
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Sekil 4.70. Anaglara ait lif parlaklig1 degerlerine iliskin genel uyum yetenegi etkileri
(** Istatistiksel olarak P<0.01 diizeyinde énemlidir.)
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Sekil 4.70 incelendiginde, lif esnekligi degerlerine iliskin, anaglarin genel uyum
yetenegi etkilerinin 2 anagta pozitif, 2 anagta ise negatif yonde oldugu ve anaglara iliskin
genel uyum yetenegi etkilerinin -0.553 (BA-525) ile 0,572 (PG-300) arasinda degistigi;
BA-525 ve PG-300 genotiplerinin istatistiksel olarak %1 diizeyinde 6nemli oldugu
goriilmektedir.

F1 melez kombinasyonlarinin lif parlakligi degerlerine iliskin heterosis (%)

degerleri, Sekil 4.71°de verilmistir.
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Sekil 4.71. F1 melez kombinasyonlarina ait lif parlakligi degerlerine iliskin heterosis
degerleri

Sekil 4.71 incelendiginde, lif parlaklig1 degerlerine iligkin heterosis degerlerinin,
F1 melez kombinasyonlarinda %-0.48 (Carisma x BA-525) ile %1.58 (PG-300 x Dorina)
arasinda degistigi; 5 melez kombinasyonda pozitif, 1 melez kombinasyonda ise negatif
yonde heterosis gosterdigi izlenebilmektedir.

F1 melez kombinasyonlarinin lif parlaklig1 degerlerine iliskin heterobeltiosis (%)
degerleri, Sekil 4.72’de verilmistir.

Sekil 4.72 incelendiginde, lif parlakligi degerlerine iliskin heterobeltiosis
degerlerinin, F1 melez kombinasyonlarinda % -1.52 (Carisma x BA-525) ile % 1.08 (BA-
525 x Dorina) arasinda degistigi; 5 melez kombinasyonda pozitif, 1 melez

kombinasyonda ise negatif yonde heterobeltiosis gosterdigi izlenebilmektedir.
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Sekil 4.72. F1 melez kombinasyonlarina ait lif parlakligi degerlerine iliskin
heterobeltiosis degerleri

Lif parlaklig1 yoniinden, genel uyum yetenegi varyanslarinin istatistiksel olarak
%1; 6zel uyum yetenegi varyanslarinin istatistiksel olarak %5 6nemli olmasi anilan
ozelligin yonetiminde hem eklemeli hem eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin
oldugunu; genel uyum yetenegi varyansinin, 6zel uyum yetenegi varyansina oraninin 1
degerinden biiyiik (3.28) olmasi, anilan 6zelligin yonetiminde eklemeli gen etkilerinin
daha etkin oldugunu isaret etmektedir.

Anilan 6zelligin yonetiminde, eklemeli gen etkilerinin etkin olmasi, bu 6zellik i¢in
erken dol kusaklarinda (F2-Fs3) teksel seleksiyon yapmanin daha uygun olabilecegi

izlenimini vermektedir.

4.19. Lif Sarihg1 (+b)

Calismada incelenen genotiplerde (anaglar ve F1 melez kombinasyonlarinda)
saptanan lif sariligi degerlerine iliskin varyans analiz sonuglari, Cizelge 4.55’da
verilmistir.

Cizelge 4.55°de lif sarilig1 degerleri agisindan, genotipler arasindaki farkliliklarin,

istatistiksel olarak %1 diizeyinde 6nemli oldugu goriilmektedir.

107



Cizelge 4.55. Genotiplere iliskin olarak saptanan lif sarilig1 degerlerine ait varyans analiz
sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynagi Derecesi Toplanm Ortalamasi

Tekerriirler 2 0.27 0.13 2.51
Genotipler 9 1.99 0.22 4,13 **
Hata 18 0.96 0.05

Genel 29 3.22

Degisim Katsayisi: 2.82

** Istatistiksel olarak P<0.01 diizeyinde énemlidir.

Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan, lif sarilig

degerlerine iliskin ortalama degerler, Cizelge 4.56°da verilmistir.

Cizelge 4.56. Calismada materyal olarak kullanilan genotiplerde saptanan ortalama lif
sarilig1 degerleri

Kod Genotipler Lif Sarih@ (+b) Olusan Guruplar*

M12 Carisma x BA-525 8.38 ABCD

M13 Carisma x PG-300 8.43 ABC

M14 Carisma x Dorina 8.48 AB

M23 BA-525 x PG-300 8.10 BCDE

M24 BA-525 x Dorina 8.03 CDE

M34 PG-300 x Dorina 8.13 BCDE
F1 Melezlerinin ortalamast: 8.26

Al Carisma 8.68 A

A2 BA-525 8.30 ABCD

A3 PG-300 7.98 DE

Al Dorina 7.78 E

Anaclarin ortalamast. 8.19

* Farkl1 harflerle gosterilen degerler DUNCAN testine gore 0.05 dnem seviyesinde farklidir.

Cizelge 4.56 incelendiginde, genotiplerin lif sariligi degerlerine iligkin
ortalamalar arasinda istatistiksel olarak birbirinden farkli 5 grup olusturdugu; tiim
genotipler yoniinden bakildiginda 1 tanesinin en fazla lif sariligina sahip oldugu A
grubunda, 1 tanesinin ise en az lif sariligina sahip oldugu E grubunda yer aldigi; F1 melez
kombinasyonlarina iligkin lif sarilig1 degerlerinin 8.48 (Carisma x Dorina) ile 8.03 (BA-
525 x Dorina) arasinda, anaglar yoniinden bakildiginda ise lif sariligi degerlerinin 8.68
(Carisma) ile 7.78 (Dorina) arasinda degisim gosterdigi ve F1 melez kombinasyonlarinin
ortalama  degerlerinin  8.26, anaclarin ortalama degerlerinin 8.19 oldugu

izlenebilmektedir.

108



Lif sar1lig1 yoniinde incelenen anaglarin genel uyum yetenegi etkileri ile F1 melez
kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerine iliskin varyans analiz sonuglari,

Cizelge 4.57°de verilmistir.

Cizelge 4.57. Lif sarilig1 degerlerine ait genel ve 6zel uyum yetenegi etkilerine iliskin
varyans analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F
Kaynag Derecesi Toplamm Ortalamasi

GUY 3 1.72 0.57 10.70**
ouy 6 0.27 0.05 0.85
Hata 18 0.96 0.05

Genel 29 3.22

GUY/OUY: 11.40

** [statistiksel olarak P<0.01 diizeyinde énemlidir.

Cizelge 4.54’de lif sarilig1 yoniinden anaglarin genel uyum yetenegi etkileri
arasindaki farkliligin istatistiksel olarak %1 diizeyinde onemli oldugu, F1 melez
kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkileri arasindaki farkliligin istatistiksel olarak
onemli olmadig1; genel uyum yetenegi varyansinin, 6zel uyum yetenegi Varyansina
oraninin ise 11.40 oldugu goriilmektedir.

Lif sarihigr degerlerine iliskin olarak F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum

yetenegi etkileri, Sekil 4.73’de verilmistir.
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Sekil 4.73. F1 melez kombinasyonlarina ait lif sarilig1 degerlerine iliskin 6zel uyum
yetenegi etkileri
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Sekil 4.73 incelendiginde, lif sariligi degerlerine iliskin istatistiksel farklilik
olmamakla birlikte, F1 melez kombinasyonlarinin 6zel uyum yetenegi etkilerinin 3 melez
kombinasyonda pozitif, 3 melez kombinasyonda ise negatif yonde oldugu ve F1 melez
kombinasyonlarina iliskin 6zel uyum yetenegi etkilerinin -0,093 (Carisma x BA525) ile
0,157 (Carisma x Dorina) arasinda degistigi goriilmektedir.

Lif sarilig1 degerlerine iliskin olarak anaglarin genel uyum yetenegi etkileri, Sekil

74’de verilmistir.
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Sekil 4.74. Anaglara ait lif sarilif1 degerlerine iligkin genel uyum yetenegi etkileri
(** Istatistiksel olarak P<0.01 diizeyinde énemlidir.)

Sekil 4.74 incelendiginde, lif sarilig1 degerlerine iliskin anaglarin genel uyum
yetenegi etkilerinin 1 anagta pozitif, 3 anacta ise negatif yonde oldugu ve anaglara iliskin
genel uyum yetenegi etkilerinin -0.157 (PG-300) ile 0,251 (Dorina) arasinda degistigi;
Carisma ve Dorina genotiplerinin istatistiksel olarak %1 diizeyinde 6nemli oldugu
goriilmektedir.

F1 melez kombinasyonlarinin lif sariligi degerlerine iliskin heterosis (%)
degerleri, Sekil 4.75°de verilmistir.

Sekil 4.75 incelendiginde, lif sarilig1 degerlerine iliskin heterosis degerlerinin, F1

melez kombinasyonlarinda %-1.30 (Carisma x BA-525) ile %3.17 (PG-300 x Dorina)
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arasinda degistigi; 3 melez kombinasyonda pozitif, 3 melez kombinasyonda ise negatif

yonde heterosis gosterdigi izlenebilmektedir.
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Sekil 4.75. F1 melez kombinasyonlarina ait lif sarilig1 degerlerine iliskin heterosis
degerleri

F1 melez kombinasyonlarmin lif sarilig1 degerlerine iliskin heterobeltiosis (%)

degerleri, Sekil 4.76’da verilmistir.
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Sekil 4.76. F1 melez kombinasyonlarina ait lif sarilig1 degerlerine iliskin heterobeltiosis
degerleri
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Sekil 4.76 incelendiginde, lif sariligi degerlerine iligskin heterobeltiosis
degerlerinin, F1 melez kombinasyonlarinda % -3.46 (Carisma x BA-525) ile % 1.88 (PG-
300 x Dorina) arasinda degistigi; 1 melez kombinasyonda pozitif, 5 melez
kombinasyonda ise negatif yonde heterobeltiosis gosterdigi izlenebilmektedir.

Lif sarilig1 yoniinden, genel uyum yetenegi varyanslarinin istatistiksel olarak %1
Oonemli ve 6zel uyum yetenegi varyanslarinin istatistiksel olarak 6nemsiz olmasi; genel
uyum yetenegi varyansinin, 6zel uyum yetenegi varyansina oraninin 1 degerinden biiytlik
(11.40) olmasi, anilan 6zelligin yonetiminde eklemeli gen etkilerinin etkin oldugunu
isaret etmektedir.

Anilan 6zelligin yonetiminde, eklemeli gen etkilerinin etkin olmasi, bu 6zellik i¢in
erken dol kusaklarinda (Fo-F3) teksel seleksiyon yapmanin daha uygun olabilecegi
izlenimini vermektedir.

Bu c¢alismada elde edilen Dbulgularin, c¢alismalarinda olusturduklar

populasyonlarda lif sarilig1 yoniinden, eklemeli gen etkilerinin etkin oldugunu bildiren

Giling6r (2014)’iin bulgulari ile paralellik gostermektedir.
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5. SONUCLAR VE ONERILER

Bu ¢alisma, materyal olarak kullanilan, Gossypium hirsutum L. tiirii i¢cinde yer
alan farkli ozelliklere sahip dort pamuk genotipinin (Carisma, BA-525, PG-300 ve
Dorina), yarim diallel melez yontemi (Griffing, 1956, metod 2, model 1) uyarinca 2014-
2015 yillarinda Mustafa Kemal Universitesi, Fen Bilimleri Enstitiisii, Tarla Bitkileri
Anabilim Dalinda yliriitiilmstiir.

Yapilan ¢alismada incelenen bitki boyu, bogum sayisi, odun dali sayisi, meyve
dali sayisi, koza sayisi, koza kiitli agirligi, 100 tohum agirligi, kiitli verimi, ¢ir¢ir
randimant, erkencilik orani, lif egrilebilme yetenegi, lif uzunlugu, lif kopma dayanikliligi,
lif inceligi, lif yeknesakligi, kisa lif orani, lif esnekligi, lif parlakligi ve lif sariligi
ozelliklerine iligkin olarak elde edilen sonuglar, asagida 6zet olarak maddeler halinde
verilmigtir.

1. Incelenen genotipler (anaglar ve F1 melez kombinasyonlar) arasindaki
farkliliklarin istatistiksel olarak, koza kiitlii agirligy, kiitlii verimi, ¢ir¢ir randimani,
erkencilik orani, lif uzunlugu, lif inceligi, lif esnekligi, lif parlaklig1 ve lif sarilig1
ozellikleri yoniinden P<0.01; lif egrilebilme yetenegi, 100 tohum agirligr ve lif
yeknesakligr 6zellikleri yoniinden P<0.05 diizeyinde 6nemli; bitki boyu, bogum
say1s1, odun dal1 sayisi, meyve dali sayisi, koza sayis, lif kopma dayanikliligi ve
kisa lif orani o6zellikleri yoniinden ise istatistiksel olarak 6nemsiz oldugunu
saptanmistir.

2. Incelenen F1 melez kombinasyonlarindan Carisma x BA-525 bitki boyu, bogum
sayis1, meyve dali sayisi, koza sayis1 ve kiitlii verimi 6zellikleri; Carisma x PG-
300 ¢ir¢ir randimani, 100 tohum agirlig lif egrilebilme yetenegi, lif yeknesakligi,
kisa lif orani ve lif parlaklig1 6zellikleri; PG-300 x Dorina erkencilik orani, lif
uzunlugu, lif kopma dayanikliligi ve lif inceligi 6zellikleri; BA-525 x Dorina odun
dal1 sayist ve lif sarilig1 6zellikleri; Carisma x Dorina lif inceligi ve lif esnekligi
ozellikleri; BA-525 x PG-300 koza kiitlii agirhigr 6zelligi yoniinden en iyi
degerleri verdigi belirlenmistir.

3. Anaglara iligkin olarak hesaplanan genel uyum yetenegi varyansinin, incelenen
koza kiitli agirligi, 100 tohum agirlhigs, kiitlii verimi, ¢ir¢ir randimani, erkencilik

orani, lif egrilebilme yetenegi, lif uzunlugu, lif kopma dayanikliligi, lif inceligi,
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lif esnekligi, lif parlakligi ve lif sarilig1 6zellikleri yoniinden istatistiksel olarak
P<0.01; lif yeknesaklig1 yoniinden istatistiksel olarak P<0.01 diizeyinde 6nemli;
bitki boyu, bogum sayisi, odun dali sayisi, meyve dali sayisi, koza sayisi ve kisa
lif oran1 6zellikleri yoniinden ise 6nemsiz oldugu saptanmustir.
F1 melez kombinasyonlarina iligkin olarak hesaplanan 6zel uyum yetenegi
varyansinin koza kiitli agirlig1 ve erkencilik oran1 yoniinden istatistiksel olarak
P<0.01; c¢ir¢ir randimani, lif uzunlugu ve lif parlakligir 6zellikleri yoniinden
P<0.05 diizeyinde Onemli oldugu; incelenen diger Ozellikler yoniinden ise
Oonemsiz oldugu saptanmustir.
Genel uyum yetenegi varyansinin, 6zel uyum varyansina oraninin 1 degerinden
kiigiik olmasi, koza sayisi Ozelliginin yonetiminde eklemeli olmayan gen
etkilerinin etkin oldugunu gostermistir. Anilan 6zelligin yonetiminde, eklemeli
olmayan gen etkilerinin etkin olmasi, bu 6zellikler bakimindan erken usaklarinda
(F2-F3) toptan seleksiyon yapilarak, ileri dol kusaklarinda ise (Fs-Fs) teksel
seleksiyon yapmanin daha uygun olabilecegi izlenimini vermektedir.

Genel uyum yetenegi varyansinin, 6zel uyum yetenegi varyansina oraninin
1 degerinden biiyiik oldugu saptanan bitki boyu, bogum sayisi, odun dali sayisi,
meyve dali sayist, 100 tohum agirligy, kiitlii verimi, lif egrilme yetenegi, lif kopma
dayanikliligy, lif inceligi, 1if yeknesakligi, kisa lif orani, lif esnekligi ve lif sariligi
ozelliklerinin yonetiminde eklemeli gen etkilerinin etkin oldugunu belirlenmistir.
Bu nedenle, anilan 6zelliklerin yonetiminde, eklemeli gen etkilerinin etkin olmasi,
bu 6zellikler igin erken dol kusaklarinda (F2-F3) teksel seleksiyon yapmanin daha
uygun olabilecegi izlenimi vermektedir.
Incelenen 6zelliklerin 9 tanesinde (bitki boyu, odun dali sayisi, meyve dali sayis1,
koza sayisi, 100 tohum agirlhigi, cir¢ir randimani, lif egrilebilme yetenegi, lif
yeknesakligi ve lif parlakligi) ¢ogunlukla; 4 tanesinde de (koza kiitlii agirlig, kiili
verimi, erkencilik orani, lif uzunlugu) tamamen olumlu ydnde heterosis; 7
tanesinde (meyve dali sayisi, koza sayisi, koza kiitlii agirhigi, kiitli verimi, lif
egrilebilme yetenegi, lif yeknesakligi ve lif parlakligl) olumlu yonde
heterobeltiosis’in olmasi, olusturulan popiilasyonda heterotik etkilerin onemli

oldugunu gostermektedir.
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7. Bitki boyu, koza kiitlii agirligi, ¢ir¢ir randimani ve erkencilik orani igin BA-525
x Dorina melez kombinasyonu; bogum sayist ve odun dali sayis1 i¢in Carisma x
PG-300 melez kombinasyonu; meyve dali sayisi, koza sayisi, 100 tohum agirligs,
kitlii verimi ve lif sariligi igin Carisma x BA-525 melez kombinasyonu; lif
egrilebilme yetenegi, lif uzunlugu, lif inceligi, lif yeknesakligi, kisa lif oran1 ve lif
parlaklig1 icin PG-300 x Dorina melez kombinasyonu; lif esnekligi i¢in BA-525
X PG-300 melez kombinasyonu en iyi heterosis gosteren melez kombinasyonlari
olmustur.

8. Bitki boyu ve odun dali sayisi i¢in Carisma x Dorina melez kombinasyonu; bogum
say1st, ¢irgir randimani, erkencilik oran1 ve lif yeknesakligi i¢in Carisma x PG-
300 melez kombinasyonu; meyve dali sayisi, koza sayisi, kiitlii verimi ve lif
sarilig1 icin Carisma x BA-525 melez kombinasyonu; koza kiitlii agirligi ve lif
esnekligi i¢in BA-525 X PG-300 melez kombinasyonu; 100 tohum agirligi, lif
uzunlugu ve kisa lif orant i¢in PG-300 x Dorina; lif egrilebilme yetenegi, lif
kopma dayanikliligi, lif inceligi ve lif parlakligi i¢in BA-525 x Dorina melez
kombinasyonu en 1yi heterobeltiosis gosteren melez kombinasyonlari olmugtur.

9. Bitki boyu, bogum sayisi, meyve dali sayisi, koza sayisi, koza kiitli agirligi, 100
tohum agirligy, kiitlii verimi, erkencilik orani, lif uzunlugu, lif kopma dayaniklilig
ve kisa lif orani 6zellikleri i¢cin Carisma x BA-525; bitki boyu, bogum sayist,
meyve dali sayisi, koza sayisi, kiitlii verimi, ¢ir¢ir randimani, erkencilik orani, lif
egrilebilme yetenegi, lif uzunlugu, lif yeknesakligi ve lif sarilig1 ozellikleri igin
Carisma x PG-300; bitki boyu, meyve dali sayisi, koza sayisi, koza kiitlii agirligi,
100 tohum agirligi, kiitlii verimi, erkencilik orani, kisa lif orani, lif parlakligi ve
lif sarilig1 6zellikleri i¢in Carisma x Dorina; odun dali sayisi, meyve dali sayisi,
koza sayisi, koza kiitlii agirligi, ¢irgir randimani, erkencilik orani, lif egrilebilme
yetenegi, lif uzunlugu, lif kopma dayanikliligi, lif yeknesaklig, lif esnekligi ve lif
parlakligi 6zellikleri i¢in BA-525 x PG-300; bitki boyu, koza kiitlii agirligs, kiitlii
verimi, ¢ir¢ir randimani, erkencilik orani, lif egrilebilme yetenegi, lif uzunlugu,
lif kopma dayanikliligi, lif yeknesakligy, lif esnekligi ve lif parlakligi 6zellikleri
icin BA-525 X Dorina; odun dali sayisi, koza sayisi, 100 tohum agirhig, kiitli
verimi, ¢ir¢ir randimani, erkencilik orani, lif egrilebilme yetenegi, lif uzunlugu,

lif kopma dayanikliligy, lif yeknesakligy, lif parlakligi ve lif sarilig1 6zellikleri i¢in
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PG-300 x Dorina melez kombinasyonu olumlu yonde 6zel uyum yetenegi etkisi,
heterosis ve heterobeltiosis gosterdiginden dolayi, bu melez kombinasyonlar
anilan 6zelliklerin birlikte gelistirilmesi amaciyla 1slah ¢alismalari i¢in en timitvar

melez kombinasyonlar olarak belirlenmistir.
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